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Ceska spolecnost klinické biochemie CLS JEP
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GeneProof’
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Carolina Biosystems, s.r.o.
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STREDA 5. UNORA 2020
10:00 - 12:30 Registrace
13:00-13:15 Zahajeni
13:15-14:15 Uvodni sdé&leni

14:15-14:30
14:30 - 15:20

15:20 - 15:35
15:35-16:30

16:30 - 16:45
16:45-18:00

Prof. Dr. Ron van Schaik, NL, Erasmus MC University Medical
Hospital, Rotterdam

Pharmacogenetics: Do you have your DNA - passport?

(ENG 60 min)

Prestavka
Analyza humanniho genomu

RNDr. Michal Slany, Ph.D., SANATORIUM Helios, spol. sr.0., Brno
Soucasné trendy v preimplantacnim genetickém
testovani embryf (25 min)

Doc. RNDr. Martin Pesta, Ph.D., LF FN Plzen
Identifikace nové mutace genu SCNN1B zpUsobuijict
LiddleCv syndrom (25 min)

Prestavka
Legislativa a praxe

Ing. Eva Orendasova, MBA, Eva Orendasova Consulting, Nové
Straseci

Jaky dopad bude mit nové Nafizeni 2017/746/EU

na home-made metody a IVD prostredky pouzivané

ve zdravotnickych zafizenich? (30 min)

RNDr. Pavel HloZek, GeneProof a.s., Brno
Molekularné mikrobiologicka diagnostika, ,ZkuSenosti

ze zahranict" (25 min)
Prestavka

Mikrobiom

Mgr. Petra Videnska, Ph.D., Masarykova univerzita Brno
Strevni mikrobiom a lidské zdravi (25 min)
MUDr. et MUDr. Zdenék Danék, Ph.D., Fakultni nemocnice
Brno

Role oralni mikrobioty v etiopatogenezi odontogennich

cyst a nadorovych onemocnéni hlavy a krku (25 min)
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Ing. Diliara Jilkova, VSCHT Praha
Jidelnicek budoucnosti: autentizace hmyzu pomaoci
analyzy DNA (25 min)

19:30 - 23:00 Spolecensky vecer a posterova sekce

CTVRTEK 6. UNORA 2020

8:30-9:20 Biobanking

Prof. Dr. Christoph Brochhausen-Delius, Institut

fur Pathologie, Universitat Regensburg, Germany

“To be or not to be” - the impact of quality

on the value of a biobank specimen (ENG 25 min)

Mgr. Zdenka Dudova, Ph.D., Masarykova univerzita Brno
BBMRI-CZ as a Partner for Personalized Medicine
and Translational Medical Research (25 min)

9:20-9:35 PFestavka
9:35-10:50  Rutinni detekce patogent

Mgr. Pavel Trubag, Nemocnice Ceské Bud&jovice, a.s.
EBV - podcerovany protivnik? (25 min)

Mgr. Jakub Mrazek, Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravé
Laboratorni diagnostika dermatofytdz s vyuzitim
pfimé detekce metodou PCR (25 min)

RNDr. Maria Mullerova, CSc., CITYLAB, spol. sr.0., Praha
Tuberkuléza ve véznicich v Ceské republice - kazuistiky (25 min)

10:50-11:05 Prestavka
11:05-12:10 Varia

RNDr. Jana Prodélalova, Ph.D., Vyzkumny Ustav veterinarniho
lékarstvi, v.v.i., Brno

Komplexni analyza humannich rotavirovych infekci

v Ceské republice (25 min)

Ing. Sabina Purkrtova, Ph.D., VSCHT Praha

Vyuziti MALDI-TOF MS pro analyzu DNA - pripad detekce

mutaci v genech topoisomeras u bakterii eledi
Enterobacteriaceae (20 min)
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Ing. Kamila Zderkova, Ph.D., VSCHT Praha
Parvalbumin jako geneticky marker pro DNA
identifikaci ryb (20 min)

12:10-12:20 Prestavka
12:20-12:45 Vyhodnoceni soutézi, pfedani cen, zavér
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CENA DALIBORA NOVOTNEHO

.

Organizatori konference vypisuji tradic¢ni soutéz o nejlepsi praci
mladych autor(, ktefi v roce kondni konference dovrsi nebo jsou
mladsi 35 let.

Do soutéze zafazuji organizatori aktivni ucastniky automaticky na
zakladé sdéleného roku narozeni.

Odborna komise vyhodnoti vitéze v kategoriich nejlepsi poster
a nejlepsi prednaska, vitézni autori obdrzi vécné ceny. Komise
urci i absolutniho vitéze, ktery obdrzi symbolickou Cenu Dalibora
Novotného.

Tato cena je udélovana od roku 2016 na pocest Ing. Dalibora
Novotného, Ph.D., vyznamného odbornika v laboratorni mediciné
a od pocatku spoluorganizatora konference RANK, ktery tragicky
zahynul v roce 2015.
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UVODNIi SDELENI RANK 2020

Je ndm velkou cti, Ze mUzeme na konferenci privitat vyznamného prednasejiciho,
ktery k ndm zavita az z Nizozemska. Prof. Dr. Ron van Schaik pUsobf jako profesor
farmakogenetiky na Department of Clinical Chemistry, Erasmus University Medical
Center v Rotterdamu a je také feditelem International Expert-center for Pharmaco-
genetics. Jeho hlavnim zajmem je jak implementace farmakogenetiky do klinické
praxe, tak farmakogeneticky translacni vyzkum. Je prezidentem European Society
for Pharmacogenetics and Personalized Therapy.

—— q

1

Nezadoucf Gcinky 1é¢iv jsou v dnedni dobé jednim z hlavnich problém® mediciny
a zodpovidaji za 5-7 % hospitalizaci. MUze za to rozdilnost mezi pacienty a jejich
metabolismem. Stejna davka Iéciv zpldsobuje rliznou koncentraci v krvi, a proto
i jiné vysledky Ié¢by. Schopnost predvidat to, jak pacient bude na |éky reagovat,
je dana jejich DNA profilem. V Nizozemsku se podafilo vytvorit a zavést do praxe
tzv. DNA pas, dle kterého ma kazdy lékarnik dostupné informace o alelach, jez
jsou klicové pro metabolismus |ékd pacienta. Na zakladé téchto informaci mize
upravit davku pacientovi presné na miru pro vice nez 90 druht Iéciv.

To, co se zdalo jesté pred par lety nemoznym, je dnes dostupnym na dosah ruky.
Snad se néceho podobného doc¢kame brzy i v Ceské republice.

Martina Sittovd
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ABSTRAKTY PREDNASEK

Abstrakty jsou fazeny do blok{ pfednasek v ¢asovém sledu.
Na zacatku sekce je uveden seznam prednéaskovych bloku.
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SEZNAM PREDNASKOVYCH BLOKU
1. Analyza humanniho genomu
2. Legislativa a praxe
3. Mikrobiom
4. Biobanking
5. Rutinni detekce patogent

6. Varia
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Prof. Dr. Ron HN van Schaik, Professor of Pharmacogenetics

International Expert Center and IFCC Reference Center for Pharmacogenetics
Dept. Clinical Chemistry, Erasmus MC University Medical Hospital
Wytemaweg 80, 3015CN Rotterdam, The Netherlands

e-mail: r.vanschaik@erasmusmc.nl
web:  wwwé.erasmusmec.nl/farmacogenetica, www.eu-pic.net, www.ESPTsociety.eu

Pharmacogenetics: Do you have your DNA-Passport?

HN van Schaik R.
International Expert Center and IFCC Reference Center for Pharmacogenetics
Dept. Clinical Chemistry, Erasmus MC University Medical Hospital

Adverse drug reactions (ADRs) are a major problem in treating patients: they are respon-
sible for 5-7% of hospitalizations. Interindividual variation in drug metabolism is part of
this problem. DNA analysis can predict the drugs metabolizing capacity of each individual.
Cytochrome P450 (CYP) enzymes are involved in the metabolism of 80% of all drugs. For
example, CYP2D6 is involved in the metabolism of many drugs, covering psychiatry, oncol-
ogy, cardiology and pain medication. Yet, 5-10% of the population is CYP2D6 deficient due
to inheritance of two defective alleles, causing either side effects on standard therapy (e.g.
psychiatric drugs) or ineffective treatment (tramadol, codeine). Such a deficiency can be
tested for by a simple blood or cheeckswab analysis, and drug therapy can be adjusted
upfront: personalized medicine.

How far are we with implementing Pharmacogenetics in clinical practice in Europe? In the
Netherlands, any patient can go with his/her DNA passport for medication to ANY phar-
macy to obtain medication dosage adjusted on their genomic profile for over 90 drugs.
With the increasing evidence on gene-drug interactions, the question becomes more and
more relevant: “Do YOU already have your DNA passport™?
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RNDr. Michal Slany, Ph.D.

§ANATORIUM Helios, spol. s r.o.
Stefanikova 12
602 00 Brno

e-mail: slany@sanatoriumhelios.cz

Soucasné trendy v preimplantacnim genetickém
testovani embryi

Slany M.
Laborator lékarské genetiky, SANATORIUM Helios, spol. s r.o.

Preimplantalni genetické testovani (PGT) je na pomezi asistované reprodukce a klinické
genetiky. PGT prechazi prenatalni diagnostiku, protoze spociva v biopsii nékolika bunék
z embrya kultivovaného 5-6 dni. Nasledné provedené vySetfeni molekuldrnimi metodami
umozni vyloucit geneticky nevhodna embrya jeSté pred jejich transferem zpatky do délohy
matky.

V ramci PGT, Ize provadét screening nahodnych aneuploidii (PGT-A), cllenou diagnosti-
ku chromosomalnich aberaci (PGT-SR) nebo monogennich onemocnéni (PGT-M). Preim-
plantacni vySetfeni jsou tedy vhodna nejen pro pary s obecnymi reprodukénimi problémy
(napr. vyssi maternalni vék), ale také pro pary s genetickou zatézi v rodinné anamnéze.
Vyskyt chromozomalnich aberaci u embrya je jednim z nejcastéjsich divodd nedspésné-
ho téhotenstvi. S ohledem na tuto skutecnost prave vybér embryi pomoci PGT vyznamné
zvySuje Uspésnost IVF cyklu a Sanci na donosenf zdravého ditéte.

V letech 2018-2019 bylo v Sanatoriu Helios provedeno PGT chromozomalnich aberaci
u 705 embryi (=264, pacientek) pomoci masivné paralelniho sekvenovani na pristroji
MiSeq. Primeérny vék nasich klientek v dobé vysetreni byl 37,5 roku. Z vysledkd vysetre-
ni vwyplyva, ze se zvysujicim se maternalnim vékem pacientky vyznamné stoupa cetnost
abnormalnich embryi.

Ucelem tohoto sdélenf bude shrnuti soucasnych metod v oblasti PGT detekce chromo-
zomalnich aberaci, dale budou diskutovany nase vlastni vysledky s ohledem na moznost
detekce embryi s chromozomalni mozaikou.
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Doc. RNDr. Martin Pesta, Ph.D.

Univerzita Karlova )
Lékarska fakulta v Plzni, Ustav biologie
Alej Svobody 76,323 00 Plzen

e-mail:  martin.pesta@Ifp.cuni.cz

Identifikace nové mutace genu SCNN1B zpusobujici
LiddleGv syndrom

Pedta M.', Mare$ S.2, Hrabak J.3, Vlikova K3, Cerna V.', Kulda V.4 Kucerova A.',
Filipovsky J.2

Univerzita Karlova, Lékarska fakulta v Plzni

'Ustav biologie

°ll. Interni klinika

*Biomedicinské centrum

“Ustav lékarské chemie a biochemie

LiddleGv syndrom je vzacné autozomalné dominantné dédicné onemocnéni. Jedna se
o formu hereditédrni hypertenze zplsobené mutacemi v genech kédujicich podjednot-
ky epitelidiniho sodikového kandlu (ENaC). Prevalence v Ceské republice nenf vysoka.
LiddleGv syndrom je diagnostikovan maximalné u desetin procent z celkového poctu
hypertonikd. Tento Udaj je vSak pravdépodobné podhodnocen, protoze vétsina pacientl
s timto syndromem nikdy nepodstoupi genetické vySetieni a jsou vedeni jako hypertonici
rezistentni na |écbu. U Liddleova syndromu dochazi ke zvySené funkci epitelialniho sodi-
kového kanalu v ledvinach, coz vede k nadmérnému vstrebavani Na+ zpét do krve, nasled-
né volumexpanzi a arteridlni hypertenzi. DalSimi projevy byvaji hypokalémie a nizka hladi-
na aldosteronu. Tyto znaky vSak nejsou vzdy vyjadreny a navic byvaji ovlivnény Iécbou, coz
dale ztézuje diagnostiku. Protoze nastup hypertenze je jiz v Casném veku, dochazi béhem
zivota pacienta k brzkému organovému poskozenf a je tedy nutné zacit co nejdfive s Ucin-
nou antihypertenzni [éCbou. Tou je inhibitor epitelidlniho sodikového kanalu - amilorid.
U vétsSiny pacientl staci ke kontrole vysokého krevniho tlaku pouze monoterapie timto
lékem. Pro hypertenzi rezistentni na Iécbu byla geneticky vySetfena babicka a jeji dcera.
Nasledné byli vySetfeni Clenové trech generaci rodiny. Celkové jsme vySetfili 13 proban-
dd. U 7 jsme identifikovali dosud nepopsanou mutaci v genu SCNN1B zpUsobuijici vznik
stop kodonu (Tyr604*). U 4 nejmladsich asymptomatickych ¢lenl rodiny potvrzeni dia-
gndzy Liddleova syndromu umoznuje zarfazeni do dispenzarni péce a predejiti nasledkiim
postupné se rozvijejici hypertenze.

Prdce byla podporena projektem Lékarské fakulty v Plzni Univerzity Karlovy Progres Q39.
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Ing. Eva Orendasova, MBA

Eva Orendasova Consulting
Nové Straseci ev. ¢. 23,271 01 Nové Straseci

e-mail:  eva.orendasova@eo-c.cz

Jaky dopad bude mit nové NafFizeni 2017/746/EU na
home-made metody a IVD prostfedky pouzivané ve
zdravotnickych zafizenich?

Orendasova E.
Eva Orenddsovad Consulting

Dne 26. kvétna 2017 vstoupilo v platnost nové narizeni Evropské unie 2017/746/EU o dia-
gnostickych zdravotnickych prostfedcich in vitro (IVDR), v G¢innost vstupuje dnem 26.
kvétna 2022. Dotkne se vsech hospodarskych subjektd, tedy vyrobce, distributora, zplno-
mocnéného zastupce a dovozce, na které jsou kladené nové nebo prisnéjsi pozadavky nez
doposud. Pfisné pozadavky jsou kladeny na oznamené subjekty (podle sou¢asné smérnice
98/79/ES takzvané ,notifikované osoby”), které pokud budou chtit pokracovat ve své ¢in-
nosti, budou muset podstoupit tzv. Joint assessment organd statnf spravy CR a Evropské
databéazi zdravotnickych prostredk Eudamed a budou oznaceny jedine¢nou identifika-
ci UDI, slouzici k vysledovatelnosti IVD a taktéZ v boji proti padélkim. Viyznamné zmény
u IVD jsou zejména definice, napf. genetické testy, doprovodna diagnostika; re-klasifikace
IVD z nizsf do vyssi rizikové tridy; spoluticast ozndmenych subjektd v posouzeni shody
- oproti souc¢asnym cca 20% VD bude muset postoupit posouzeni shody s 0znamenym
subjektem cca 80% IVD; sbér klinickych dat; referenc¢nf laboratore a panel odbornik pro
nejvyssi rizikovou tridu D. Ze strany Evropské komise je velmi dllezité dobre nacasovat
a vytvorit vsechny potrebné implementacni akty k VDR, zajistit v€asné fungovani Eudame-
du, referencnich laboratoff a splnit dalsf d@lezité aspekty IVDR. Velky dCraz bude kladeny
na klinicka data, nasledné klinické sledovanf po uvedeni na trh, fizenf rizik a dalsi.

Dopady nového IVDR pociti i zdravotnicka zarizeni, co se tyce tzv. home-made VD, tedy
IVD vyrédbénych a pouzivanych vrédmci jednoho zdravotnického zafizeni, a pozadavk(
stanovenych na takova zdravotnicka zarizeni. To znamena vhodny systém fizenf kvality,
spinénf obecnych pozadavkl na bezpec¢nost a funkeni zplsobilost s dirazem na snizo-
vani rizik, zachovavani vlastnosti IVD po celou dobu jejich pouzitelnosti a taktéz klinické
sledovani po uvedenf na trh, tzv. ,Post-market-clinical follow-up” (PMCF). U IVD rizikové
tfidy D musi zdravotnické zafizeni navic vypracovat dokumentaci, ktera umozni porozu-
mét vyrobé, Udajim o ndvrhu a funkeni zplsobilosti VD, véetné urceného Ucelu. Podle
IVDR budou mit kontrolnf organy CR moZnost vstupovat do zdravotnickych zafizeni, které
home-made IVD vyrabéji.

| kdyz se jevi byt pfechodné obdobi IVDR jako velmi dlouhd doba, budeme radi, kdyz
vsichni zainteresovani hraci v této sférfe maximalné vyuziji 5 let pro adaptaci se na novy
legislativni rezim v IVD.
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RNDr. Pavel Hlozek

GeneProof a.s.
Videriska 101/119
619 00 Brno

e-mail: pavel.hlozek@geneproof.com

Molekularné mikrobiologicka diagnostika -

,Zkusenosti ze zahranici

HloZek P.
GeneProof a.s.

Jsme obklopeni kfestanskou kulturou s jejimi moralnimi standardy, které zcela prirozené
povazujeme za spravné. Ale svét kolem nas je nekonecné pestry. Mozna i diky tomu je pro
nas nékdy obtizné posoudit z pohledu diagnostiky standardy jinych kultur bez odsudkuy,
racionalné.

Mnoho z nas si uvédomuije, Ze jsme soucasti velmi bohaté zapadni Evropy s nejvyssi Urov-
ni zdravotni péce na svété. A mnoho z nas mozna Zije s predstavou, ze velka Cast sveétové
populace této Urovné nedosahuje. Jaka je ale skutecnost?
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Mgr. Petra Videnska, Ph.D

Masarykova univerzita
Kamenice 753/5, pavilon A29
625 00 Brno

e-mail: petra.videnska@recetox.muni.cz

Strevni mikrobiom a lidské zdravi

Videnska P.
Masarykova univerzita Brno

Nase téla jsou osidlena biliény bakteril. Jejich pocet prevySuje pocet nasich viastnich bunék
a ukazuje se, Ze bakterie zijici na i v nasich télech maji velky vliv na nase zdravi. Bakterie
pomahaji v nasich strevech travit potravu a podili se na tvorbé nékterych vitamind. Pravé
diky bakteriim se v po narozeni spravné vyviji imunitni systém a chrani nas pred mnohymi
infekénfmi chorobami. Nejvice osidlené tlusté stfevo je domovem pro vice nez tisic druhd
bakterif. Lidé, kteff trpi napr. Crohnovou chorobou, cukrovkou, obezitou nebo i depresi,
maijf ve stifevech bakteridlnich druht méné, nez zdravi lidé.

Ke studiu faktord vedouci ke vzniku vyse jmenovanych i dalsich chorob byl spustén spo-
lecny projekt Masarykovy univerzity a Fakultni nemocnice Brno - CELSPAC (Central Euro-
pean Longitudinal Studies of Parents and Children / Stfedoevropské studie rodi¢d a déti).
Diky studii slozeni mikrobiomu v pribéhu Zivota déti bude mozZné nejenom popsat rozdily
mezi nemocnymi a zdravymi, ale hlavné stav pred vypuknutim onemocnéni, coz mdze
zlepsit prevenci idiagnostiku jednotlivych onemocnéni. V prvni fazi byl popsan dstni
a stfevni mikrobiom déti po narozeni.

Podporeno grantem CETOCOEN PLUS: C2.02.1.01/0.0/0.0/15_003/0000469
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MUDr. et MUDr. Zdenék Danék, Ph.D.

Fakultnf nemocnice Brno
Klinika Ustnf, Celistni a oblicejové chirurgie
Jihlavska 340/20, 625 00 Brno

e-mail:  danek002@seznam.cz

Role oralni mikrobioty v etiopatogenezi odontogennich
cyst a nadorovych onemocnéni hlavy a krku

Danék Z.1, Izakovi¢ova Holla L.2, Bulik O.", Bofilova Linhartova P.23

'Klinika dstni, Celistni a oblicejové chirurgie, Fakultni nemocnice Brno-Bohunice,
Jihlavskd 340720, 625 00 Brno

2Stomatologickd klinika, Lékarska fakulta a Fakultni nemocnice u sv. Anny, Pekarskad
664/53, 656 91 Brno

sUstav patologické fyziologie, Lékarskd fakulta MU, Kamenice 5, 62500 Brno

Mikroorganizmy osidlujici lidské télo, jako jsou viry, archea, bakterie ieukaryota, jsou
oznacovany pojmem mikrobiota. Pfi naruseni homeostazy a disrupci fyziologického stavu
vedouciho k dysbiotickému stavu mUze dojit k patologii. Nemoc tedy mize byt ddsledkem
ztraty prospésnych funkci, nardstu mikroorganizmd s patogennim potencidlem, nebo
zavedeni maladaptivnich funkci po infekci patogeny. V soucasné dobé je oralni mikrobiom
(virom, bakteriom i mykobiom) intenzivné studovan, a to napfiklad v kontextu odontogen-
nich cyst (OC) ¢i nadorovych onemocnéni hlavy a krku.

Mezi nejcastéji se vyskytujici zanétlivou OC se radi radikularni cysta (RC), kterd se mize
vyvinout na podkladé chronického zanétu v periodonciu. V pilotni studii byly v RC upregu-
lovany metabolické drahy souvisejici s biosyntézou lipopolysacharidd, ¢ehoz by mohlo byt
vyuzito jako subklinického prozanétlivého markeru. Analyza oralniho mikrobiomu v profilu
korenového kanalku u pacientd s apikalnf periodontitidou mdze byt prospésna pfi 1é¢bé
pacient a mohla by byt ukazatelem miry rizika vzniku RC.

Spinocelularni karcinom ustni dutiny (OSCC) je nejcastéji se vyskytujici malignita v dané
oblasti. Navzdory pokrok@im v [écbé ma toto onemocnéni Spatnou progndzu a je ¢asto
detekovano v pozdnim stadiu. K prekonani téchto vyzev jsou hledany vcasné diagnostické
a prognostické biomarkery. Patogeneze spinocelularniho karcinomu Ustni dutiny je kom-
plikovana, dosud nebyly stanoveny vsechny relevantni faktory, které mohou hrat roli pfi
jejim vzniku a progresi. Zejména Uloha mikrobioty neni dostatecné znama. Mezi rizikové
faktory se rfadi uzivani tabaku, alkoholu a malhygiena, coz m@ze zménit slozeni mikrobioty
v dutiné ustni. Bakterialni produkty a jejich metabolické vedlejsi produkty mohou vyvolat
trvalé genetické zmény v epitelidlnich bunkach hostitele a ovlivnit proliferaci a/nebo prezi-
ti epitelovych bunék.

V recentni studii (2019) byl navrzen koncepcni model, ve kterém je komenzalni oralni mik-
robiota selektovana do mikroprostredf tumoru a vznika tzv. ,intra-tumorova mikrobiota”,
kterd podporuje progresi onemocnént.
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Jelikoz se mezi faktory ovliviiujicimi oralni mikrobiotu fadi i stav imunitniho systému hos-
titele a jeho genom, je k problematice vyzkumu etiopatogeneze multifaktorialnich one-
mocnéni dutiny Ustni nutné pristupovat komplexné a zabyvat se i vzajemnymi vztahy mezi
oralni mikrobiotou a hostitelem. Sledovani zmén v oralni mikrobioté ma potencialni vyuziti
jako diagnosticky i prediktivni nastroj, mze najit uplatnénf iv rdmci personalizovanych
terapeutickych pfistupC.

Tato studie byla podporena grantem NV17-30439A, projektem MUNI/A/1546/2018 a z pro-
stredkd poskytnutych Lékarskou fakultou MU juniorskému vyzkumnikovi Petre Borilové Linhar-
fové.
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Jidelni¢ek budoucnosti: autentizace hmyzu pomoci
analyzy DNA

Jilkova D.'?, Zdenkova K.!, Debode F.3, Demnerova K.
"Wysoka skola chemicko-technologickd v Praze

2Vyzkumny dstav potravindrsky Praha, v.v.i.

JCRA-W - Le Centre wallon de Recherches agronomiques, Belgie

V roce 2050 by pocet obyvatel na Zemi mohl dosahnout 10 miliard, proto organizace spo-
jenych narod( (OSN) predpovida, Ze produkce potravin se bude muset zvysit az o 70 %.
Hlavné se zvetsi poptavka na potraviny s vysokym obsahem bilkovin - maso, vejce a mléc-
né vyrobky. V budoucnu se mUze stat alternativnf zdrojem proteind i hmyz. Ten je hod-
nocen vyborné skoro z kazdého Uhlu pohledu: je bohaty na proteiny, zdravé tuky a jeho
chovani zanechava mensi ekologickou stopu. Podle vyzkumu provedeného Organizaci
pro vyzivu a zemédeélstvi (FAO) dnes hmyz tvori soucast tradicniho jidelnicku 2 miliard lidi
a 1900 druhl hmyzu je vyuzivano ke stravé. V soucasné dobé hmyz a potravinové vyrobky
na bazi hmyzu vstoupily na evropsky trh. Toto prindsi s sebou nové otazky bezpelnosti
a potrebu zfizeni nového pravniho ramce.

Od 1.1.2018 v Evropské unii plati nafizeni Evropského parlamentu a Rady (EU) 2283/2015
o novych potravinach, které definuje hmyz a vyrobky z hmyzu taktéz jako novou potravi-
nou. Nez je urcity druh hmyzu uveden na trh, mél by projit schvalovacim procesem. Zaro-
ven, na zékladé narodnich vyjimek, bylo docasné uvedeno na trh nékolik druht hmyzu.
Nedavné nafizeni EU 2017/893, umoznilo zafazeni sedmi druhd hmyzu do seznamu
krmiv povolenych v akvakulture. Nez vstoupilo v platnost toto nafizeni, mohla byt krmiva
zkontrolovana na pritomnost kontaminace hmyzem pouze pomoci mikroskopie a hleda-
nim malych casti téla hmyzu, jako jsou kfidla nebo koncetiny. Vzhledem k tomu, ze existuji
tisice druh hmyzu, ale pouze sedm je povoleno pro krmné Ucely, je nezbytnd metoda,
kterd umoznf presné rozlisenf jak mezi geneticky vzdalenymi, tak i velmi blizkymi druhy.
Metody molekularni biologie, vyuzivajici analyzu DNA patff vzhledem ke své vysoké citli-
vosti a specifité mezi techniky vhodné pro detekci a pripadnou identifikaci povolenych i
nepovolenych hmyzich druh(.

V predkladané praci byla vyvinuta metoda pouzivajici kvantitativni gPCR pro specifickou
detekci cvrcka domaciho (Acheta domesticus). Navrzeny protokol je zalozen na amplifikaci
fragmentu mitochondridlniho genu kédujiciho cytochrom b. Specifita navrhovaného sys-
tému byla potvrzena na panelu 45 hmyzich druhd, 7 druht rostlin a 15 vybranych druht
zivocicha.

Podékovani: Prdce byla podporena grantem EU FARMYNG projekt (GAP-837750).
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.10 be or not to be” - the impact of quality on the
value of a biobank specimen

Brochhausen Ch.
Institute of Pathology, University Regensburg, Regensburg, Germany

Background: Biobanking represents a pivotal prerequisite for further developments in
personalized medicine. However, the value of a biobank specimen for research purposes
is highly dependent on its biological quality, especially after long-term storing.

Study aim: The aim is to identify critical issues within the biobanking work-flow influencing
the biological quality of tissue samples. Furthermore, we compared morphological and
molecular parameters of long-term stored mamma carcinoma biobank specimens in -
80°C and in the gas phase of nitrogen.

Material and Methods: We reviewed potential influence factors on the quality of biobank
specimens during the work-flow. In addition, we analysed mamma carcinoma tissue speci-
mens form the same patient stored for 10 years in -80°C and in the gas phase of nitrogen
with view to staining behaviour for histochemical as well as immunohistochemical stain-
ings and the quality of DNA and RNA.

Results: Important influences on tissue quality are not only the warm and cold ischemia,
but also thawing and ice crystal formation during storing. Specimens stored for 10 years
und -80°C showed significant tissue shrinking and changes in the staining behaviour of
cell nuclei, which are relevant for its histopathological interpretation. Furthermore, rel-
evant differences in the quality of DNA and RNA could be detected.

Conclusions: The work-flow and storage have significant influence on the quality of tissue
biobank specimens. Therefore, biological quality should be analysed, documented and
monitored regularly to preserve the value of biobank specimens for research purposes.
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BBMRI-CZ as a Partner for Personalized Medicine and
Translational Medical Research

Dudova Z.'2, Halova A.2, Holub P."3, Valik D.?
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The Czech national research biobanking infrastructure, BBMRI-CZ, was established to
set up a network of biobanks supporting medical research in the Czech Republic. The
purpose of biobanks is to collect and store patient data along with relevant biological
patient-derived material. Such a material would be permanently lost for future biological
and medical research unless properly conserved and stored in professionally organized
biorepositories.

To put in contact researchers in the need for biological material of appropriate charac-
teristics with the biobank(s) possessing relevant biospecimen collections is the main goal
of online tools made by BBMRI-ERIC consortium. BBMRI-ERIC Directory (https://directory.
bbmri-eric.eu) is a unified interface for researchers via which is possible to browse more
than 600 European biobanks at the same time. BBMRI-ERIC Negotiator (https://negotia-
tor.bbmri-eric.eu/) is closely connected with the BBMRI-ERIC Directory providing together
an efficient communication platform for biobanks and researchers requesting data/sam-
ple sets. These tools simplify the communication steps that are necessary to obtain infor-
mation on the availability of relevant samples/data, particularly if the researchers need to
communicate with multiple candidate biobanks.

We present the system of medical research-focused biobanks by an on-line demonstra-
tion of BBMRI-ERIC tools because these are practical example of how the biobanks be-
come a useful tool for enhancing the translational research. There are uniquely designed
studies collecting tissue material or longitudinal strings of sera enabling access to patient-
derived material during the whole patient treatment, thus reflecting pathophysiological
and treatment-induced changes in the course of various diseases.
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EBV - podcernovany protivnik?

Trubac P.", Piskunova N.", Scheinostova J.2
"Laborator molekuldrni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské Budeéjovice, a.s.
2Patologické oddéleni, Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.

Virus Epstein-Baarové je jisté jednim z nejrozsifenéjsich plvodcl herpesvirovych infek-
cl. Asi nejznaméjsi klinickou manifestaci je infekéni mononukledza. Ta je typicka zejména
pro adolescenty (i kdyz se stale Castéji objevuje u populace okolo 25 let). Primoinfekce
u malych déti probiha casto asymptomaticky, ¢i pod obrazem ,nachlazent. Vzhledem
kjeho pomeérné slozitému zivotnimu cyklu a tésnou interakci simunitnim systémem
dochazi k jeho reaktivaci pfi jinych infekcich nebo stresu organismu. Diagnostika se opira
stale zejména o serologii protilatek, v mensi mife o PCR diagnostiku.

V nasi prednasce prezentujeme dlouhodobé statistické zhodnoceni prfimé detekce pomo-
ci real-time PCR. Na vybranych kazuistikach se pokusime demonstrovat, ze v mnohych pri-
padech pozitivniho nalezu EBV se nejednalo o nahodily zachyt latentniho viru, ale o zavaz-
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Laboratorni diagnostika dermatofytéz s vyuZitim
primé detekce metodou PCR

Mrazek J.", Kantorova M.", Jaworska P.2
'Zdravotni dstav se sidlem v Ostrave, Oddéleni molekuldrni biologie
2Zdravotni dstav se sidlem v Ostrave, Oddéleni bakteriologie a mykologie

Infekce klze a koznich adnex vyvolané dermatofyty patff mezi jedno z nejrozsirenéjsich
onemocnéni v populaci. Celosveétova prevalence dermatomykoz se pohybuje mezi 20-
25%. Nejcastéjsi formou dermatofytdz je tinea unguium, tedy mykotické postizeni nehto-
nez 10% obyvatelstva, pricemz ve vyssich vékovych skupinach dosahuje az 50%.

V laboratorni mykologické diagnostice se bézné vyuziva primé mikroskopie a identifikace
narostlych kultur mikro a makromorfologicky. Nevyhodou téchto pfistupt je velké ¢aso-
va narocnost (2-4 tydny) a nizka senzitivita (50-70%). Vyuziti metod umoznujici detekci
plvodct dermatofytdz na Urovni DNA nabizi Gcinné fesent jak rychlosti, tak citlivosti této
diagnostiky.

Pro efektivni molekuldarné biologickou diagnostiku dermatofytdz je nicméné nutné vyresit
nékolik Uskall. Za prvé efektivniizolaci DNA ze vzork{ klze, koznich Supin a neht0. Za dru-
hé pokryti Sirokého spektra moznych plvodcd. V CR patif mezi dominantni druhy derma-
tofytl Trichophyton rubrum (79%), Trichophyton benhamiae (7%), Trichophyton interdigitale
(7%) a Microsporum canis (4%). Zaroven je treba udrzet snadnou technickou realizovatel-
nost molekuldrné biologického prlikazu a pfijatelné naklady.

Za timto Ucelem jsme v roce 2017 zavedli detekci plvodcl dermatofytéz metodou PCR
v kombinaci s naslednou analyzou kfivek tani s vysokym rozliSenim (PCR-HRMA) a sérii
druhové specifickych real-time PCR metod pro vybrané plvodce. PCR-HRMA wyuziva pri-
merd cilenych do oblasti ITS1-5,85-ITS2, které umoznuji amplifikaci Sirokého spektra der-
matofytd a zaroven odliseni nékterych z nich.

Predbézné vysledky ukazuji, Ze kombinaci klasickych metod a PCR Ize nejen vyznamné
zkratit dobu potrebnou k ziskani wysledku (z tydnl na dny), ale také vyznamné zvysit
Uspésnost detekce plvodcd dermatofytéz (cca na dvojndsobek pfi srovnanf kultivace
a PCR). Predevsim druhova identifikace je vyznamnou pomoci pri feSeni zdravotniho stavu
pacienta, jeho |éCbé i nastaven hygienickych opatrent.
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Tuberkuléza ve véznicich v Ceské republice -
Kauzistiky

Mullerova, M.
Oddéleni bakteriologie, CITYLAB s.r.o.

Onemocnéni tuberkuldzou (TB) provazi lidstvo od nepaméti, optimistické prognézy ohled-
né eradikace TB se zatim nesplnily. Onemocnénf TB v soucasné dobé malem spadlo do
skupiny opomijenych nemoci, ale neni tomu tak. Mezi deseti nejcastéjsimi pricinami amrti
na svété je TB na prvnim misté. Pocet TB umrti predstihl HIV/AIDS a malarii. V Africe se
TB rika ,okridlena ebola”. Témér jedna tfetina populace svéta je infikovana TB, coz pred-
stavuje obrovsky rezervoar tuberkuldzni infekce (2,5 mld. lidi). TB je stale v zajmu pozor-
nosti World Health Organisation (WHO) a podléha povinnému hlaseni ohledné vyskytu
a predstavuje globalni ohrozenf. Probiha vétSinou latentné, ale u 5-10 % dojde k mani-
festaci onemocnéni. Zavedenf biologické lécby vedle benefitd prindsi i skryté nebezpedi
prolomeni imunity a manifestace aktivni TB z latentni. V Ceské republice (CR) je situace
ohledné hlaseni TB prizniva s incidenci pod 5/100 000 obyvatel: rok 2016 - TB celkem
515 (incidence 4,9), 2017 - 505 (4,8), 2018 - 444 (4,2). CRje cestou migrace lidf ze zemi
s vysokou incidenci TB, véetné MDR a XDR formy. Cizinci dnes v CR jiz pFedstavuiji vice nez
33 % pripadd TB. Predstavujf skrytou hrozbu, kdy mze dojit ke zméné incidence TB. Pro
rychlé zvladnuti IéCby TB a mykobakteridz je nutna rychla diagndza, prevence Sifeni nemo-
ci, efektivni 1é¢ba a zabranéni vzniku Iékové rezistence. Metody musi byt rychlé. To splnuji
molekularné biologické metody. Z nich je na svété nejrychlejsi GeneXpert MTB/RIF, kdy je
vysledek znam za 1,5 hodiny a z 1 vzorku urceno M.tbc i citlivost nebo rezistence na rifam-
picin. Metoda je pouzivana ve vsech kontinentech svéta. The European Centre for Disea-
ses Control (ECDC) determined 13 priority infectious diseases of which MDR-TB occupies
first place. V nasi labotofi jsme vySetfovali vzorky od pacientl véznl ze 4 véznic (HS, R, P,
0). Uvadime kazuistiky téchto pacientl - véznid. Ve véznicich jde specidlné o rychlost urce-
ni infek¢niho agens (TB), o izolaci vézné, zabranéni Sifeni infekce a snizenf rizika kontak-
tl. Toto splnuje metoda GeneXpert MTB/RIF s vysokou specificitou a citlivosti. Vézni jsou
v uzavfenych prostorach (spolecné loznice, pracovni mistnosti), stres, moznost prolomeni
latentni TB v aktivni. To vSe podminuje rychlé Sitenf infekce. Pacienti na TB byli vySetfovani
z dGvodU: vahovy Ubytek, teplota, kasel, rtg snimek, primy kontakt s TB nemocnym. Vsichni
vézni byli vySetfovani: mikroskopicky, kultivacné, v BACTECu, metodou GeneXpert MTB/
RIF, byl provadén Quantiferon (QFN). Ve véznici HS nebyl zadny z vySetfovanych pacient(
pozitivni. Ve véznicich R a P byly zachycené pozitivni nalezy TB bez rosifeni infekce (rych-
14 diagndza, odvoz pacientl do véznice Brno). Ve véznici O byly v pribéhu kontrolniho
vySetren( pacientl u osob, které byly v kontaktu s pozitivnim pacientem zachyceny pozi-
tivni vysledky téchto osob. Nastésti zadny tento zachyt nebyl MDR-TB. Vyskyt TB ve vézni-
cich s sebou nese zvysené ekonomické naklady. Pri zachytu pozitivity pacienta a rozsifeni
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na dalsi kontakty s onemocnénym TB jsou vySetfovani vSichni zaméstnanci véznic, ktefi
s pozitivnim vézném prisli do kontaktu stejnymi metodami jako vézni. Rychlost zachytu TB
metodou GeneXpert MTB/RIF tyto naklady snizuje. V uzavienych prostorech se TB Sifi jako
,okfidlena ebola” (aerosol). GeneXpert MTB/RIF: Nenahraditelny u statimovych vySetfeni
(nejen vézni), u pacientl pred zacatkem biologické lé¢by, u pacient( s pozitivnim vysled-
kem QFN testu k rozlisenf aktivni nebo latentni TB, dialyzovani pacienti. V soucasné dobé
je vhodné provadét test GeneXpert MTB/RIF soucasné s QFN testem pred transplantaci
solidnich organ( a kostni drené u prijemct. WHO doporucuje GeneXpert MTB/RIF systém
jako standardni test v Evropské unii k urc¢eni M.tbc ve vSech biologickych vzorcich kromé
krve.
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Komplexni analyza humannich rotavirovych infekci
v Ceské republice
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2Mikrobiologicky ustav Lékarské fakulty Masarykovy univerzity a Fakultni nemocnice
u sv. Anny, Brno

3Ustav mikrobiologie Fakultni nemocnice Olomouc a Lékarské fakulty Univerzity
Palackého, Olomouc

Akutni prljmova onemocnéni patfi mezi nejcastéjsi pri¢inu imrti u déti do 5 let na celém
svété a soucasné zpUsobuiji vyrazné dhyny u mladat hospodérskych i zdjmové chovanych
zvitat. Kromé bakteridlnich plvodcd gastroenteritid jsou zavazné prljmy zpUsobovany
virowymi agens, predevsim rotaviry a déle také adenoviry, enteroviry ¢i astroviry. Primérna
incidence rotavirowych nakaz je v CR 34,9/100 000 obyvatel. Redlné viak Ize predpokladat
incidenci podstatné vyssi, protoZze ne viechny osoby postizené akutni gastroenteritidou
wyhledaji 1ékarskou pomoc, a hlasené pripady vychazeji pfedevsim z laboratornich vysled-
ka.

Laboratornf diagnostika rotavirovych gastroenteritid spociva v primém prikazu infekéni-
ho agens ve stolici. Rutinné se provadi priikaz rotavirového antigenu ve stolici imuno-
chromatografickym testem nebo imunoenzymatickou reakcf (EIA). Stale castéji se pouziva
i metoda kvantitativni reverzné transkripéni polymerazové fetézové reakce (RT-qPCR).
Bliz3f charakterizace rotavirovych kmen( je zaloZend na sekvenci gend pro dva povrchové
antigeny (virové proteiny VP7 a VP4), které v organismu hostitele vyvolavaji tvorbu neutra-
liza¢nich protildtek. Sekvence VP7 a VP4 umoziiuje zafazeni rotavird do G a P genotyp0.
Genotypizace rotavirll je provadéna predevsim pro vyzkumné Gcely, nicméné prindsi vel-
mi cenné informace o zastoupeni jednotlivych typl RVA v populaci, 0 zménéch poméru
genotypl v zavislosti na provadéné vakcinaci a nasledné o Gcinnosti pouzivanych vakcin
a také o mozné introdukci zoonotickych kmen( rotavirC.

Cilem projektu bylo zjistit druhy rotavir(i vyskytujicich se v CR, tyto pozitivni vzorky podrob-
né charakterizovat pomoci sekvenace a na zékladé zjisténych Udajd pripravit metody pro
detekci méné castych typd rotavir(.

Pritomnost rotaviru A (RVA) byla zjisténa v 214 z celkového poctu 1566 vzorkd, tj. 13,7 %.
Pozitivita v jednotlivych letech studie byla 38 2305 (12,5 %) vr. 2016, 116 ze 798 (14,5
%) v r. 2017 a 60 ze 463 (13,0 %) v r. 2018. Procento pozitivity se pohybovalo u rliznych
vékowvych skupin od 1 % do 33 %. Nejvice pozitivnich pacientl patfilo do vékové skupiny
0-5let (171 ze 716 testovanych, tj. 23,9 %). Ve vékové skupiné 0-1 rok bylo pozitivnich 67
vzorkd z 387 (17,3 %), ve skupiné 2-3 roky 74 z 237 (31,2 %) a ve skupiné 4-5 let 30 z 92
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(32,6 %). Ve vyssich vékovych skupinach bylo vySetfeno 756 vzorkd a jenom 23 bylo pozi-
RVA pozitivnich vzork{ byla provedena genotypizace. Prevliddajicimi genotypy byly G1P[8]
(42.7%), G3P[8](11.1%), GOP[8] (9.8%), G2P[4] (4.4%), G4P[8] (1.3%), G12P[8] (1.3%) a pre-
kvapivé G8P[8] (9.3%), ktery byl dosud detekovan témeér vylucné v zemich jihovychovni
Asie ¢i v Africe a vznikl preskupenim genomovych segmentd mezi lidskymi a bovinnimi
RVA.

V prabéhu projektu byla zjistovana pomoci RT-qPCR i pfitomnost rotaviru B a C (RVB, RVQ),
coz jsou dalsi druhy rotavir(, které mohou zpdsobit akutni gastroenteritidu u lidi. Lidsky
RVB nebyl prokazan, pfitomnost RVC byla potvrzena ve vzorcich odpadnich vod odebra-
nych na dvou méstskych cistickach v opakovanych odbérech v letech 2017 a 2018.
Ziskané vysledky ukazuiji, Ze vyskyt rotavirovych ndkaz v CR je i pfes moznost ockovani sta-
le vysoky zvI&sté u malych déti. Kromé genotypd RVA béznych v Evropé byly detekovany

i nékteré neobvyklé kmeny, které pochéazeji z rotavir(l vyskytujicich se u domécich zvitat.

Prdce vznikla s financni podporou z projektu AZV 16-29937A.
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Vyuziti MALDI-TOF MS pro analyzu DNA - pripad
detekce mutaci v genech topoisomeras u bakterii
Celedi Enterobacteriaceae

Purkrtova S., Plocha S., Sukova M., Junkovéa P., Demnerova K.
VSCHT Praha

Hmotnostni spektrometrie MALDI-TOF (hmotnostni spektrometrie s priletovym analyzatorem
a ionizaci laserovou desorpci v pfitomnost matrice) je vysoce vykonna analyticka technika, jez
byla primarné wvinuta jako proteomicky néstroj pro analyzu peptid(i a proteind. Postupem
Casu se vyuziti MALDI-TOF MS rozsifilo i do oblasti genomického vyzkumu, cileného na sekve-
naci DNA, kdy separace a detekce DNA fragment’ pomoci MALDI-TOF MS byly zavedeny jako
alternativni metoda k bézné pouzivanym, avsak ne tak rychlym elektroforetickym metodam.
Nejbéznéjsi aplikaci MALDI-TOF MS v oblasti genomického vyzkumu je detekce pritomnosti
SNP ve znamych pozicich DNA. Spojeni PCR amplifikace cilové oblasti nasledované extenzi
primeru v pritomnosti dideoxynukleotidd a MALDI-TOF MS separace a detekce vzniklych jed-
noretézcovych fragmentd DNA pak umoznuje rychlou, presnou a cenové vhodnou analyzu.
Dalsim moznym zplsobem analyzy sekvenci DNA pomoci MALDI-TOF je wyuziti specifického
Stépeni hybridu RNA-DNA, do kterého je sekvence DNA prepsana.

Enterobacteriaceae je Celed gramnegativnich bakteril, jejiz zastupci jsou ¢astymi plvodci fady
zévaznych, Zivot ohrozuijicich infekci. Rezistence téchto bakterif k antibiotikiim se proto stava
velkym globalnim problémem a wyvolava potfebu wyvoje rychlych a spolehlivych detekenich
metod. Chinolony patif mezi vyznamné a Siroce uzivana antibiotika. Mechanismus jejich pliso-
beni spociva ve schopnosti vazat se na topoisomerasy typu Il a IV, ¢imz inhibuji replikaci DNA.
Rezistence k chinolontim je proto ¢asto zpdsobena prévé mutacemiv genech téchto topoiso-
meras, konkrétné mutacemi v tzv. QRDR oblasti urcujici chinolonovou rezistenci.

Cilem této prace bylo proto zavedeni a optimalizace jednoduchého a rychlého protokolu
pro MALDI-TOF MS detekci mutaci, které nejcastéji zplsobuijici rezistenci k chinolontm
u Celedi Enterobacteriaceae, a to konkrétné mutaci genu gyrA pro A podjednotku gyrasy
(mutace v kodonu 83) a genu parC (mutace v kodonu 57), ktery kéduje podjednotku C
topoisomerasy IV. Optimalizace protokolu byla provedena pro Salmonella enterica sérotyp
Enteritidis CCM 7189, kdy byly navrzeny vhodné primery, byl testovan vliv metody izola-
ce DNA a nutnost purifikace DNA fragment( v jednotlivych krocich protokolu a zaveden
postup pro analyzu ziskanych spekter. Optimalizovany protokol byl Uspésné verifikovan
na dalsich kmenech Salmonella spp. (sensitivnich nebo rezistentnich ke kyseliné nalidixo-
vé), kde se ziskané vysledky shodovaly s vysledky Sangerova sekvenovani pomoci auto-
matického sekvenatoru. Kritickym parametrem pro vyuziti optimalizovaného protokolu
u dalSich druhd ¢eledi Enterobacteriaceae (Escherichia coli, Enterobacter cloacae, Klebsiella
pneumoniae) byla mira komplementarity a degenerovanosti pouzitych primerd.
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Parvalbumin jako geneticky marker pro DNA
identifikaci ryb

1Zderikova K., 'Cermakova E., "3ilkova D., 'Lencova S. a 'Demnerova K.
"Wysoka skola chemicko-technologickd v Praze
2Vyzkumny dstav potravindrsky Praha, v. v. i

Diskutovanym tématem v oblasti analyzy potravin je jejich falSovani, vétsina obyvatel se
s falSovanymi potravinami setkava, aniz by o tom védéla. Mezi nejcastéji falSované potra-
viny se mimo jiné radf i ryby a rybf vyrobky. Jeden z moznych zplsobd falSovani je védoma
zaména drazsich druht za levnéjsi. Jelikoz je pro konzumenta v mnohych pripadech témér
nemozné jednotlivé druhy ryb identifikovat, vznika zde pro vyrobce velky prostor pro kla-
mani spotrebitele a financni zisk. Spréavné oznacovani je dllezité i z hlediska dopadu na
zdravi; nékterilidé mohou, s ohledem na jejich alergii, konzumovat pouze urcité ryby.

Nejcastéjsi stanoveni druhl ryb je zaloZzeno na morfologickych rysech. Tento pfistup nelze
aplikovat u zpracovaného rybiho masa a/nebo slozitych jidel. S touto celosvétoveé rozsire-
nou problematikou souvisi potfeba vyvoje novych metod pro identifikaci ryb a odhaleni
jejich falSovanf. Spravné urceni rybiho druhu je ddleZité vzhledem k jejich vysoké alerge-
nicité i ze zdravotniho hlediska. Za hlavni rybf alergen je povazovan parvalbumin. Gen
koédujici tento protein je mozné vyuzivat jako marker pro druhovou identifikaci ryb. V sou-
¢asné dobé je k témto Ucellim nejcastéji vyuzivdna polymerasova fetézova reakce (PCR),
objevuji se ale ijiné metody identifikace jako napf. LAMP (angl. Loop-mediated isother-
mal amplification). Cilem nasi prace je navrhnout a experimentalné ovéfit protokoly PCR
a LAMP pro identifikaci makrely obecné (Scomber scombrus) pomoci amplifikace Useku
druhého intronu parvalbuminového genu. Byly vyvinuty rovnéz PCR protokoly, analyzujic
parvabumin, pro diferenciaci morana tmavého (Spondyliosoma cantharus), pangasa spod-
nookého (Pangasianodon hypophthalmus) a dase morského (Lophius piscatorius). DNA byla
izolovana metodou extrakce zalozenou na pouziti tenzidu cetyltrimethylamoniumbromid
(CTAB), postup byl pFevzat a upraven dle normy CSN EN ISO 21571 (2007). Specifita viech
pouzitych protokold byla experimentélné ovérovana se vzorky DNA izolované ze svaloviny

a dalsich tkanf vice nez 16 druh( ryb, analyzovany byly také vzorky rybich vyrobkd.

Podekovani: Prdce byla podporena grantem MZe (NAZV) QK1910231: Nové pristupy k prikazu
falSovdni rybiho masa pomoci genomové DNA.
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Are your Biobank samples future proof?
A morphological comparison between two different
storage conditions

Babel M., Seitz S.2, Niedermair T.", Ortmann 0.2, Brochhausen Ch."
'Institute of Pathology, University Regensburg, Germany

2Departement of Gynecology and Obstetrics, St Joseph Hospital, University Clinic,
Regensburg, Germany

Background: Biobanking is a pilar for personalized medicine. However, there is no con-
sensus, which storage temperature will preserve biobank samples in the best way. Fur-
thermore, there are only few studies investigating the influence of the temperature on
classical histomorphological and new, upcoming methods like RNA sequencing.

Study aim: The aim was to investigate the influence of the storage temperature on mor-
phological and ultrastructural parameters in long-time stored breast cancer samples.
Material and Methods: We used breast-cancer samples, that were stored for at least 10
years (2007-2009). These samples originated from the same tumour but were divided into
two parts. One part was stored at a Biobank that conserves samples at -80°C. The other
part of the same tumour was stored at another Biobank, that stores samples in the gas-
phase of liquid nitrogen at about -186°C.

Results: Histomorphologically, we found more compromised structures in the samples
that where stored at -80°C. For example, there were more shrinking artefacts and abnor-
mal stained nuclei. In electronmicroscopy we could confirm these findings. Additionally,
we also found that cell-cell contacts and structures like desmosomes were better preser-
ved in the samples stored in the gas-phase of liquid nitrogen.

Conclusions: The study indicated, that there are morphological differences as a con-
sequence of the different storage conditions. The influence of these findings on clinical
diagnostics and new methods like RNA-sequencing needs to be investigated in further
studies.
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Digital Image Analyses - an innovative method to
quantify morphological changes

Barsch F., Niedermair T., Brochhausen Ch.
Institute of Pathology, University Regensburg, Germany

Background: Tissue Fibrosis as a major pathophysiological reaction of injured organs still
confronts us with major clinical and economic challenges. It promotes tissue deformation
and restricts the affected organs in their proper functions. The pathological interrelations
between morphological changes and tissue dysfunctions are from exhaustive scientific
and clinical relevance. In this context, the technical and digital developments regarding
histopathological fields provide new strategies to perform morphometric analyses on digi-
tal images of specimens.

Study aim: The histopathological evaluation of fibrosis is one of the topics, that could
benefit of the digital evolution in pathology. Aim of the present study was to find out
whether digital image analyses (DIA) could provide useful methods to quantify fibrotic
tissue reactions. Furthermore, we wanted to clear-up whether digital evaluation methods
could be useful to implement in daily work. Finally, we wanted to gain insights in morpho-
metric information about fibrotic growth patterns regarding various issues.

Material and Methods: Based on whole slide imaging, we tested our workflow with diffe-
rent slide scanners and different staining methods. We measured the collagen proporti-
onate area in digital images of slides from dermal and cardiac tissue. We performed the
analysis procedures with the corresponding slide scanner software and the open source
software Image] (version 1.52a, NIH, USA).

Results: With our performed DIA methods we found an easily applicable procedure to
adequately detect even slight differences of fibrotic remodelling. By using open source
software, the method generates comparable data and is applicable to different slide scan-
ners and to different staining methods. Furthermore, the work flow made it possible to
process many images at once, which was time saving, resources saving and thus, benefi-
cial for daily work.

Conclusions: Virtual pathology and digital image analyses provide new strategies to cap-
ture fibrotic reactions in a more differentiated way. The digitalization of histopathological
slides enables the possibility to quantify morphological changes regarding a variety of
tissues. Future studies in the fields of fibrosis and organ remodelling could benefit from
this development.
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Optimalizace pF¥ipravy 16S rRNA a ITS amplikont pro
metagenomickou analyzu mikrobialnich populaci

Branysova T., Tepla B., Kra¢marova M., Demnerova K., Stiborova H.
Ustav biochemie a mikrobiologie, VSCHT Praha

Pamatky kulturniho dédictvi bézné podléhaji biodeterioraci. Jedna se o nezadouci zmény
materialu, které mohou byt zplsobeny ¢innosti mikroorganism0. Materidly tak mohou
podléhat rliznym zménam, jako jsou barevnd stélost, zména struktury nebo mohou zcela
degradovat. Z téchto dlvodU je dllezité zabranit mikrobidlni kontaminaci a zachovat tak
pamatky kulturniho dédictvi i pro dalsi generace. Cilem prace je identifikovat mikroorga-
nismy, které se vyskytujf na fotografiich, filmech i v ovzdusi archivnich depozitérd, pozoro-
vat vliv a tcinnost dezinfekce a navrhnout metody prevence.

Pro nase Ucely optimalizace byl vybran Statni okresni archiv Mlada Boleslav. Zde bylo ode-
brano 3000 | ovzdusi pomoci aeroskopu MAS-100, a to v 6 opakovanich. Pro vzorkovani
pomoci stérl byly vyuzity polyuretanové stérovky, které jsou ke zkoumanym materialim
Setrné. Provedeno bylo 18 stérd z fotografii a filmU s rozdilnymi typy svétlocivé vrstvy,
a to albuminu, zelatiny nebo matného ¢i lesklého kolodia. Vzorky byly poté extrahova-
ny do fyziologického roztoku a metagenomova DNA byla izolovana komercni soupravou
(Quiagen PowerWater Kit). Nasledné byla pripravena DNA knihovna pro 16S rRNA gen
a ITS region pomoci dvoustupniové PCR a specifickych primerd. Vzhledem k velmi nizkym
vytézklm DNA z téchto materidll bylo nutné optimalizovat pfipravu amplikon v prvni
PCR reakci, kdy produkty byly zakoncentrovany z 8 PCR reakci. Nasledovalo druhé PCR za
pouzitl adaptérd s vnitfnimi tagy, které slouzi ke specifickému oznacenf kazdého vzorku.
Vzorky byly poté precistény pomoci SPRI magnetickych castic a odeslany na sekvenaci
pomoci llumina Miseq. Ziskané vysledky budou statisticky vyhodnoceny a bude zjistén vliv
kontaminace ovzdusi archivnich depozitar a typ svétlocivé vrstvy fotografickych materia-
I& na slozeni mikrobialnich populaci.

Tato prdce vznikla za financni podpory Ministerstva kultury Ceské republiky grant ¢ DG-
18P020WV062.
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Autentizace maku setého (Papaver somniferum L.)
s vyuZitim DNA analyzy

(vigrmékové E., Zderikova K., Demnerova K.
VSCHT Praha

Mak sety (Papaver somniferum L.) je dlleZita olejnina pouzivana v potravinarském a farma-
ceutickém primyslu. V ¢eské republice ma kultivace maku setého dlouhou tradici. Seme-
na ceského maku maji dobré nutri¢ni a senzorické vlastnosti a nizky obsah opiatl. Diky
tomu jsou ddleZitou slozkou v potravinach nejen v Ceské republice, ale i v mnoho dalsich
statech stredni a vychodni Evropy. Vyuzivaji se pro pripravu peciva, jako jsou kolace i
buchty. V posledni dobé bylo u makovych semen zaznamenéno nékolik pripadl falsovani.
Semena potravinarskych odrdd méku byla smichéna s levnéjsimi semeny z farmaceutic-
kych odrdd maku, které obsahuji vyssi mnozstvi alkaloidd a maji horsi senzorické vlast-
nosti. V této praci jsme testovali moznost odliseni maku setého a jeho variet pomoci DNA
analyzy gend dulezitych pro biosyntetickou drédhu opiovych alkaloidd, jako jsou kodeinon
reduktasa (COR) i retikulin epimerasa (REPI). Pro DNA analyzu byla vyuzita polymerasova
retézova reakce (PCR). Vybrané sekvence COR genu umoznuji odlisit mak sety od ostat-
nich testovanych mékd a rostlin. REPI gen se jevi jako vhodny pro odliseni variet maku

setého s nizkym a vysokym obsahem opiovych alkaloidd.

Podeékovani: Prace byla podporena granty MZe (NAZV) QK1720263: ,PAPAVER - Diagnostické
metody pro laboratorni kontrolu pravosti mdku setého”.

POSTERY




-

Mgr. Markéta Gancarcikova

Laboratore Iékarské genetiky s.r.o.
Masarykovo nam. 2667, 530 02 Pardubice

e-mail:  gancarcikova@genetikapardubice.cz

Vzacna vrozena onemocnéni v komplexni
cytogenetické a molekularné genetické analyze

Gancarcikova M.1, Stuller V.", Svétlikova I.", Tomcova P.'2, Senkefikova M.",
Stavova A.', Panchartek D.", Kruli$ova V.2, Michalovska R.2, VIckova Z.2
"Laboratore lékarské genetiky s.r.o., Pardubice

°GHC Genetics, s.r.o., Praha

Uvod: Vzécna hereditarni onemocnéni jsou klinicky heterogenni, prevéazné multisystémo-
va onemocnéni s nizkou prevalenci a se zavaznym dopadem na kvalitu Zivota pacien-
ta. Vzacnost je definovana s prahem prevalence nejvySe 5 postizenych osob na 10.000
(narizeni Evropského parlamentu a Rady (ES) ¢. 141/2000). Je odhadovano, ze pfiblizné
80 % vzacnych chorob je geneticky podminéna, presto u nékterych pacient( z{stava pri-
¢ina onemocnéni neznama. Vhodnou kombinaci vySetifovacich metod je mozné objasnit
pricinu abnormalniho fenotypu ¢i poruchy chovani jedince s cilem poskytnou vhodnou
naslednou péci postizenému, tak i dalSim ¢lentm rodiny.

Metodika: V pfipadé prvni kazuistiky u holcicky narozené v roce 2017, které v novoroze-
neckém screeningu byla zjisténa kongenitalni hypotyredza (nyni na substituci). Dale ve 3
mésicich byla hospitalizovana pro neprospivani a byla zjisténa laryngomalacie. Neurolo-
gicky vyvoj dévcatka je hodnocen jako mirné opozdény disharmonicky vyvoj (lehka CKP).
Klinickym genetikem byl popsan dysmorficky oblicej. U holcicky bylo provedeno vySetreni
metodou array CGH (SurePrint G3 CGH ISCA 8x60K, Agilent). Konfirmace nalezu byla pro-
vedena pomoci metody MLPA (MRC-Holland) s pomoci probemixu P245 Microdeletion
Syndromes.

V pfipadé druhé kazuistiky u chlapce narozeného v roce 2007, ktery byl od kojeneckého
véku sledovan pro neprospivani, mikrocefalii, zvySenou nemocnost, maly vzrist a opa-
kovany vyskyt koznich 1ézi v oblasti obliceje v letnich mésicich, byla klinicko-genetickym
vySetienim zjisténa dolichocefalie, Uzky oblicej, prominujici nos a usi, pfitomnost hypo
a hyperpigmentaci po téle. Rodina probanda byla ze strany matky vySetfena z dGvodd
vyskytu nadorovych onemocnéni. Vzhledem k prokazané patogenni mutaci v hetero-
zygotnim stavu v genu BLM metodou MPS pomoci panelu SeqCap EZ Custom design
(Roche) u matky, bylo u chlapce provedeno prediktivni testovani a zaroven vysetrenf celé
koduijict sekvence genu BLM. Déle byla provedena detekce sesterskych chromatidovych
vymeén (SCE) perifernich lymfocytl technikou FPG (Fluorescence Plus Giemsa). Lymfocyty
byly kultivovany v pfitomnosti BrdU (5-Bromo-2'-deoxyuridin) s naslednou expozici UV
zareni spolu s uzitim fluorescencniho barviva Hoechst 33258 (bis-Benzimid). VySetreni
spontannich chromozomovych aberaci bylo provedeno standardnimi cytogenetickymi

postupy.
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Zavér: V obou pfipadech byla stanovena diagndza. U dvouleté holcicky byl prokazan mik-
roduplikacni syndrom 22911.21 o velikosti 3,1 Mb. U dvanactiletého chlapce byla stano-
vena velmi vzacna diagndza Bloomova syndromu.

Individualnim pfistupem a kombinaci technik laboratorniho vySetfenf je mozné ziskat
komplexnivysledek pro pacienta a mtze byt pacientovi i jeho rodiné poskytnuta adekvatnf
péce s cilem zvySeni kvality zivota, vypracovani |é¢ebné strategie a doporucenf preventivni
péce.
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Vyskyt vankomycin-rezistentnich enterokoki na
Hemato-onkologické klinice Fakultni nemocnice
v Olomouci a jejich geneticka analyza

Hricova K., Stosova T. )
Univerzita Palackého v Olomouci, Lékarska fakulta, Ustav mikrobiologie

Enterokoky jsou primarné dulezitymi zastupci mikrobiomu gastrointestinalniho traktu
(GIT) lidi i vétsiny teplokrevnych zvirat. Mohou zpdsobovat infekce mocovych cest ¢i mék-
kych tkani, endokarditidy, sepse ¢i meningitidy. Pro Iécbu enterokokovych infekci u lidi se
pouzivaji ampiciliny a aminoglykosidy. V pfipadé rezistence na tyto antimikrobialnf latky
jsou dalsi volbou vankomycin a teikoplanin. Nékteré bakterialni kmeny ovsem zacaly vyka-
zovat rezistenci i k vankomycinu.

U pacientd na Hemato-onkologické Klinice Fakultni nemocnice v Olomouci je jiz nékolik
let provadén aktivni bakteriologicky screening pro vyhledavani vankomycin-rezistentnich
enterokokd (VRE) v jejich gastrointestindlnim traktu. K jejich detekci jsou vyuzivany chro-
mogenni selektivni pldy Brilliance VRE agar (Oxoid). Druhové identifikace izoltl je prova-
déna za pouziti MALDI-TOF MS (Biotyper Microflex, Bruker Daltonics) a citlivost k antibio-
tikm je testovéna dilu¢ni mikrometodou dle doporuceni EUCAST (European Committee
on Antimicrobial Susceptibility Testing, Antimicrobial susceptibility testing, available from:
http://www.eucast.org).

Pomoci metod molekularni biologie je provadéna i geneticka analyza takto ziskanych izo-
latd. Genetickd podminénost rezistence k vankomycinu je prokazovana polymerazovou
retézovou reakci (PCR) detekovanim van gent (vanA, vanB, vanC-1, vanC2/C3). Faktory
virulence, kterymi mohou nékteré kmeny disponovat a jejichZz produkce mize vyznamné
napomahat vzniku infekcf, at uz v adhezi enterokokd ¢i nasledné kolonizaci témito poten-
cialnimi patogeny, jsou detekovany za pouziti metody multiplex PCR. Pomoci ni je zjiStova-
na pritomnost genl kédujicich vybrané faktory virulence: Zelatindzu (gelE), agregacni sub-
stanci (asa1), hyaluronidazu (hyl), cytolyzin (cylA) a enterokokovy povrchovy protein (esp).
U wybranych vankomycin-rezistentnich kmend je provadéna také molekuldrni typizace
metodou pulzni gelové elektroforézy (PFGE). Viysledkem je zjisténi miry pfibuznosti jed-
notlivych izolatl a nasledné epidemiologické posouzenit jejich sifent.

VRE jsou vyznamnymi nozokomidlnimi patogeny, a to i z hlediska schopnosti enterokok
dlouhou dobu prezivat na rliznych povrsich, at uz na rémech posteli, na toaletach, na
klikach apod.. Dlouhodoba hospitalizace, selekéni tlak antibiotik v kombinaci s chemote-
rapeutickou lé¢bou ¢i oslabend imunita onkologického pacienta mUze, v kombinaci se
zvysenou schopnosti enterokokl prezivat ve vnéjsim prostredi, vést a7 k moznosti gast-
rointestinalni kolonizace. Tyto rezistentni bakterie pak mohou byt komplikujicim faktorem
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moznych naslednych infekci, zejména disponuiji-li i nékterym z faktord virulence. Je proto
vhodné u pacientd s hemato-onkologickym onemocnénim provadét screening k ziskanf
informaci o prevalenci téchto rezistetnich kmen0.

Podporeno projektem AZV CR & NV18-05-00340.
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Oralni mikrobiom déti po narozeni

KoZeluhova K.
Masarykova univerzita Brno

Usta jsou hlavnim vstupem do lidského téla. Dochazi zde ke smiseni rozméInéné potravy
se slinami, kterd nasledné pokracuje dale do zazivaciho traktu. Dutina uUstni je také po
stfeveé druhym mikroorganismy nejvice osidlenym mistem lidského téla. Ackoliv se meta-
genomické studie vénovaly prevazné stfevnimu mikrobiomu, postupné se vice zkouma
i mikrobiom oralnf a jeho pfipadny vliv na rozvoj nékterych onemocnéni.

SloZeni oralniho mikrobiomu novorozencl je ovlivnéno zejména zplsobem porodu.
Podobné ma taky vyznamny vliv zplsob vyzivy, tedy zda je dité krmeno matefskym mlé-
kem, nebo umélou vyzivou. Poporodni kolonizace ditéte je ovlivnéna v neposledni radé
také matkou, ktera je vyznamnym zdrojem bakterialniho osidleni. Béhem Zivota je oralni
mikrobiom déle ovliviiovan celou rfadou faktor(, jako je napr. geografie, etnicka prislus-
nost, genetika, strava, hygiena, ortodonticka Iécba, uzivani antibiotik ¢i probiotik a v nepo-
sledni fadé konzumace alkoholu a kouren.

Pokud je narusena homeostaza a nastane dysbidza v oralnim mikrobiomu, tak mize dojit
k rozvoji fady onemocnéni. Nejznamejsi a nejcastejsi nemoci dutiny Ustni jsou zubni kaz
a periodontitida. Kromé toho se ale mdze naruseny ordlni mikrobiom podilet téZ na roz-
voji onemocnéni systémovych, jako jsou kardiovaskularni onemocnéni, Diabetes mellitus,
rakovina ¢i pneumonie.

V subkohorté studie CELSPAC: TNG byl porovnavan oraini mikrobiom 49 pard matek a détf
v prvnich dnech po porodu.

Podporeno grantem GACR 17-24592Y.
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Identifikace plisni rodu Fusarium

Kyralova B., Brozkova I.
Katedra biologickych a biochemickych véd, Fakulta chemicko-technologickd, Univer-
zita Pardubice

Plisné rodu Fusarium (F.) jsou vSudypritomné mikroskopické houby se schopnosti ristu
na Siroké skéle substratl. ZpUsobuji onemocnéni zvané fuzariéza klast (Fusarium head
blight), které postihuje bézné péstované polni plodiny, jako je pSenice, je¢men, ryze, oves,
triticale a kukurice. Zejména péstovani psenice a jeCmene je vlivem tohoto onemocnéni
zatizeno znacnymi ekonomickymi ztratami. V evropskych zemich je nejcastéji zapricinéno
druhy F. graminearum, F. avenaceum, F. culmorum, a také F. poae, F. tricinctum, F. equiseti
a F. langsethiae. Vétsina z nich je mimo jiné schopna produkce mykotoxind, které po kon-
taminaci obilovin vstupuji do potravinového retézce.

Cilem prace bylo optimalizovat multiplexni metodu polymerazové retézové reakce (PCR)
pro specifickou detekci plisni rodu Fusarium spolu s prakazem Tri5 genu, kli¢cového pro
produkci trichothecenovych mykotoxinl. Prace byla déle vénovéana druhové identifika-
ci plisni rodu Fusarium a to jednak pomoci mikroskopickych znakd, tak i pomoci PCR za
pouzitl druhové-specifickych primerd. Byla provedena optimalizace podminek pro detekci
F. graminearum, F. culmorum, F. sporotrichioides, F. poae, F. langsethiae a F. tricinctum spe-
cies komplex. Mikroskopické a makroskopické znaky byly sledovany na bramboro-gluké-
zovém agaru (PDA), specialné-nutricné chudém agaru (SNA) a karafiatovém agaru (CLA).
Metody byly ovéFeny na kulturach plisni pochazejicich ze sbirek mikroorganismd Ceské
republiky a dale na vlastnich kmenech, izolovanych ze vzorkd je¢mene.

Podeékovani: Tato prdce vznikla za podpory Ministerstva skolstvi, middezZe a télovychovy jako
Ucelovd podpora na specificky vysokoSkolsky vyzkum (SGFChT 006/2019).
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Kometova metoda jako nastroj pro testovani
genotoxicity nanomaterialt

Majtnerova P.', Bacova J.", Macak J.2, Rousar T.

"Katedra biologickych a biochemickych véd, Fakulta chemicko technologickd, Univer-
zita Pardubice, Studentskd 573, 532 10 Pardubice, Ceskd republika.

?Centrum materidlt a nanotechnologii CEMNAT, Fakulta chemicko-technologickd,
Univerzita Pardubice, Nam. Cs. Legii 565, 530 02 Pardubice, Ceskd republika.

Kometova metoda patfi mezi molekularné-biologické metody a vyuziva se predevsim
k testovani potencionalni genotoxicity biologickych nebo chemickych agens, vetné nano-
materiald. Vlivem téchto faktord mdze dochazet k poskozeni DNA a vzniku tzv. DNA zlo-
mu, které jsme schopni pomoci Kometové metody detekovat.

Detekce probiha na Urovni jednotlivych bunék, kdy jsou buriky nejprve fixovany na mikro-
skopickém podloznim skle v agar6zovém gelu a nasledné lyzovany. DNA je poté vystavena
vysokému pH, aby doslo k rozvolnéni nadsroubovicového vinuti a je elektroforeticky roz-
délena, kdy vyuzivame jejf prirozené zaporny naboj. Rychlost migrace DNA je pak zavisla
na poctu vzniklych DNA zlomU. Vysledkem elektroforetického déleni jednotlivych jader
bunék s posSkozenou DNA je charakteristicky tvar pfipominajici kometu.

V rédmci nasi studie jsme otestovali pomoci Kometové metody plsobeni modelovych
nanomateridlé rdzného tvaru iplvodu na lidské plicni bunécné linii A549 pochazejici
z alveolarniho adenokarcinomu. Nanomaterialy jsou Casto vyuzivany jako tkanové nosice
pro bunécny rlst, poskytuji vhodné prostredi pro déleni a proliferaci bunék, tudiz se pred-
poklada jejich nulova, nebo zanedbatelna cytotoxicita.

Otestovali jsme komercné dostupné nanocastice TiO2 P25 (Sigma-Aldrich), ¢i de novo pri-
pravena nanovlakna TiO2 a SiO2. Jako pozitivni kontrola byl vyuzit tercialni butylhydroper-
oxid, ktery zpUsobuje oxidacni poskozeni bunék. K barveni jader jsme pouzili fluorescenc-
ni barvu Hoechst 33258, ktera patfi do skupiny interkalacnich barviv.

Tato prace byla podporena projektem OP VWV “Posilovini mezioborové spoluprdce ve vyzkumu
nanomateridlt a pri studiu jejich ucinku na Zivé organismy * reg. ¢. CZ.02.1.01/0.0/0.0/17.
048/0007421.
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Markery genotoxicity bakterii Escherichia
coli a Bacteroides fragilis u pacientli s nové
diagnostikovanym kolorektalnim karcinomem (CRC)

Mezerova K.", Raclavsky V., Stary L.? )
"Univerzita Palackého v Olomouci, Lékarskd fakulta, Ustav mikrobiologie
21. chirurgicka klinika FN Olomouc

Strevni mikrobiota prokazatelné patff mezi heterogenni faktory, které se uplatfiuji pfi eti-
opatogenezi sporadického CRC. Existuje také mnoho vyzkumd popisujici pozitivni asociaci
bakteridlnich genotoxinl s vyvojem tohoto onemocnéni. Stanoveni rizikovych bakterial-
nich druhl a genovych markerd sporadického CRC patfilo mezi primarni cile nasf studie.
Vzorky byly odebirany metodou wytéru z rekta. V ramci probihajici studie byla oslovena
také kontrolni skupina pacientd pro porovnani stievniho kulturomu. Odebrané vzorky byly
podrobeny bakteriologické kultivaci, poté byla provedena subkultivace kazdé morfologic-
ky odlisné kolonie a nasledné byly izolaty identifikovany pomoci MALDI TOF hmotnostni
spektrometrif (MS). VSechny izolaty E. coli byly testovany na pfitomnost genu kodujici toxin
kolibaktin, u kterého byl popsan proonkogenni vliv. U viech testovanych izolatd £. coli
byla sledovana také hemolyticka aktivita. Zaroven byla otestovana schopnost dekarbo-
xylace ornithinu na putrescin, ktery je spojovan s mikrobidlnim kazenim masa a mdze byt
povazovan za dalsi faktor virulence. Soubor kolibaktin-pozitivnich izolatl byl otestovan na
prislusnost k vysoce virulentni fyloskupiné B2. Dale byly otestovany izolaty druhu B. fragilis
metodou PCR na pfitomnost genl kodujicl ti typy enterotoxind. Enterotoxické kmeny B.
fragilis produkuji toxin ze skupiny metaloprotedz, ktery narusuje spojeni stfevnich epi-
telidlnich bunék stépenim transmembranového proteinu E-cadherinu, coz vede kjejich
zvysené proliferaci a mdze tak prispivat ke vzniku sporadického CRC.

Byla provedena genetickd analyza z celkového poctu 400 izolatd druhu E. coli. U 117 izol&td byl
detekovan genomicky ostrov pks kédujici toxin kolibaktin. Pri charakterizaci vybraného soubo-
ru pks-pozitivnich bakterii byl u 63 detekovan gen pro cytotoxicky nekrotizujici faktor (cnf1)a u
10 gen pro cytoletalni faktor (cdt). Na zakladé provedené biotypizace bylo 115 z testovanych
117 izolatl kategorizovano do fylogenetické skupiny B2, kterd se vyznacuje vysokou mirou
virulence. Schopnost produkce enzymu ornithindekarboxylasa byla prokazana u 241 bakterii
druhu E. coli z celkovych 400 izolatd. Zaroveri byl tento enzym detekovan u 101 kmen( ze
117 bakterif pozitivnich na gen kéduijici kolibaktin. Ze striktné anaerobnich 37 izolatl B. frogilis
byla u 5 zjisténa pritomnost genu koduijici ,bacteroides fragilis toxin” typu 1. Tento typ je dle
rady publikac nejcastéji spojovan s CRC. V nasi studii pochézely 4 pozitivni izoldty od pacientl
s CRC. Nicméné pro statistické vyhodnocenti se jedna o maly soubor izolatd.
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Prestoze kolibaktin produkujici £. coli jsou dle fady publikaci pozitivné asociovany s int-
estinadInf progresf tumor(, v nasf studii nebyla potvrzena tato souvislost. Otestovany sou-
bor izolatd disponujicich genem kéduijici tento toxin byl rovnomérné zastoupen u jedin-
cl s CRC a u kontrolnf skupiny pacientl. Pro vyvozeni zavéru z vysledkd enterotoxickych
kmen( B. fragilis stale pracujeme na rozsifeni souboru izolatd.

Oproti metagenomickym studiim je metoda kultivace a nasledna identifikace pomoci
MALDI TOF MS finan¢né dostupna, zaroven vhodna pro standardizaci a tedy pouzitelna
pro populacni screening. Pokud by screening provedeny nasi metodou zachytil rizikové
biomarkery CRC, bylo by pacientovi indikovano dalsi vySetfeni a pravdépodobnost véas-
ného zachytu CRC by se tak zvysila.
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Implementation of the new biobank-1SO norm for high
quality biobank specimens

Morzelewski J., Feustel M., Niedermair T., Brochhausen Ch.
Institute of Pathology, University Regensburg, Regensburg, Germany

Background: The implementation of the new ISO norm on biobanking from 2019 is an
important and inevitable process for making biobanking specimens valid and reliable. The
Central Biobank Regensburg met this challenge and begun to integrate the new require-
ments into the workflow.

Study aim: The aim is to compare existent standard operating procedures (SOP) with the
new ISO norm for biobanking and to classify necessary changes for the best preservation
of the biological quality of a biobank specimen.

Material and Methods: We revised already existing SOPs (= Standard Operating Proce-
dures) on the basis of the norm and modified these according to new requirements. We
subsequently investigated if it is possible to apply the needed adaptations during ongoing
operation of the biobank.

Results: We identified important issues in the ISO, which should be implemented in the
local SOP's. These are mainly related to monitoring of the quality management, inter-
nal and external audits, the management of non-conforming results and procedures. In
addition, the management of chances and pitfalls of the biobank should be implemented
in the organization of the Central Biobank Regensburg. Furthermore, we implemented
a backup plan for the case of emergency and continuously worked on improving recor-
ded data for important factors influencing the samples. We were able to show that it is
possible to implement the new ISO norm during ongoing biobank operation. It turned out
that it will take some time to actually put all innovations into practice. Particularly modifi-
cations in the process of acquisition, processing and distribution of samples need to be
implemented in accordance with cooperating hospitals and partners.

Conclusions: The implementation of the ISO norm in local SOP'S will be critical for the best
quality of biobank specimens bey recording and monitoring critical issues for DNA and
RNA quality.
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Optimalizace polymerazové retézové reakce pro
detekci Caulobacter vibrioides

Petira F., Majtnerova P., Brozkova I., Rousar T.
Katedra biologickych a biochemickych véd, Fakulta chemicko technologickd, Univer-
zita Pardubice, Studentskd 573, 532 10 Pardubice, Ceska republika.

Caulobacter vibrioides je Gram-negativni aerobni tyc¢inkovita bakterie vyskytujici se ve sto-
jatych sladkych vodach. Hlavni Zivinou podporuijici rlst bakterie Caulobacter vibrioides ve
vodnim prostfedi je dostatecny obsah fosforu. Tato bakterie je modelovym organismem
pro studium regulace bunécného cyklu, asymetrického déleni a bunécné diferenciace. Pri
bunécném déleni se bakterie déli vzdy asymetricky a produktem jsou dcefiné bunky lisici
se jak svou strukturou, tak i funkci.

Metoda detekce bakterie Caulobacter vibrioides pomoci polymerazové retézcové reakce
(PCR) byla vytvorena pro screening potencialni kontaminace vzorkd vody, laboratornich
povrchd a rdstovych médii pro savei bunécné kultury. Byly navrzeny ctyfi dvojice primer(
se specifitou pro bakterii Caulobacter vibrioides, konkrétné pro jeji gen pod), ktery poskytu-
je informace pro lokalizaci polarnich organel. Testovani probihalo se vzorky obsahujicimi
DNA sbirkového kmene CCM3597 Caulobacter vibrioides a s dalsSimi vzorky (tj. DNA savcich
bunék, smés DNA savcich bunék a bakterii Caulobacter vibrioides, DNA kvasinky Candida
albicans SC 5314) pro potvrzenf specifity vazby primerd na cilovy gen bakterie Caulobacter
vibrioides a pro odhaleni potencialni kontaminace savci kultury. Provedeno bylo také testo-
vanf komercné dodavaného PCR mixu a PCR mixu michaného z jednotlivych komponent.

Wzkumnd prdce byla financovdna z prostredki projektu FCHT Univerzity Pardubice SG-
FCHT07/2020.

POSTERY




-

Mgr. Martina Sittova, Ph.D.

GeneProof a.s.
Videnska 101/119, 619 00 Brno

e-mail: martina.sittova@geneproof.com

The clinical validation of GeneProof Cytomegalovirus
(CMV) PCR Kit

Sittova M., Janda P., Jansova E.
GeneProof a.s.

The CDC estimates that CMV infects between 50%-80% of people in the United States by
age 40. Some estimates have predicted >90% prevalence among adults in the developing
world. Cytomegalovirus is the leading cause of congenital infections worldwide. Twenty
percent of those born with CMV infection will develop permanent complications including
developmental disabilities and neurocognitive deficits. There is a 5% mortality rate among
symptomatic newborns. With an establishment of WHO genomic standard for CMV in
2011, PCR methods became the gold standard of CMV diagnostics in many laboratories
worldwide.

The aim of the study was to set clinical performance characteristics of the GeneProof
Cytomegalovirus (CMV) PCR Kit intended for diagnosis of CMV infection from clinical sam-
ples. The clinical validation included 90 whole blood samples.

The CMV positivity status of clinical samples was characterized by CMV R-GENE® (BioMé-
rieux) within routine diagnostics by the Centre of Molecular Biology and Gene Therapy,
University Hospital Brno. Retrospectively, DNA from the anonymized blood samples was
purified by the automatic extractor croBEE NA16 Nucleic Acid Extraction System (Gene-
Proof) and analyzed by GeneProof Cytomegalovirus (CMV) PCR Kit.

The statistical evaluation of GeneProof Cytomegalovirus (CMV) PCR Kit demonstrated
92.86% diagnostic sensitivity and 90.67% diagnostic specificity compared to samples
tested by diagnostic kit CMV R-GENE® (BioMérieux). Seven samples were determined as
positive by GeneProof Cytomegalovirus (CMV) PCR Kit and negative by CMV R-GENE®.
However, these results are probably caused by a higher sensitivity of GeneProof Cytome-
galovirus (CMV) PCR kit.

The results of the clinical performance study demonstrate premium sensitivity and excel-
lent diagnostic parameters of the GeneProof assay. The GeneProof Cytomegalovirus
(CMV) PCR Kit has proved to be a convenient diagnostic tool for CMV testing in routine
laboratory service.
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Extracellular proteases of pathogenic yeasts
Magnusiomyces capitatus and Magnusiomyces ingens
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Magnusiomyces capitatus and Magnusiomyces ingens are human pathogenic yeasts that
can cause opportunistic infections in immunocompromised patients. While these infecti-
ons are not so frequent, the mortality related to them is quite high. The genomes of M.
capitatus and M. ingens have recently been sequenced, and according to analysis of the
genome sequences of both species has revealed that the both species do contain gene
families potentially encoding secreted aspartic proteases. This type of enzymes appears
e.g. in pathogenic Candida species, which have been characterized more extensively than
Magnusiomyces, and significantly contribute to virulence. We cultivated M. capitatus and
M. ingens under a series of conditions inspired by Candida protocols and analysed cul-
ture supernatants, in order to examine whether these yeast species actually produce
extracellular proteolytic enzymes. We found the conditions under which the both Magnu-
siomyces species hydrolysed and utilised bovine serum albumin added to the cultivation
medium. Moreover, we also confirmed that protease(s) present in culture supernatants
cleaved hemoglobin. Prediction of three-dimensional structures of potential Magnusio-
myces secreted proteases revealed, that some of the isoenzymes may display unusual
architecture, which might be unique within the family of aspartic proteases. In order to
confirm this assumption, we selected potential protease of M. ingens encoded by the
gene MIA_05579_1 and expressed it in Escherichia coli. In ongoing work we aim at further
characterisation and preparation of sufficient amounts of this protein, which would ena-
ble its crystallization and structural analysis.
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P¥i vyvoji nového modulu FOL byly pouzity nejnovéjsi technolo-
gické postupy a technologie. Aplikace byla vytvarena za pomoci
webowych technologif a jiz od po¢atku byla koncipovéna jako
responzivni. Responzivni aplikace jsou tvofeny tak, aby byly
pouzitelné na Siroké paleté zaizenf zaroven. Uzivatel mize do
aplikace pristoupit z poéitace, tabletu a dokonce i mobilniho
telefonu. Navic diky tomu, Ze uZivatel pracuje s jednou aplikaci,
ma vzdy k dispozici veSkerou funkcionalitu, kterou k préci
potiebuje, a aplikace se chova a ovlada stale stejné.

MOCNY NASTROJ SE _
SNADNYM OVLADANIM

Cilem bylo vytvofenf nastroje, ktery umozni pracovni-
kiim laboratore snadné a pohodlné vedent fizené
dokumentace. Precizné zpracovana koncepce nastroje
umozriuje spravovat veskeré elektronické dokumenty
laboratote a to véetné dokumenti externich.

Kazdy dokument obsahuje informace o svém autorovi, datu
a Case svého vzniku a historii stavil dokumentu. Diky nové
vytvorenému modulu FOL lze vyuzivat nasledujici funkce:

informace
v cené Zivota

MODUL
FOL

Je mozné snadno zobrazit,
kdy byl dokument vytvofen
a kdy byla schvélena jeho

Laboratornf informaéni systém FONS Openlims (dale FOL)
byl doplnén o modul ,Rizené dokumentace®. Modul byl
navrzen jako samostatna webova aplikace, ktera je plné
integrovana do prostfedi FOL. UmoZriuje sprévu a vedeni
veskeré fizené dokumentace laboratote podle normy

1SO 15189.

Pro vyvojovy tym to znamena, Ze pracuje pouze na jediné
aplikaci namisto udrzovani t¥f riiznych aplikaci (modul ve
FOL, webové aplikace, mobilni aplikace), jejichz &innost
a funkce by byly shodné a ptekryvaly se. Vyvojafi tak
maji vice prostoru sousttedit se na vlastni vyvoj, kvalitu
zpracovani a samoziejmé také na pfidavani novych
funket, které je tak nepomérné rychlejsi.

Modul fizené dokumentace je samostatnou aplikaci,
ktera byla od prvopocatku navrzena pro centralni pouziti
a spravu fizené dokumentace pro laboratore s vice
datovymi centry. Nenf tak problém spravovat Ffizenou
dokumentaci nékolika laboratofi s nékolika datovymi
centry z jednoho mista.

Lze vkladat pozndmky
k jednotlivym souborim
nebo k fizenému
dokumentu jako celku.

Dokumenty lze
organizovat do prehledné
stromové struktury.
konkrétni verze.

s« STAPRO



RIZENA

DOKUMENTACE

Dal3i ptidanou hodnotou aplikace je také moznost nasta-
vit dokumentu platnost do konkrétniho data a ¢asu.

V ptipadé, Ze ma dokument platnost do konkrétniho data
nastavenu, je jeho autor v ptedstihu informovén o vypr3e-
ni této platnosti. Aplikace rovnéz umi zobrazit dokumenty
ve filtrovatelném seznamu, kde jsou ptehledné zobrazeny
zékladni tidaje o kazdém z dokumentd (autor, datum
platnosti, posledni zména dokumentu atd.). V seznamu

INTEGRACE S FOL

P¥fnosem je integrace modulu Rizené dokumentace do
prostfedi FOL. Dokumenty lze otevirat pfimo v oknech
FOL, takze odpadd nutnost otevieného prohlizece

a pfepinani mezi dvéma okny. Mezi dal$i vyhody patii
synchronizace entit z FOL pfimo do Rizené dokumentace.
MUze se jednat o metody, analyzatory nebo pracovisté.
Rizena dokumentace také dokaZe synchronizovat uzivate-
le, takZe nenf nutné zabyvat se zakladdanim novych
uzivatelskych G¢tl. Jakmile se uzivatel p¥ihlasi do

ZAVEREM

Véfime, ze modul fizené dokumentace ve FOL bude p¥inos-
nym nastrojem pro vSechny uZivatele FOL, kte¥i chtéji mit

OBCHODNI ZASTOUPENI

je také mozné vyhledavat, takze zobrazeni viech doku-
mentl jednoho autora je otazkou nékolika méalo sekund.

Autor dokumentu muze snadno pfifadit schvalené doku-
menty k pfe¢teni konkrétnim pracovnikim laboratofe,
kterym jsou néasledné rozeslany upozornénf (notifikace)
o novém dokumentu. Je tak jasna evidence o tom, kdo se
s dokumentem jiz seznamil.

FOL a ma povolen pfistup k fizené dokumentaci, mize
okamZité zadit pracovat s dokumenty.

Pfimo ve FOL je mozné zobrazovat dokumenty tykajici se
konkrétni metody, analyzatoru ¢i skladové karty. Je také
mozné ptifazovat dokumenty k rliznym provoznim celkiim
laboratofe nebo celé laboratofi. Pro snazsi a rychlejsi
pFistup k dokumentaci je mozné otevirat fizené dokumen-
ty pfimo ze zadankového formulate, kumulativniho
vysledkového nélezu pacienta nebo z ptehledu vysledkd
po metodach.

o0 svych dokumentech ptehlednou evidenci. Dal3i rozvoj
modulu budou urtovat zejména pfipominky z realného
provozu v laboratofich.

STAPRO s. . 0. | Pernstynské nam. 51, 530 02 Pardubice
www.stapro.cz
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GeneProof
JiZ 15 let VAS partner pro in vitro diagnostiku

GeneProof je biotechnologicka spolecnost zabyvajici se jiz od roku 2005 molekularni in vitro
diagnostikou zavaznych infeknich a genetickych onemocnéni. Vénuije se vyvoji, vyrobé a distri-
buci technologicky vyspélych a vysoce kvalitnich produkt(i v oblasti mikrobiologické, genetické,
onkogenetické a prenatalni diagnostiky zalozené na metodé polymerazové fetézové reakce.
GeneProof je Uspésna Ceska spolecnost, kterd v soucasné dobé distribuuje vice nez 50
vlastnich produktd do 60 zemi svéta. Jak to vsechno zacalo? Jaké cesty vedly k myslence
jejiho zalozeni a na ¢em jsou postaveny jeji hodnoty a cile?

Neni nahoda, ze pravé zakladatelé spolecnosti GeneProof RNDr. Radek Horvath, PhD.
a RNDr. Milos Dendis pfispéli k zavedeni metody polymerazové retézoveé reakce (PCR) do
rutinni klinické praxe v Ceské republice jiz v dobé, kdy se tato metoda teprve dostavala
z oblasti ¢isté vyzkumné do klinické praxe. V roce 1995 provedli prvni PCR detekci Mycoba-
cterium tuberculosis v klinickém vzorku. Vyuzitim PCR metody prispéli rovnéz k eliminaci
dmrtnosti v disledku CMV nemoci u pacientl po transplantaci pevnych organt v Centru
kardiovaskularni a transplantacni chirurgie v Brné v roce 1997. Dal$im vyznamnym Uspé-
chem byla eliminace Umrtnosti v ddsledku systémové mykotické infekce u détskych onko-
logickych pacient(l zavedenim univerzalni mykotické DNA detekce v roce 1998.

A pravée Uspéchy v klinické praxi, potreba zjednoduSeni a standardizace prace spolu s tou-
hou reagovat na potreby zakaznikd vedla k zaloZzeni malého start-upu v roce 2005. Dnes
mé& spolecnost na 70 zaméstnancd, v portfoliu cca padesat produktl a 90 % produkce
vyvazi do zahranici. Do vlastniho vyzkumu a vyvoje putuji kazdoroc¢né ¢astky v fadech desi-
tek miliond korun. ,Za uplynulych 15 let se nam podarilo vybudovat perfektni tym slozeny
z opravdovych odbornik{ v oboru a skvélych osobnosti. A da se to fict o kazdém z nas bez
vyjimky. Snazime se vytvaret pfijemné a motivacni prostfedi a myslime, Ze se nam to dari”
rika Radek Horvath, Feditel spole¢nosti.

Produktové portfolio spolecnosti GeneProof tvori technologicky vyspélé produkty, které
v priibéhu vyrobniho cyklu projdou prakticky celou firmou. Prioritni snahou je vyvijet tako-
vé produkty, které jsou na trhu opravdu potreba. Jejich design vznika v oddéleni vyzkumu
a vyvoje, poté projdou fazf testovani a validaci na oddéleni QA/QC a prechazi do produk-
ce, kde jsou vyrabény na modernich automatickych vyrobnich linkach. Poté jsou vSech-
ny Sarze peclivé kontrolovany a uvolfiovany v souladu s pozadovanou regulaci tykajici se
vyrobk{ pro in vitro diagnostiku. Prostfednictvim koordinované prace marketingu, tech-
nické podpory a obchodu se vyrobky dostavaji az ke koncovym zékazniklim - do Klinic-
kych diagnostickych laboratofi. Tim ale prace spolecnosti GeneProof nekondi, nadale jsou
totiz s uzivateli svych produktt v kontaktu, monitoruji zpétnou vazbu a sbiraji pfipominky.
V neposledni fadé reaguji na nejnovéjsi pokroky ve védé a inovacemi se pak snazf produk-
ty vylep3ovat tak, aby byl jejich uzitek pro laboratore i pacienty co nejvyssi.

,Snazime se reagovat na aktudlni trendy v diagnostice a nabizime produkty v produk-
tak laboratofim provadét maximum moznych vySetfeni v ramci klinickych skupin nebo
symptomU. Mame velmi Uspésné a komplexni skupiny produktl pro diagnostiku infekcf
imunosuprimovanych pacientd po transplantacich, disponujeme kompletnim portfoliem
produkty ve skupiné ,blood borne” - HCV, HBV, HIV. Mame také velmi Uspésné produkty
ve skupinach urcenych pro diagnostiku trombotickych mutaci, respiracnich infekci, neuro-
infekcf a jiné,” upfesnuje Horvath.

FIREMNI INZERCE




Soucéasti provérovani kvality produktd je také Gicast na mezinarodnich panelech exter-
niho hodnoceni kvality QCMD a INSTAND e.V., v Ceské republice je to pak program
externtho hodnoceni kvality SZU. Vysoka Gspésnost v téchto panelech je vice neZ rele-
vantnim potvrzenim kvality produktl v prostredi evropského trhu.

GeneProof je drzitelem certifikdtu systému managementu kvality dle norem CSN EN
ISO 13485:2016, je pravidelné auditovan notifikovanou osobou pro CE IVD produkty
a peclivé se také pripravuje na plynuly pfechod na novou legislativu IVDR, ktera vstoupi
v platnost v roce 2022. Tato nova regulace EU pro in vitro diagnostiku je jednoznacné
nejzasadnéjsim predélem v evropské historii molekularni diagnostiky a ma obrovsky
dopad nejen na vyrobce diagnostik, ale také na samotné klinické diagnostické labo-
ratore. GeneProof situaci monitoruje a na tyto zmény se systematicky pfipravuje jiz
nékolik let.

Kli¢ovou novinkou v historii spole¢nosti GeneProof je pristroj myCROBE zajistujici plné
automatické reSeni pro molekularni diagnostiku. PFistroj nabizi hned nékolik vyznam-
nych vwhod. Zahrnuje vdechny faze testovani v jednom jediném kroku - od extrakce NA
pres PCR setup, PCR amplifikaci a7 po automatické vyhodnoceni vysledkd. Béhem jed-
noho ¢tyrhodinového cyklu Ize tedy vysetfit az 36 vzork( a provést az 90 rliznych testd.
Ve probiha v pIné automatickém provozu, chyby lidského faktoru jsou tak eliminovany.
Dal$i nezmérnou vyhodou automatu myCROBE jsou pak jeho kompaktni rozméry. Lze
jej bez nadsazky oznacit jako ,plné automatickou laboratof na stole”. Soucasti tohoto
automatizovaného diagnostického feseni je extrakéni kit pro izolaci DNA/RNA a zejména
velmi Siroka nabidka PCR kitl. Pristroj i diagnostické kity jsou vysledkem mnohaletého
vyzkumu a vyvoje spole¢nosti GeneProof a jsou vyrdbény v Ceské republice. Regeni se
zameéfuje zejména na diferencialni diagnostiku a predstavuje idedlni feSeni pro stfedné
velké laboratore. Na trh bude myCROBE uveden v pribéhu roku 2020.

,Systém myCROBE byl poprvé oficialné predstaven na podzim lonského roku na Evrop-
ském meetingu molekuldrni diagnostiky EMMD v Nizozemsku. Timto zpUsobem jsme
myCROBE prezentovali na jednom z nejnaroc¢néjsich trhd na svété a jsme velmi hrdi
na to, ze ihned vyvolal obrovsky zajem a prinesl nasi spolecnosti velké uznani. Pozitivni
ohlasy z fad Ucastnik( kongresu i vSech nasich partnerd po celém svété ndm potvrzuj,
Ze jdeme spravnou cestou a prichazime na trh s nabidkou jedine¢ného produktu pro
molekularni diagnostiku. Nyni mame tu Cest systém myCROBE uvést také v domacim
prostredi pred nasimi vazenymi partnery z ceskych a slovenskych laboratofi,” dodava
Horvath.

Kdyz se zakladatelé spolecnosti zamysli nad jejim dosavadnim vyvojem, vzdy si uvédomi,
na ¢em jeji Uspéch stoji. Je to jednoduché. Od zalozeni firmy az dosud se fidi jen nékolika
zakladnimi principy, ze kterych se snazi neuhybat. Slogan spolecnosti GeneProof se uz
od roku 2005 neméni: ,molecular diagnostics for your routine”. A pravé tento slogan je
hlavnim mottem, k némuz smérfuje dlouholeté Usili celého tymu. Drzet se vyty¢eného cile
pfinést laboratofim uZzivatelsky vstficna feSeni pro bézné rutinni pouziti v klinické diagnos-
tice. Zni to sice jednoduse, ale UpIné jednoduché to nen.

JiZ pfi zalozeni firmy jsme si vyjasnili, na jakych zakladnich hodnotach maji nase produkty
stat. Jsou Ctyfi a vSechny jsou stejné ddlezité: nejvyssi moznd kvalita a uZivatelska jedno-
duchost, prijatelna cena, kvalitnf a vstficna technicka podpora a v neposledni Fadé striktnf
dodrzeni podminek certifikaci a regulace in vitro diagnostického trhu. Na téchto néko-
lika pilifich nase produkty i celd spolecnost stoji. A jsme presveédceni, Zze pokud na nich
dokazeme trvat, budeme i nadale moci nasim zakaznikdm poskytovat ta nejlepsi mozna

reSeni pro jejich rutinnf diagnostickou praxi,” uzavira feditel spole¢nosti.

FIREMNI INZERCE
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