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STREDA 6. UNORA 2019

10:00 - 12:30 Registrace
13:00-13:15 Zahajeni
13:15-14:15 Uvodni sdéleni

Dr. Edward Curtis, USA, Ustav organické chemie
a biochemie, Praha
Exploring the functional potential of nucleic acids (ENG 60 min)

14:15-14:30 Prestavka
14:30 - 15:45 Biobanking

Prof. PharmDr. Martin Beranek, PhD., UKBD, FN Hradec Kralové
Priprava centralni biobanky FN Hradec Kralové pro tekuty biologic-
ky materil (15 min)

Prof. Dr. Christoph Brochhausen-Delius., Institut fir Pathologie,

Universitat Regensburg, Germany

Data-rich and high quality biobank specimens - a challenge for the
BROTHER project (ENG 30 min)

Doc. MUDr. Dalibor Valik, Ph.D., DABCC, Oddéleni laboratornf
mediciny, Masaryk{v onkologicky Ustav, Brno

The Biobanking Research Infrastructure BBMRI-CZ as a Critical
Tool to Enhance Translational Cancer Research (30 min)

15:45 -16:00 PFestavka
16:00 - 17:20 Analyza humanniho genomu

Doc. RNDr. Marek Minarik, Ph.D.
Soucasné trendy a klinické aplikace detekce somatickych DNA

mutaci v diagnostice a lé¢bé solidnich nadort (30 min)
Prof. MUDr. Ondfej Topol¢an.CSc., Fakultni nemocnice Plzen
Urceni agresivity jaterniho nadorového procesu (25 min)
PharmDr. Vaclava Cerna, Ustav biologie, Lékarska fakulta UK

v Plzni

Prognosticky vyznam vybranych mikroRNA u pacientl s infarktem
myokardu (25 min)

17:20-17:35 Prestavka
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17:35-18:30

19:30 - 23:00

Validacni aspekty diagnostickych postupt

Ing. Eva Orendasova, MBA, Eva Orendasova Consulting

Jaky dopad bude mit nové Nafizeni 2017/746/EU

na home-made metody a IVD prostredky pouzivané

ve zdravotnickych zafizenich? (30 min)

Mgr. Halina Simkova, 4BIN - Centrum pro bayesovskou
inferenci

Lesk a bida testovani aneb co nam skutecneé fikaji (a nefikaji)
vysledky DNA test(l (25 min)

Spolecensky vecer a posterova sekce

CTVRTEK 7. UNORA 2019

8:30 - 9:00

9:00 - 9:50

9:50 - 10:05
10:05-11:25

Uvodni sdéleni

Prof. Ing. Katefina Demnerova, CSc., Ustav biochemie
a mikrobiologie, VSCHT Praha
New Breeding Techniques - naSe budoucnost? (30 min)

Pfiklady rutinnich postupt

Ing. Veronika Nekvindova, Ph.D., Viyzkumny a Slechtitelsky
Ustav ovocnarsky, s.r.o., Holovousy
Molekularnf biologie ve Slechténi ovoce (25 min)

RNDr. Jana Prodélalova, Ph.D., Vyzkumny Ustav

veterinarniho Iékarstvi, v.v.i, Brno

Praktické zkuSenosti s wuzitim sekvenacnich sluzeb ve virologické
laboratori. (25 min)

PFestavka
Rutinni detekce patogen(

Mgr. Jakub Mrazek, Zdravotnf Ustav se sidlem v Ostrave
Zapadonilska horecka v Ceské republice (25 min)

RNDr. Maria Millerova, CSc., CITYLAB, spol. sr.o., Praha
Necekané nalezy mimoplicni formy tuberkuldzy uréené rychlou
molekularné biologickou metodou - zajimavé kazuistiky (25 min)

Mgr. Pavel Trubac, Laborator molekularni biologie
a genetiky, Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.
Jak jsme sekvenovali chiméru (25 min)
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11:25-11:40 Prestavka
11:40 - 13:00 Bezpecnost

Mgr. Petr Kralik, Ph.D., Vyzkumny Ustav veterinarniho

lékarstvi, v. v. i, Brno

WWvoj metod rutinni analyzy nukleovych kyselin pro potreby
bezpecnostnich slozek Armady CR v rdmci projekt(
Bezpecnostniho wzkumu Ministerstva vnitra (10 min)

Ing. Pavlina Jelinkova, Ph.D., Vyzkumny Ustav veterinarniho
lékarstvi, v. v. i, Brno

Rychld multiplexni analyza nukleowych kyselin pro detekci
bakterialnich agens za vyuzitl magnetickych mikrosfér (10 min)

Mgr. Radka Dziedzinska, Ph.D., \iyzkumny Ustav veterinarniho
lékarstvi, v. v. i, Brno

Protozoarni parazité - riziko vyskytu u Cerstvé zeleniny,

jahod a bylinek (15 min)

Mgr. Jakub Hrdy, Vyzkumny Ustav veterinarniho

lékarstvi, v. v. i, Brno

Izolace a detekce norovirli ze vzorkd pitnych

a uzitkowych vod (15 min)

Mgr. Monika Moravkova, Ph.D., Vyzkumny Ustav veterinarniho
lékarstvi, v. v. i, Brno

Vyskyt vybranych virowych, bakterialnich a parazitarnich

agens v Cerstwych zelenino-ovocnych Stavach a smoothies (15 min)

|

Mgr. Petra Vasickova, Ph.D., Vyzkumny Ustav veterinarniho
lékarstvi, v. v. i, Brno

Vyskyt vybranych patogend virového a parazitdrniho plvodu

v populaci erné zvéte v Ceské republice a rizika z toho

plynoucf (15 min)

13:00 - 13:30 Vyhodnoceni soutézi, zavér
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CENA DALIBORA NOVOTNEHO

Organizatori konference vypisuji tradicni soutéz o nejlepsi praci
mladych autord, kteff v roce konani konference dovrsi nebo jsou
mladsi 35 let.

Do soutéze zafazuji organizatori aktivni ucastniky automaticky na
zakladé sdéleného roku narozeni.

Odborna komise vyhodnoti vitéze v kategoriich nejlepSi poster
a nejlepsi prednaska, vitézni autori obdrzi vécné ceny. Komise
urci i absolutniho vitéze, ktery obdrzi symbolickou Cenu Dalibora
Novotného.

Tato cena je udélovana od roku 2016 na pocest Ing. Dalibora
Novotného, Ph.D., vyznamného odbornika v laboratorni mediciné
a od pocatku spoluorganizatora konference RANK, ktery tragicky
zahynul v roce 2015.
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ABSTRAKTY PREDNASEK

Abstrakty jsou fazeny do blok{ pfednasek v ¢asovém sledu.
Na zacatku sekce je uveden seznam prednéaskovych bloku.

PREDNASKY
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SEZNAM PREDNASKOVYCH BLOKU
1. Biobanking
2. Analyza humanniho genomu
3. Validaéni aspekty diagnostickych postupt
4. Priklady rutinnich postupt
5. Rutinni detekce patogent

6. Bezpecnost

PREDNASKY
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Edward Curtis, Ph.D.

Institute of Organic Chemistry and Biochemistry of the Czech Academy of Sciences
Flemingovo nam. 542/2
160 00 Prague

tel: +420 733 169 654
e-mail: curtis@uochb.cas.cz

Exploring the Functional Potential of Nucleic Acids

Curtis E.
I0CB Prague

Following the discovery of catalytic RNA molecules in the early 1980s, both DNA and RNA
molecules were shown to be capable of a wide variety of interesting functions, including
the ability to bind chemically diverse ligands and to catalyze a variety of chemical transfor-
mations. Nucleic acids with increasingly sophisticated functions have also been identified,
including sensors that only produce a signal in the presence of specific ligands, recombi-
nases that insert themselves into specific target sequences, and even polymerases that
can synthesize smaller catalytic RNA molecules in the presence of the appropriate tem-
plate. Most of these examples were identified using powerful methods of artificial evolu-
tion in which multiple cycles of selection and amplification are performed to isolate rare
molecules with unusual and interesting properties from pools containing up to 1015 ran-
dom nucleic acid sequences. In this lecture | will provide an overview of what is currently
known about the functional potential of nucleic acids. I will also describe the efforts of my
research group to develop DNA and RNA motifs with interesting and useful functions.
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Prof. PharmDr. Martin Berdnek, Ph.D.

Ustav klinické biochemie a diagnostiky FN Hradec Kralové
Sokolska 581
500 05 Hradec Kralové

tel: +420495833040
e-mail:  beranek@lfhk.cuni.cz

Priprava centralni biobanky FN Hradec Kralové pro
tekuty biologicky material

Berdnek M., Palicka V., Antos K.
Fakultni nemocnice Hradec Krdlové

Ukladanf biologickych vzork{ ve zdravotnickych zafizenich je dnes reSeno zpravidla Ucelo-
vé a je realizovano v rdznych ¢astech laboratorniho komplementu. Experimentalnf vyuzitf
téchto vzorkl je obvykle vazano (pres informovany souhlas) na konkrétni projekt nebo
studii. Tento systém manipulace s biologickymi vzorky je tak limitovan cilem vySetfen,
typem odebraného vzorku, a v mnoha pfipadech také jeho malym objemem. Pro tema-
ticky navazujici projekty pak nejsou vhodné vzorky v pIné mife k dispozici a je nutné jejich
pocet v biobance doplniovat. Doplriovany zplsob sbéru vzorkl vsak predstavuje znacny
logisticky problém, zejména u vzacnéjsich diagndz, u osob s ménici se terapif a u obtizné
odebiratelnych vzorkd.

Nabizejicim se systémovym feSenim je vybudovani centralni biobanky s vétsi skladovaci
kapacitou, vyssim ro¢nim prdtokem, lepsim zabezpecenim ochrany vzork(, komplexnéji
pojatou databazi vzork( a plné proskolenym laboratornim personalem. Fakultni nemocni-
ce Hradec Kralové od ledna 2018 zahajila studii proveditelnosti vybudovani své centralni
biobanky pro tekuty biologicky materidl. Cilem je poskytovanf vzorkd pro konkrétni pro-
jekty, dlouhodobé bankovanf ojedinélych biologickych vzork( a Sirsi zapojeni do velkych
mezinarodnich projektd typu BBMRI.

Realizace Biobanky FN HK je podporovédna financnimi prostredky MZ CR - RVO (FNHK,
00179906)
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Prof. Dr. Christoph Brochhausen - Delius

University Regensburg, Institute of Pathology
Franz-josef-Strauss-Allee 11
93053 Regensburg, Germany

tel: +499 419 446 705
e-mail: christoph.brochhausen@ukr.de

Data-rich and high quality biobank specimens -
a challenge for the BRoTHER project

Brochhausen Ch.
Institute of Pathology, University Regensburg, Regensburg, Germany

Biobanking is a fast growing field in basic-, clinical- and translational research. With that
biobanking is crucially involved in the further optimization of personalized medicine,
which is one of the leading concepts in modern medicine. Since personalized medicine
works with highly specific and well characterized cohorts, the interaction of biobanks will
become more and more important to enable the set-up of relevant collectives for basic
and translational research. In special characterized entities and in rare diseases a mul-
ticentre approach is crucial to ensure the inclusion of significant numbers of biobank
specimens in an appropriate time. Digitalization and the possibility to share information
and knowledge by digitalization represent an important issue within the networking of dif-
ferent biobanks which are active in the clinical context. The interaction and cooperation
of biobanks of different countries have to overcome special challenges even if these coun-
tries are located within the European Union. The Project BROTHER (Biobank Research on
Telemedical Approaches for Human Biobanks in a European Region) is aimed to analyse
the obstacles, which have to be overcome if clinical related biobanks from two nation-
al health care systems wants to work together and wants to set-up common biobank
projects by help of digitalization. A crucial aspect of biobanking represents the biological
quality of biobank specimens which should be ensured by a quality management system.
The BRoTHER project focused also on the pre-analytic evaluation of biobank specimens to
reach the highest and reliable quality for biobank specimens. Thus, important aspects are
addressed by the BROTHER project which are important to optimize molecular-biological
analyses and personalized medicine.
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Doc. MUDr. Dalibor Valik, Ph.D.

Masarykdv onkologicky Ustav
Zluty kopec 7
656 53, Brno

tel: +420543136700
e-mail:  valik@mou.cz

The Biobanking Research Infrastructure BBMRI-CZ as a
Critical Tool to Enhance Translational Cancer Research

Valik D.
Oddéleni laboratorni mediciny, Masarykiv onkologicky ustav, Brno

The Czech national research biobanking infrastructure, BBMRI-CZ, was established at
Masaryk Memorial Cancer Institute and participating institutions through funding by the
Ministry of Education to set up a network of biobanks for cancer research in the Czech
Republic. Biobanks collect and store biological material from cancer patients for the long
term that would be otherwise lost for future biomedical research.

The constructed system of biobanks at BBMRI-CZ consists of two types of storage for
patient samples - long-term storage (LTS) repository, and short-term storage (STS) re-
pository. The LTS repository collects various types of tissues (tumour, metastases, non-
tumour) classified by diagnosis, serum at surgery, genomic DNA and RNA. This part of
the biobank is filled with low frequency, typically at the moment of the patient's primary
surgery. STS repository contains sera only and is iteratively updated at each patient visit to
the hospital when the blood specimen is taken for the determination of tumour markers.
The STS serum repository presently stores leftovers of tumour marker patient material for
a period of up to one year, however, the aim is to expand this period for up to 5 years.
The web-based tools BBMRI-ERIC Directory (https://directory.bbmri-eric.eu) and BBMRI-
ERIC Negotiator (https://negotiator.bbmri-eric.eu/) are brand-new services that provide
an efficient communication platform for biobankers and researchers requesting data/
sample sets. They substantially simplify the communication steps that are necessary to
obtain information on the availability of relevant samples/data, particularly if the research-
ers need to communicate with multiple candidate biobanks.

Establishing a networked system of cancer research-focused Biobanks affiliated to aca-
demic institution is a challenging endeavour. The unique design of storing not only the
tissue material but also longitudinal strings of sera enables access to patient-derived ma-
terial during the course of the complex patient treatment, thus reflecting pathophysi-
ological and treatment-induced changes in the course of the disease. Designed this way,
the research Biobanks are becoming truly critical tools to enhance translational cancer
research.

BBMRI-CZ is supported by LM2015089 Large Research, Development and Innovation Infra-
structures Project of MEYS Czech Republic.

PREDNASKY




-

Doc. RNDr. Marek Minérik, Ph.D

Centrum aplikované genomiky solidnich nador( (CEGES), Genomac vyzkumny Ustav,
s.r.o., Praha

Carolina Centrum, Drnovska 1112/60

161 00 Praha 6

tel: +420 226 203 530

e-mail: mminarik@genomac.cz

Soucasné trendy a klinické aplikace detekce
somatickych DNA mutaci v diagnostice a Iécbé
solidnich nadort

Minarik M.
Centrum aplikované genomiky solidnich nddort (CEGES), Genomac vyzkumny dstav,
s.r.o., Praha

Maligni transformace bunék solidnich nddorU je iniciovéna a provézena rfadou specifickych
genovych poruch. Ke vzniku téchto somatickych mutaci DNA dochdazf v ddsledku plsobenf
rady faktor( vnéjsiho prostredi, mezi kterymi jsou nejvyznamnéjsi chemické karcinogeny
obsazenych v potravé nebo ve vdechovaném vzduchu (koureni), ionizujici zafenf a plso-
benf patogennich organism0 (bakterif a vir(). Vlivem téchto faktor& dochazi k chemické
modifikaci DNA bunék (deaminace, alkylace, oxidace) a pokud nejsou prirozené bunécné
mechanismy schopny takovou modifikaci opravit tak to pfi nasledném déleni vede k per-
manentni zméné DNA kddu noveé vzniklych bunék.

Existuje cela rada somatickych DNA mutaci, které jsou vyuzivany v diagnostice a lécbé
nadorovych onemocnéni jako molekularni (bio)markery. Jejich vyuziti je v celém spekt-
ru diagnosticko-terapeutického procesu zahrnujiciho genetickou predispozici, screening,
¢asny zachyt, patologickou diagnostiku (urc¢eni nddorovych podtyp(), zacileni protinddoro-
vé |é¢by a v neposledni fadé i sledovani pribéhu onemocnéni a ¢asnou detekci relapsu ¢i
progrese onemocnéni. Uvedena pestrost klinickych vyuziti odrazi velmi odlisné pozadavky
na metodické postupy i parametry zvolenych metod jako napfiklad druh vstupniho bio-
logického materialu, pozadovana analyticka citlivost, rychlost analyzy ¢i kapacita proceso-
vanfvzorkd.

Trendem posledni doby se také stava adaptace modernich postupd DNA mutacni analyzy
jako je napr. kvantitativni PCR v redlném case (real-time qPCR), digitalni PCR nebo sekve-
novani nové generace (next-generation sequencing, NGS) pro nové vyuziti v klinické praxi
jako napf. neinvazivni monitorovani 1é¢by, odhaleni IéCebné rezistence, nadorové hetero-
genity nebo profilovani nadorového mikroprostredi.

Podporeno grantem AZV 17-31909A.
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Prof. MUDr. Ondfej Topolcan, CSc.

Fakultni nemocnice Plzen
E. Benese 1128/13
305 99 Plzen

tel: +420 377 402 948
e-mail: topolcan@fnplzen.cz

Urceni agresivity jaterniho nadorového procesu

"Topolcan O., 'Kucera R., 'Karlikova M., '"PeSta M., 'Kinkorova J., ?Treska V.,
2Fichtl J.

'0Oddéleni imunochemické diagnostiky, Fakultni nemocnice Plzer

2Chirurgicka klinika, Fakultni nemocnice Plzeri

Progndza a celkové preziti pacientl s primarnimi nddory jater a nadorovych jaternich
metastaz se v posledni dobé vyrazné zlepsily. Pro dspésnou chirurgickou léCbu je nezbyt-
na Casna diagnostika a odhad agresivity nadorového procesu. Pokud jde o primarni nado-
ry jater, zda se, ze je ddlezité vyclenit rizikovou skupinu pacient(, na kterou je mozné
aplikovat screeningové programy. Metastaticky proces v jatrech vyzaduje optimalizovat
diagnosticky proces tak, aby bylo mozné rozhodnout, zda provést chirurgickou resekdi,
chemoterapii ¢i paliativni terapii.

Sérové biomarkery mohou pomoci pri véasné diagnostice primarnich nadort jater, dife-
rencialni diagnéze mezi benignimi a malignimi procesy, odhadu progndzy a optimalniho
navrhu terapie a optimalizaci follow-up. Nas vyzkum potvrdil, ze pro primarni diagnostiku
hepatoceluldrniho karcinomu je vhodnd kombinace biomarkerl AFP, CA19-9 a PIVKA-II.
Nejvyssi citlivost (pfi 95% specificité) byla dosazena u PIVKA-II (az 92%) a AFP (priblizné
70%). Byla zjisténa velmi nizka citlivost pro CA 19-9.

Navic jsme studovali dalsi slibné biomarkery, jako je PIIINP a kyselina hyaluronova, ktera
vykazovala vysokou citlivost pro diagnostiku chronickych benignich onemocnéni. V pfipa-
dé metastatického onemocnéni se zda, Ze biomarkery maji velky pfinos pro diagnostiku
a odhad progndzy. Nejvyssi citlivost (pfi 95% specificité) byla dosazena pro cytokeratiny
(a7 88%) a CEA (priblizné 70%). AFP nebyl ve vétsiné pripadl zvySen a zda se byt jako
biomarker metastatiského procesu v jatrech obtizné vyuzitelny. Soucasné s proteinovymi
sérovymi markery jsme se zabyvali | vyuzitim metod molekularni biologie pro stanoveni
ageresivity jaterniho nadorového procesu. V praci je diskutovan predevsim vyznam sta-
noveni mikro RNA

Zavér: Na zakladé naseho pilotniho vyzkumu byl vytvoren optimalni algoritmus pro prede-
vSim pro stanoveni rozsahu a agresivity nadord jater, ktery je vyuzitelny pro volbu opti-
malizaci a monitorovani terapie.

Podporeno projektem Ministerstva zdravotnictvi koncepcniho rozvoje vyzkumné organizace
00669806 - FN Plzeri.
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PharmDr. Vaclava Cerna

Lékarska fakulta UK v Plzni, Ustav biologie
Alej svobody 76
323 00 Plzen

Tel: +420 377 593 264
e-mail: vaclava.cerna@Ifp.cuni.cz

Prognosticky vyznam vybranych mikroRNA u pacientt
s infarktem myokardu

'Cerna V., 2Hromadka M., 'Kucerova A., 2Rokyta R., 'Pesta M., *Motovska Z.
"Ustav Biologie, Lékarskd fakulta v Plzni, Universita Karlova Praha, *Kardiologickd
klinika, Fakultni nemocnice Plzen, 3lll. interni-kardiologicka klinika 3. LF UK a Fakultni
nemocnice Krdlovské Vinohrady, Praha

Kardiovaskularnf onemocnéni jsou celosvétove nejcastéjsi pricinou Umrti a v Evropé jsou pod-
le WHO zodpovédné za vice jak polovinu vdech umrtf. V roce 2015 v Ceské Republice tento
podil ¢inil 43 procent. Mezi kardiovaskularnimi chorobami pak hraje z tohoto hlediska nejvy-
znamngjsi roli ischemicka choroba srdecni (ICHS) a mozkova mrtvice. Akutni formou ICHS je
pak nestabilni angina pectoris a infarkt myokardu (IM), kterym v CR onemocni témé¥ 25 tisic
lidf rocné, a priblizné jedna tretina z nich v disledku IM i zemre. Nemocnicni mortalita je rela-
tivné nizka, ale pacienti po prodélaném IM zlstavaji ve zvySeném riziku dalsi KV prihody vcetné
KV Umrti. Vyse tohoto rizika je mozno odvodit od nékterych zndmych rizikovych faktord, mezi
které patfi napr. nizka ejekeni frakce levé komory a/nebo znamky srdec¢niho selhavani, a od
toho se odviji i nasledna péce o pacienta. Presto, ze jsou nékteré rizikové faktory znamy, stale
pomoci nich neni mozno predem identifikovat vSechny pacienty ve zvySeném riziku a vyznam-
né tak snizit v dlouhodobéjsim horizontu mortalitu pacientd se stavy po IM.

MikroRNA jsou kratké nekddujici molekuly RNA, které se Ucastni posttranskripcni regulace
genové exprese. Jsou transkribovany v jadre bunék a po zpracovani a transportu do cyto-
plazmy interaguji s MRNA. Jedna mikroRNA mUZe regulovat translaci jedné nebo vice mRNA
ajedna mRNA mdze byt regulovéna jednou nebo vice mikroRNA. Molekuly mikroRNA jsou
tvoreny v bunkach, ale jsou i uvolfovany do krevniho obéhu, a cirkuluji vazané na protei-
ny nebo uvnit’ membranovych vackd (exosomy nebo mikrovesikuly) v krevnim obéhu. Bylo
zjisténo, ze nékteré miRNA jsou tkarové specifické a jejich hladiny se méni pri réiznych fyzio-
logickych i patologickych stavech, a staly se tak predmétem zajmu jako nova skupina poten-
cidlnich markerd spojené s nékterymi typy onemocnéni nebo akutnich stava.

V nasi praci jsme se zamérili na mikroRNA, které jsou tvorené prevazné v myokardu, a na
jejich hladiny u pacientd s akutnim IM. Hladiny miRNA byly retrospektivné méreny v plas-
mé pacientl odebrané 24 hodin po prijeti do nemocnice. Soubor 122 pacient pochézel
ze studie PRAGUE-18, a byl diky tomu znacné homogenni a dobre popsany, s délkou sle-
dovénijeden rok. Ve vzorcich téchto pacientd byly méreny hladiny miR-1, miR-133a a miR-
499, které byly nasledné dany do vztahu se standardnimi markety IM (napf. troponin, NT-
proBNP) a ejekeni frakci levé komory. V druhém kroku byly analyzovany dvé podskupiny
pacientl (prezivsi a zemreli v horizontu 1 roku) z hlediska hladin miRNA a standardnich
markerd, které byly pouzity k tomu, aby co nejlépe odlisily/definovaly obé podskupiny.
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Jaky dopad bude mit nové NafFizeni 2017/746/EU na
home-made metody a IVD prostfedky pouzivané ve
zdravotnickych zafizenich?

Orendasova E.
Eva Orenddsovad Consulting

Dne 26. kvétna 2017 vstoupilo v platnost nové narizeni Evropské unie 2017/746/EU o dia-
gnostickych zdravotnickych prostfedcich in vitro (IVDR), v U¢innost vstupuje dnem 26.
kvétna 2022. Dotkne se vSech hospodarskych subjektl, tedy vyrobce, distributora, zpl-
nomocnéného zastupce a dovozce, na které jsou kladené nové nebo prisnéjsi pozadav-
ky nez doposud. Prisné pozadavky jsou kladeny na oznamené subjekty (podle soucasné
smérnice 98/79/ES takzvané ,notifikované osoby"), které pokud budou chtit pokracovat
ve své ¢innosti, budou muset podstoupit tzv. Joint assessment organ(l statni spravy CR
v Evropské databazi zdravotnickych prostredkd Eudamed a budou oznaceny jedinec¢nou
identifikaci UDI, slouzici k vysledovatelnosti IVD a taktéz v boji proti padélkdm. Velky dlraz
bude kladeny na klinicka data, nasledné klinické sledovani po uvedenf na trh, fizeni rizik
a dalsi. Vyznamné zmény u IVD jsou zejména definice, napf. genetické testy, doprovodna
diagnostika; re-klasifikace IVD z nizsi do vysSi rizikové tridy; spoluticast oznamenych sub-
jektd v posouzeni shody - oproti sou¢asnym cca 20% IVD bude muset postoupit posouze-
ni shody s oznamenym subjektem cca 80% IVD; sbér klinickych dat; referencni laboratore
pro nejwyssi rizikovou tfidu D. Ze strany Evropské komise je velmi dllezité dobre naca-
sovat a wytvorit vSechny potfebné implementacni akty k IVDR, zajistit v€asné fungovani
Eudamedu, referencnich laboratofi a splnit dalsi ddlezité aspekty IVDR.

Dopady nového IVDR pocitl i zdravotnicka zafizeni, co se tyce tzv. home-made IVD, tedy
IVD vyrdbénych a pouzivanych v rdmci jednoho zdravotnického zafizeni, a poZzadavk( sta-
novenych na takova zdravotnicka zafizeni. To znamena vhodny systém fizeni kvality, spiné-
ni obecnych poZadavkd na bezpecnost a funkéni zpUsobilost s dlrazem na snizovani rizik,
zachovavani vlastnosti IVD po celou dobu jejich pouzitelnosti a taktéz klinické sledovani po
uvedeni na trh, tzv. ,Post-market-clinical follow-up” (PMCF). U IVD rizikové tfidy D musi zdra-
votnické zarizenf navic vypracovat dokumentaci, kterd umozni porozumét vyrobé, tdajim
0 navrhu a funkéni zpUsobilosti IVD, véetné urceného Ucelu. Podle IVDR budou mit kontrolnf
organy CR mozZnost vstupovat do zdravotnickych zafizeni, které home-made IVD vyrabgji.

| kdyz se jevi byt pfechodné obdobi IVDR jako velmi dlouha doba, budeme radi, kdyz vSich-
ni zainteresovani hraci v této sféfe maximalné vyuziji 5 let pro adaptaci se na novy legis-
lativni rezim v IVD.
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Lesk a bida testovani aneb co nam skutecné rikaji
(a ne¥ikaji) vysledky DNA testl

MUDr. Jan Strojil'23, Ph. D., Mgr. Halina Simkova'25,
RNDr. Tomas Furst, Ph.D."34

"4BIN - Centrum pro bayesovskou inferenci

2L ékarskad fakulta Univerzity Palackého v Olomouci

Y Pravnickd fakulta Univerzity Palackého v Olomouci

4 Prirodovédeckd fakulta Univerzity Palackého v Olomouci
s Ustav forenznich véd, z.u.

Vystupy DNA analyz tvori stale vyznamnéjsi zdroj informaci v ramci personalizované medi-
ciny i v rdmci forenznich zkoumani. Neustéle se rozsirujici portfolio DNA test( je ale také
nabizeno laickému klientovi komercné jako podklad pro jeho osobni rozhodovani v otaz-
kach zdravi, vyzivy nebo treba osobnostniho rozvoje. Jakkoli jsou tyto testy zalozeny na
pouzitf relevantniho DNA markeru ¢i setu markerd, zpdsoby hodnoceni a interpretace
vysledkd jsou mnohdy zavadéjici a mohou vést k nespravnym rozhodnutim jak ze strany
odbornika, tak ze strany laického klienta.

Pouzitl toho kterého DNA markeru jako prediktoru urcitého fenotypu se opira o zjisténi
jejich vzajemné genetické asociace. Statistické principy ovérovani existence a miry této
asociace vsak neposkytuji dostatecné podklady pro spravné urceni, jaka je v dané popula-
cinebo pro daného pacienta/klienta skutecna prediktivni hodnota daného testu. Té se Ize
dobrat vyhradné pomoci bayesovské inference, ktera bere do Uvahy nejen charakteristiky
vyvinutého testu, ale i tzv. priors pro testovanou osobu.

Prednaska si klade za cil posluchace stru¢né seznamit s kritickymi body interpretace
testl a poukézat na mozné disledky nesprévné inference na poli medicinské i komercni
genetiky.

Podgkovani- Predndska byla zpracovdna za podpory GACR v rémci projektu ¢.19-17474S.
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New Breeding Techniques - naSe budoucnost?

Demnerova K., Lencova S., Zdenkova K.
Ustav biochemie a mikrobiologie, Viysoka skola chemicko-technologickd v Praze

V posledni dobé se védcim otevrela dalsi, v poradi tfetf cesta k Upravam dédi¢né informa-
ce, a to zména genomu organismu nevyzadujici pfitomnost ciziho genu. Pod zkratkou NBT
se tedy skryvaji metody pouzivané pro Upravu genomu, které nejsou zalozeny na vneseni
cizorodych genl do cilového organismu. Takové techniky simulujf pfirozenou mutagenesi,
kterd mdze probihat v Zivych bunkach, bez cileného zdsahu zvendi. K témto perspektiv-
nim metodam se fadi mimo jiné techniky oznacované zkratkou CRISPR-Cas9 (Clustered
Regularly Interspaced Short Palindromic Repeats) a TALEN (Transcription Activator-Like
Effector Nuclease). Aplikaci téchto metod se oteviela perspektivni cesta k zjednoduseni
pfipravy novych pozitivné upravenych zemédelskych plodin.

O to smutnéjsi je, Ze Evropsky soudnf dvdr (SD) ve svém rozhodnuti ze dne 25. Cervence
2018 dospél k ndzoru, Ze organismy ziskané novymi technikami mutageneze (editaci gend,
technikami jako je CRISPR aj.) predstavuji obdobné riziko jako pouziti transgenoze, a tim
vysledné organismy spadaji pod predpisy o GMO. Z ¢ehoz vyplyva, ze nakladani s nimi
musi byt povoleno na zakladé hodnoceni rizika, po uvedeni na trh musi byt oznacovany
atd. Prekvapuijici je, Ze naopak, podle vyroku SD jsou z plsobnosti smérnice o GMO vynaty
organismy ziskané ,tradicnimi”, dlouhodobé pouzivanymi postupy mutageneze pomoci
radiace nebo chemickych latek. Jednotlivé Clenské staty EU si samy mohou rozhodnout,

zda budou pou7it téchto ,tradi¢né” ziskanych mutantl regulovat. Pfipadné narodnf pred-
pisy musi byt ovsem v souladu se zasadou volného pohybu zbozi v EU.
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Molekularni biologie ve Slechténi ovoce

Nekvindova V., Zdarska |.
Wzkumny a Slechtitelsky Ustav ovocndrsky s.r.o., Holovousy

Vyzkumny a 3lechtitelsky Ustav ovocnafsky Holovousy s.r.o. (VSUO) se zabyva proble-
matikou ovocnarstvi a Slechténim ovocnych plodin kontinualné vice nez Sest desetileti.
Vyzkumna cinnost Ustavu se prakticky tyka témér vSech ovocnych plodin, které se péstuji
na Uzemi Ceské republiky jako trzni kultury. V ramci fe3eni vyzkumnych projektd podpo-
rovanych rlznymi poskytovateli vytvari témeér vsechny typy vystupd publika¢niho charak-
teru, ale io vysledky aplikované. K Uspésné komercializovanym vysledkdm patfi pravné
chranéné odrldy, kdy bylo dosud pfihl&dseno a registrovano témér 86 odrtd jednotlivych
ovocnych druh( a dalsf odriidy prochazejf registracnim fizenim. Radé odriid byla udélena
ochrana prav v CR a nasledné i v Evropské unii. Zejména o odriidy tfe3nf je ve svété velky
zajem, dvéma odrlidédm byl udélen US Plant Patent, jedné pak Slechtitelskd ochrana prav
v Austrdlii a Chile. Vyznamnou slozku transferu vysledk( vyzkumu do praxe predstavuji
péstitelské metodiky, které jsou predavéany uzivatelim - profesnim péstiteldm ovoce (12
péstitelskych metodik za poslednich 5 let).

Hlavnimi obory vyzkumné ¢innosti VSUO  jsou uchovévani genofond( ovocnych plodin
vcetné sbéru krajovych a primitivnich odrdd, vyzkum péstitelskych technologii ovocnych
plodin, vyzkum patogennich organisma ovocnych plodin, vyvoj Gc¢innych metod a efektiv-
nich postupd biologické a integrované ochrany ovocnych drevin proti Skodlivym organis-
muam, stanovovanf vyznamnych latek v ovoci a Slechtitelsky vyzkum jablonf, tfesnf, meru-
nék a slivon.

Vyznamné pokroky molekuldarné-biologickych disciplin z poslednich let, vetné osekveno-
vani genomu nékolika ovocnych druhd, umoznily zavést nové technologie Slechténi ovoce
a maji i vyznamny dopad na cely proces vyzkumu ovocnych plodin a Slechténi na nasem
Ustavu. Konkrétné se VSUO zabyvé stanovenim S-alel z diivodu ovéfeni opylovacich
pomeérd u tresnf, genotypizaci odrid tresnf a jabloni pomoci SSR markerd z d@vodu ové-
renf odriidové pravostiv procesu slechténf i certifikace, expresnimi analyzami stanovujici-
mi alergenicitu odrld jablonf nebo markery asistovanym slechténim (MAS), které znacné
urychluje a zleviuje cely Slechtitelsky proces, nebot znaky hodnotitelné po 4-5 letech na
prvnich plodech umime detekovat ji7 ve stadiu jednorocnich semenacd. Pro feSeni téchto
vyzkumnych projektd a dalsi Ucely je samoziejmosti dobry zdravotni stav péstovaného
materidlu. VSUO mé proto zavedeny metody pro detekci mnoha rostlinnych patogend,
a to jak na Urovni nukleovych kyselin, tak na Urovni proteind. Navic je Laborator moleku-
larni biologie VSUO akreditovéna pro testovani zdravotniho stavu rostlinného materialu
molekuldrn&-biologickymi metodami a z povéFeni Ustfedntho kontrolniho a zkusebniho

PREDNASKY




Ustavu zemédélského (UKZUZ) funguje jako referenéni laboratof pro diagnostiku fytopla-
zem proliferace jabloné a viru Sarky Svestky. Laborator je dale zapojena do Narodniho
ozdravovaciho programu pro ozdraveni rozmnozovaciho materialu (NOPRM).

Prikladem Uspégné feseného vyzkumného projektu ve VSUO je studium alergenicity jab-
lek. Konzumace jablek mize u nékterych lidi zplsobit alergickou reakci, kdy je v oblasti
stfedni a severnf Evropy hlavnim alergenem Mal d 1. V laboratofi VSUO byla zkoumana
genové exprese alergenu Mal d 1 v nékolika desitkach odriid péstovanych v Ceské repub-
lice ato predevsim pomoci metody kvantitativni real-time PCR, rovnéz byly provadény
predbézné analyzy exprese pomoci sekvenatoru nové generace (NGS) lon PGM.

Dalsim Uspésné feSenym tématem je problematika stanoveni vyznamnych latek v ovo-
ci, konkrétné polyfenolické latky, antioxidanty a vitaminy, a dale vyuziti nedestruktivni NIR
spektrometrie pro urcenf kvalitativnich parametr( ovoce, které jsou zde prezentovany na
posterech.

Wzkumnd cinnost je provdadéna s vyuzitim instituciondini podpory Ministerstva zemédélstvi
RO1518.
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Praktické zkuSenosti s vyuzitim sekvenacnich sluzeb
ve virologické laboratofi.

'Prodélalova J., "Moutelikova R., 2Dvorakova-Heroldova M., 2Hola V., 23Sauer P.
"Vyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi, v.v.i., Brno

2Mikrobiologicky ustav FNUSA a LF MU Brno

3 Ustav Mikrobiologie FNOL a LF UP Olomouc

Sekvenovani je v soucasné dobé jiz béznou soucasti nejen virologického vyzkumu ale
i klinické diagnostiky. V laboratori Molekularni epidemiologie virovych nakaz na VUVel
Brno wyuzivame klasické Sangerovo sekvenovani k presnému taxonomickému zarazeni
Sirokého spektra virovych patogen( a déle k vyvoji a optimalizaci PCR metod. V poslednich
Ctyrech letech se zabyvame presnou charakterizaci prasecich i lidskych rotavird pomoci
celogenomového sekvenovani, k cemuz pouzivame sekvenovani dalsi generace (NGS).

Vzhledem k ndrokdm, které tyto technologie kladou na pristrojové i personalini vybaven,
vyuzivame s Uspéchem sluzeb komercnich firem. Cilem prezentace je predstavit presny
prabéh prace od pripravy vzorku az po zpracovani vygenerovanych sekvenacnich dat a
jejich praktické vyuziti pro epidemiologii a diagnostiku. Jednim ze zajimavych vysledkd je

Zjisténf posunu v zastoupeni jednotlivych rotavirovych genotypt jak v lidské populaci, tak
v chovech prasat.

Prdce vznikla za financni podpory MZ CR (¢. projektu 16-29937A).
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Zapadonilska horeéka v Ceské republice

Mrazek J., Zelena H.
Oddéleni molekuldrni biologie, Zdravotni dstav se sidlem v Ostravée

Virus zapadonilské horecky (WNV) je vyznamnym neurotropnim virem z Celedi Flaviviridae
prenasenym komary rodu Culex. Prirozenym rezervodrem viru jsou ptaci réznych druhg,
kromé ¢lovéka jsou k nakaze vnimavi i jini savci, pfedevsim koné. Virus byl poprvé izolovan
vroce 1937 z krve Clovéka s horecnatym onemocnénim na severu Ugandy. Postupné se
rozsifil na vSechny kontinenty, jeho pritomnost se projevovala lokalnimi epidemiemi na
rlznych mistech, predevsim ve Stfedomorf, v Africe, Izraeli a v Rusku. V roce 1999 doslo
k jeho zavleCeni do USA. V loriském roce byl v zemich EU zaznamenan nékolika nasobny
nardst poctu onemocnéni (1491 pripadd k 16.11.2018), kdy v jediném srpnovém tydnu
pocet novych hlasenych pripadd presahl celkovy pocet (393) nemocnych v dosud nejvy-
raznéjsi sezéné vroce 2010. Tento narlst pripadd byl doprovazen také vyskytem one-
mocnéni v oblastech, kde nebyly dosud lidské pfipady zaznamenany.

Clovek se nejcastéji nakazi prostrednictvim sanf infikovaného komara. MoZnou cestou pfe-
nosu je i krevnf transflze nebo transplantace organd, vzacné Ize virus prenést i z matky
na plod nebo prostrednictvim matefského mléka pri kojeni. Inkubacni doba je nejcastéji
okolo 14 dnf. Ve vétsiné pripadl (okolo 80%) probiha nakaza bezpriznakové. Nejlehc for-
mou symptomatického pribéhu je tzv. zdpadonilska horecka objevujici se priblizné u 20%
nakazenych. Kromé horecky ji provazeji chripkovité priznaky jako je bolest hlavy, sval,
kloub(, Unava, maldtnost, nadmérné poceni, zvétseni lymfatickych uzlin, byvaji i zazivacf
obtiZe jako nevolnost, zvraceni, nechutenstvi a prijem. VSechny tyto priznaky zpravidla
odezni bez nésledk béhem 3-5 dni. Pouze u méné nez 1% nakazenych virus napadé
centralni nervovy systém. V téchto pripadech probiha zavazna, neuroinvazivni forma one-
mocnéni. Nejmirnéjsi z nich je meningitida, tézsf formou jsou meningoencefalitida ¢i mye-
litida. PIné rozvinuté neuroinvazivni onemocnéni konci smrtelné priblizné v 10% pripadd.
Tézky pribéh a Umrti jsou castéjsi u starsich a imunokompromitovanych osob.
Laboratornf diagnostika je svizelna vzhledem k tomu, Ze se jedna o virus z Celedi Flaviviri-
dae, a v bézné pouzivanych sérologickych testech (ELISA, NIF) se vyskytuje vysoké procento
zkfizenych reakci s ostatnimi flaviviry, napr. s virem klistové encefalitidy. Pro jednoznacné
rozliSeni téchto infekcl je nutno sérologické vysetieni doplnit i o konfirmadcni virusneutra-
lizacnf test, pripadné primym prikazem metodou PCR vysetienim z krve, mozkomisniho
moku nebo moce.

V druhém pololetf roku 2018 jsme vysetfili celkem 135 pacientd s podezienim na infekci
WNV. Specificka sérologickd odpoveéd byla zaznamenana u 6-ti z nich, z toho 4x potvrzena

metodou PCR. Zkfizen reaktivita s jinymi flaviviry byla zjisténa u 31 pacientl (22x s virem
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klistové encefalitidy, 1x dengue virem, 1x virem zluté zimnice, 1x virem usutu a 6x nezjis-
t&nd), z toho u 4 pacientl nelze teoreticky vyloucit zaroven infekci virem WNV. Ctyfi z Sesti
potvrzenych pacientll méli negativnf cestovatelskou anamnézu, vSichni pochézeli z Jiho-
moravského kraje. Jedna se tak o prvni ndkazy WNV ziskané na tzemf CR.

Prvni diikazy o pfitomnosti viru zépadonilské horecky v Ceské republice pochézeji jiz
z roku 1985, kdy byly prokazovany protilatky proti WNV u vodnich ptékd na jizni Moravé.
V 90. letech minulého stoleti pak byl virus izolovan z komarQ na jizni Moravé a rovnéz zde
byly detekovany neutralizacni protilatky u obyvatelstva. V roce 1997 bylo hlaSeno opét
na jizni Moravé 5 suspektnich pripadd zdpadonilské horecky s lehkym pribéhem bez
postizeni centralniho nervového systému. O setrvalé lokalni cirkulaci viru zapadonilské
horecky svédci opakované nélezy neuroinvazivni linie 2 viru West Nile u komar( Culex
pipiens a Culex modestus v oblasti rybnikd Lednicko-valtického aredlu na Breclavsku
v letech 2013, 2015, 2016 i 2017. Pfitomnost viru West Nile v CR potvrzuji i nlezy neut-
ralizacnich protilatek u konf pochazejicich z réiznych lokalit CR, nejen z jizni Moravy, které
byly prokazany v séroprevalencnf studii v letech 2011-2013. U prvniho pacienta s autoch-
tonni nékazou v CR byla sekvenacni analyzou prokazana infekce genotypem 2 viru West
Nile, ktery je geneticky blizky s kmeny z jizni a stfedni Evropy, véetné kmend izolovanych
7 komard na jizni Moravé v roce 2017.

Je vysoce pravdépodobné, Ze s touto pro nas novou infekci se budeme setkavat i v nasle-
dujicich sezénach. Spravné diagnostické postupy a povédomi o Uskali, ktera tato diagnos-
tika pfinasi, nam umozni poskytovat spolehlivé laboratorni sluzby.

PREDNASKY




_____________________________________

RNDr. Maria Mullerova, CSc.

CITYLAB, spol. s r.o.

Seydlerova 2451/8

158 00 Praha 5 - Stoddlky

detaSované pracovisté: Pod Marjankou 1906/12, 169 00 Praha 6

tel: +420 773 759 514, + 420 602 204 434
e-mail: maria.mullerova@citylab.cz

Necekané nalezy mimoplicni formy tuberkulézy
urcéené rychlou molekularné biologickou metodou
- zajimavé kazuistiky

Mullerova M.
CITYLAB, spol. s r.o.

Onemocnéni tuberkul6zou (TB) je tak staré jako lidstvo samé. TB stale patfi k nejzavaznéj-
Simu infekénimu a zaroven i socialnimu onemocnéni na svété. Mycobacterium tuberculosis
spolu s malérif a AIDS patfi ke tfem WHO nejsledovanéjsim patogentim. Onemocnéni TB
postihuje populaci celého svéta. Vice nez tfetina svetové populace je TB infikovana. Je
hldseno 9,6 mil. novych pripadt TB ro¢né a az 1,5 mil. lidi ro¢né umiré (z toho 390 tis. lidf
mélo soucasné TB i AIDS). 480 tis. pripadt bylo MDR-TB (multidrug-resistant), tedy rezis-
tentnich na INH+RIF. Na AIDS umira 1,2 mil. lidi ro¢né. Z téchto zavaznych epidemiologic-
kych ddvodd je TB World Health Organisation (WHO) oznacena jako globalni ohrozeni,
podléhd povinnému hlaseni ohledné vyskytu. V Ceské republice je situace v poctu hla-
Senych pripadd TB pfizniva s nizkou incidenci kolem 5/100 000 obyvatel. Geograficka
poloha CR leZici ve stfedu Evropy je cestou migrant( a imigrantl ze zemf s vysokou inci-
denci TB, v€etné MDR formy a i extenzivné rezistentni (XDR). Tito cizinci jsou Casto i HIV+.
Cizinci (osoby narozené mimo CR) dnes predstavuji 30 % nemocnych TB. Pochazeji ze
zemi s vysokou incidenci TB. Pro ob&any Ceské republiky pFedstavuiji skrytou hrozbu, kdy
mlze v CR dojit ke zméné incidence TB. Pro rychlé zviadnuti 1é¢by TB a mykobakteridz
je dllezitd vcasna diagndza, prevence sifeni nemoci, efektivni 1é¢ba a zabranénf vzniku
Iékové rezistence. Metody musi byt rychlé, ato splfiuji urychlené metabolické metody
a zejména metody molekularné biologické. Z nich je na svété nejrychlejsi GeneXpert MTB/
RIF pouzivany ve vSech kontinentech, kdy je vysledek znam za méné 2 hodiny a z 1 vzorku
je urceno M.tbc a citlivost nebo rezistence na rifampicin (RIF). Tento test jsme zavedli jako
jedni z prvnich v Ceské republice. Uvadime kazuistiky pacientd s nespecifickymi projevy
z materidlu mimoplicnfho pdvodu. Nezddvodnéna Unava a slabost u pacientl chodicich
na dialyzu (mod), neustupujici zanét ledvin pres veskerou écbu. LéCené nehojici se abce-
sy z rdznych necekanych mist téla - podkolenni jamka, vertebralni oblast patere, sakralnf
oblast rekta, hnis z abcestd na krku, hnis z kolikvujicich uzlin z obli¢ejové ¢asti - na kte-
ré nezabirala zadna antibiotika. VySetfeni na TB a urceni M.tbc bylo poslednim pokusem
urcit infekénf agens, které by pUsobilo problémy u pacientd, kteri se mohli pomoci ATB
vylécit. Kombinované obtize (dychaci, gastrointestinalni a urogenitalni), kdy testem Gene-
Xpert MTB/RIF bylo z kousku odebrané tkané pankreatu prokazano M.tbc, zahajena lécba
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a tim zachranén zivot pacientky. Urceni bazilarni TB u dvou proti TB nevakcinovanych déti,
kdy z odebraného mozkomisniho moku pomoci Mycobacterium tuberculosis Direct testu
(MTD-test) bylo detekovano M.tbc a byla zahajena IéCba, ktera jim zachranila Zivot, pro-
toze nikdo s touto diagndzou u déti v soucasné dobé nepocital. Pacientka imitujici epilep-
tické zachvaty prechazejici v kdma koncici imrtim pfed odebranim mozkomisniho moku
byla urena bazilarni TB z pitevniho materialu. Stejné tak jako u dalsiho pacienta, ktery
zemrel a bazilarni TB byla urlena az z pitevniho materidlu. Rychlé molekuldrné biologické
metody zachranily pacientlim Zivot a kvalitu jejich Zivota a vysledky z pitevniho materiélu
urcily diagndzu pacientd.
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Jak jsme sekvenovali chiméru

Trubac P, Piskunova N., Scheinost O. )
Laborator molekuldrni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské Budeéjovice a.s.

LécCba hepatitidy C v poslednim desetileti prodélala vyraznou zménu. Kombinaci pfimo
pUsobicich antivirotik (DAA) Ize v dnesni dobé Uspésné vylécit pres 98% pacientd, véetné
téch s pokrocilou cirhézou ¢i s vyskytem jinych komorbidit. Ne ve vSech pripadech je vSak
léCba Uspésnd a muze selhat. Naslednd terapie je potom obtiZzna a vyrazné stoupne cel-
kova cena jiz tak financné narocné 1éCby. Jednou z moznosti selhanf je pritomnost mutaci
v genomu HCV, které zplsobf apriornf rezistenci antivirotikdm. Dal$i moZnosti je vyse-
lektovanf rezistentni subpopulace HCV béhem lécby, pripadné soucasny vyskyt rliznych
genotypl u pacienta. Pravé podobné pripady v nas vzbudily zdjem o co moZno nejpo-
drobnéjsi analyzu viru. A tak jsme se pustili do NGS...
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Vyvoj metod rutinni analyzy nukleovych kyselin pro
potreby bezpecnostnich sloZzek Armady CR v ramci
projektl Bezpecnostniho vyzkumu Ministerstva vnitra

Kralik, P.
Oddéleni bezpecnosti potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi,
V. V. i, Brno

Rutinni diagnostika upotfebitelnd v podminkach bezpecnostnich slozek Arméady CR se
nijak zasadné nelisi od bézné pouzivanych metod. Ackoli tyto slozky vyuzivaji ve zvySe-
né mire in-field diagnostické postupy (napf. RA.P.1.D.), tézisté diagnostiky spociva v pro-
vadeéni molekularné biologickych ve standardnich laboratofich. Nase spoluprace s bez-
pecnostnimi slozkami Armady CR zacala jiZ v roce 2010, kdyZ jsme zacali spolecné fesit
projekt Bezpecnostniho vyzkumu Ministerstva vnitra, ktery byl zaméren na vyvoj rychlych
a citlivych metod detekce patogen( zaloZzenych na gPCR. Viyvinuté gPCR systémy pokry-
valy spektrum patogenl sahajici od patogenl prendsenych potravinami, pres zoonoticka
agens az po rizikové a vysoce rizikové patogeny z pohledu vcasné detekce biologickych
agens a zajisténi ochrany zdravi obyvatelstva. Spoluprace pokracuje v navazujicim projek-
tu, ktery se zaméruje na implementaci multiplexni metody MOL-PCR pro potfeby rutinni-
ho testovanfvzorkd zvitat, lidi, potravin nebo prostredi na pritomnost relevantnich panel(
patogent. Vysledky analyz vzorkd pomoci MOL-PCR a naslednd konfirmace/kvantifikace
pomoci gPCR predstavuje komplexnf pristup pro rutinni analyzu vzorkd. Uzivatelé z labo-
ratoriv ramci bezpecnostnich slozek majf k dispozici nejen validované standardni operac-
ni postupy na provadeénti jednotlivych metodik, ale i jasné definovana interpretacni kritéria,
coz je nezbytnym predpokladem pro nasledné rozhodovani o prijeti vhodnych opatreni.

Tato prdce vznikla v rdmci projektu Bezpecnostniho vyzkumu Ministerstva vnitra CR VI
20152020044.
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Rychla multiplexni analyza nukleovych kyselin pro
detekci bakterialnich agens za vyuZiti magnetickych
mikrosfér

Jelinkova P., Kralik, P.
Oddéleni bezpecnosti potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi,
V. V. I, Brno

V¢asna detekce bakteridlnich biologickych agens je dllezitym faktorem z pohledu zajistént
ochrany zdravi lidf, potravinovych zdrojd, zvitat a prostredi. Pro tento Ucel slouzi techno-
logie XMAP, kterd je zalozena na principu Multiplexni Oligonukleotidové Ligace, v niz do-
jde k ligaci dvojice sond vzajemné sousedicich na cilové DNA sekvenci. Pro kazdy marker
v testu je designovan jiny par sond. Pomoci ligace se vytvori templat pro nasledujici PCR
s pouzitim univerzalnich primer (MOL-PCR). Jeden z univerzalnich primer0 nese fluores-
cencni znacku. Ve tretim kroku jsou produkty PCR hybridizovany s mikrosférami MagPlex-
TAG (kazdy set mikrosfér s jinym barevnym odstinem Cervené) pomoci TAG. TAG je kratka
oligonukleotidova sekvence zaclenéna do markeroveé specifickych sond a komplementar-
ni k anti-TAG pripojenému na mikrosférach. Pro kazdy marker se v testu pouziva jiny TAG
a jind mikrosféra. Zarizeni Luminex identifikuje mikrosféru na zakladé meéreni Cervené
barvy a zméfi fluorescencni signdl za Ucelem zjisténi, zda byl PCR produkt hybridizovan
s anti-TAG na mikrosfére. Touto metodou je umoznéna prima detekce, identifikace, typi-
zace a semi-kvantifikace az 50 patogennich biologickych agens v jedné reakci. Podstatu
a finalnf verzi experimentu by mél tvorit diagnosticky panel pro identifikaci bakterialnich
patogent (napt. Bacillus anthracis, Yersinia pestis, Brucella spp., Francisella tularensis aj.),

které jsou predevsim pdvodci zoondz a byvaji zneuzivany jako bioteroristickd zbran proti
statdim ¢i skupiné obyvatel.

Tato prdce vznikla v rdmci projektu Bezpecnostniho vyzkumu Ministerstva vnitra CR VI
20152020044.
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Protozoarni parazité - riziko vyskytu u cerstvé
zeleniny, jahod a bylinek

Dziedzinska R., Slany M., Moravkova M., Slana |.
Oddéleni bezpecnosti potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi,
V. V. i, Brno

Tento pfispévek shrnuje vysledky ziskané v ramci tfi studii provadénych v laboratofich
odd. Bezpe&nosti potravin a krmiv, VUVel. Cilem studif bylo zjistit pfitomnost a mnoZstvi
protozodrnich parazitd - Cryptosporidium sp. a Giardia intestinalis v zelening, nakli¢enych
semenech, bylinkdch a drobném ovoci. Cryptosporidium sp. i G. intestinalis jsou pdvodci
akutnich i chronickych stfevnich infekci clovéka. Zdrojem alimentarni infekce byva nejcas-
té&ji voda kontaminovana trusem zvifat nebo potraviny, které prisly do kontaktu s takto
kontaminovanou vodou, pfip. pldou. Zelenina a ovoce testované v rémci této studie byly
ziskany pfimo z farem nebo z trzni sité v Ceské republice. Veskeré vzorky byly vySetieny
pomoci metody real time PCR (gPCR). Pritomnost protozoi byla zjiSténa ve vSech testova-
nych matricich, kromé klickd. Cetnost vyskytu pozitivnich nalezd byla ve viech kategoriich
potravin do 5 %; u 7zadného ze vzorkd nebyl pocet oocyst vyssi jak 101 na gram vzorku.
Obecné se udava, ze pro vznik infekce postacuje jedna az deset oocyst, u rizikovych skupin
(osoby se snizenou imunitou, starsi lidé, malé déti) jedna az pét oocyst. Vzhledem k tomu,
ze ovoce a zelenina jsou nejcastéji konzumovany v syrovém stavu nebo jsou dodavany do
trzni sité ve stavu urceném pro primou konzumaci (ready-to-eat) predstavuje nalez proto-
zoarnich oocyst riziko pro konzumenty.

Prdce byla podporena grantem Ministerstva zemédélstvi (RO0518).
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Izolace a detekce norovird ze vzorkt pitnych
a uzitkovych vod

"2Hrdy J., "Vasickova P.
"Wyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi, v.v.i, Brno
2Ustav experimentdlini biologie, Masarykova univerzita, Prirodovédecka fakulta, Brno

V pripadé mikrobiologické kontaminace vodnich zdrojl se do nedavné doby hovorilo
predevsim o moznych bakteridlnich pdvodcich. V poslednich letech se vsak do popredf
dostavajf viry jakozto vyznamni plvodci onemocnéni s témito kontaminacemi spojeny-
mi. Nejcastéji se jednd o skupiny virt zpUsobujicich gastroenteritidy. Pravé zastupci rodu
Norovirus patfi mezi nejcastéjsi nebakterialini plvodce téchto onemocnéni. Typickymi pro-
jevy jsou rychly nastup nevolnosti, kiece v brisni oblasti, bolesti sval(, zvraceni a nekrvavy
velkému poctu variant a kratce trvajici specifické ziskané imunité. Nemoc ma ve vétsiné
pripadd mirny prabéh a kratké trvani, obé tyto skutecnostivedou k podhodnoceni skutec-
né incidence téchto onemocnéni, kterd tak zUstavaji v mnoha pripadech nehlasena.
Béhem let 2013-2018 byly testovany vzorky pitnych a uZitkovych vod z Gzemf celé Ceské
republiky za Ucelem detekce pritomnosti humannich norovird genogroups | a Il (NoV Gl
a NoV GlI). Pro testovani vzorkd bylo vyuZito dvou optimalizovanych metod pro izolaci
virovych Castic, filtrace pres negativné nabité membranové filtry a organické flokulace.
Za Uclelem detekce virového genomu bylo vyuzito reverzné transkripcni polymerazové
retézoveé reakce probihajici v redlném cCase. V soucasnosti je ve vyvoji rovnéz i multiplexni
metoda detekce vyuzivajici technologie XMAP (Luminex corporation, USA), diky niz bude
mozné detekovat az 50 rlznych cill v jedné reakci.

Rutinnf testovani vodnich zdrojd na pritomnost norovird nepatfi mezi bézné provadéné
procedury. Ze ziskanych vysledkd, kdy se podafilo zachytit pomérné vysoky pocet pozitiv-
nich vzorkd, je vsak zrejmé, Ze NoV Gl a Gl se ve vodnich zdrojich na nasem Uzemi vysky-
tuji. Tento fakt je tedy nutné vzit v potaz v pripadé hodnoceni rizik spojenych s moznymi
kontaminacemi vodnich zdrojd.

Prdce byla provedena s podporou grantd Ministerstva zdravotnictvi (MZ 17-31921A) a Minis-
terstva vnitra Ceské republiky (VI 20152020044).
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Vyskyt vybranych virovych, bakterialnich
a parazitarnich agens v €erstvych zelenino-ovocnych
Stavach a smoothies

"Moravkova M., 'VIkova H., '"Verbikova V., 'Dziedzinska R., ?Hrdy J., 'Slana I.,
3Kunstovna H., "Vasickova P.

"Wyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi, v.v.i, Brno

°Masarykova universita, Brno

*Hygienicka stanice hlavniho mésta Prahy, Praha

Molekularni metody predstavuji v soucasné dobé vyznamny nastroj pro detekci mikrobial-
nich agens v potravinach. V této praci byly pouzity metody real-time PCR (qPCR) a reverz-
né transkripcni gPCR (RT-gPCR) pro sledovani vyskytu virovych, bakterialnich a parazitar-
nich agens v Cerstvych dzusech a smoothies vzorkovanych z rliznych typd stravovacich
zafizeni v CR. Celkem bylo analyzovéno 80 vzorkd zelenino-ovocnych &tév a smoothies na
pfitomnost mikrobialnich agens, které se bézné v téchto matricich nesleduji, ale mohou
je kontaminovat a predstavovat tak riziko vzniku alimentarnf infekce. Konkrétné se jed-
nalo o detekci norovirll NoV Gl and NoV GlI, Yersinia enterocolitica, Staphylococcus aureus,
Cryptosporidium sp., a Giardia lamblia. U 15 vzork( z 80 (18%) testovanych bylo prokaza-
no alespon jedno ze sledovanych mikrobialnich agens (S. aureus, Y. enterocolitica, Crypto-
sporidium sp., G. lamblia). V Zadném vzorku nebyl potvrzen zachyt norovirl. Z uvedenych
vysledkd vyplyva, Ze z mikrobidlniho hlediska vySetfované zelenino-ovocné Stavy mohou
predstavovat zvySené zdravotni riziko a byt tak potencionalnim zdrojem alimentarnich
nakaz zejména u oslabenych jedincu.

Prdce byla podporena grantem Ministerstva zemédélstvi (RO0518).
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Vyskyt vybranych patogen virového a parazitarniho
plvodu v populaci ¢erné zvére v Ceské republice
a rizika z toho plynouci

"Vasickova P.,"?Bena M., 'Slana I., '"Kubankova M., 2Drimaj J., "HuSakova M.,
2Plhal R., 2Mikulka O., 2Kamler |.

'0Oddéleni Bezpecnost potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho lékarstvi, Brno
2Mendelova univerzita v Brné, Lesnickd a drevarskad fakulta, Brno

Zver, obzvlasté prasata divoka (Cerna zver), jsou hostiteli fady patogennich agens virové-
ho, bakteridlntho i parazitarniho plvodu. Tato agens u ¢erné zvére zplsobujf ¢asto ina-
parentniinfekce, presto v nékterych pripadech mohou infikovat jiné druhy a tento prenos
mUZe vést k zdvaznym onemocnénim nejen ¢lovéka. Soucasna studie popisuje prevalenci
wybranych patogend virového a parazitarniho plivodu v populaci prasat divokych v Ces-
ké republice. Celkem byly na pritomnost viru hepatitidy E, praseciho herpesviru 1 (virus
Aujeszkyho choroby), Toxoplasma gondii a Trichinella spiralis vySetfeny vzorky 361 prasat
divokych. Analyzované vzorky byly odebrany v obdobf dvou let (2016 a 2017) a pochazely
z 22 lokalit Ceské republiky. Detekce vybranych patogen( byla provedena molekuldrné
biologickymi metodami (qPCR, RT-gPCR). Virus hepatitidy E a virus Aujeszkyho choroby
byly zjistény v alespon jednom analyzovaném vzorku 54 (15%) a 13 (4%) zvifat. Pfitomnost
Toxoplasma gondii byla prokazana ve vzorcich 23 (6%) prasat divokych. VSechny vzorky
analyzované na pritomnost Trichinella spiralis byly negativni. Ackoli se zjiSténa prevalen-
ce studovanych patogenl u prasat divokych zdd nizka, ziskané vysledky by nemély byt
podcenovany. Podle prokazaného vyskytu viru hepatitidy E (15%) a kazdoroc¢niho odlovu
Cerné zvére (v roce 2016 vice nez 160 000 zvifat) by mohlo byt timto virem infikovano az
24 000 prasat divokych a mohlo by tak slouzit jako zdroj virové hepatitidy E ¢lovéka.

Prdce byla provedena s podporou grantd Ministerstva zdravotnictvi (MZ 17-31921A) a Minis-
terstva vnitra Ceské republiky (VI 20152020044).
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¢ocek patogennimi kvasinkami

Mgr. Karolina Moravkova, Univerzita Pardubice, FCHT, Katedra biologickych
a biochemickych véd

Tvorba biofilmd a dalsi potencialnf faktory virulence u Arcobacter spp.

Sylva Neradova, Gymnazium, Pardubice, Mozartova, Univerzita Pardubice,
FCHT, Katedra biologickych a biochemickych véd
Fosfatazy Pho15p defosforyluji 2-fosfoglykolat

Arnold Péppl, University Regensburg, Institute of Pathology

BRoTHER: A Bavarian-Czech exchange program to introduce students in
biobanking

Ing. Barbora Tepla, Vysoka skola chemicko-technologicka v Praze

Optimalizace vzorkovani mikroorganismd pritomnych na fotografickych a fil-
movych materidlech Narodniho archivu a Statniho oblastniho archivu v Praze
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BRoTHER: Whole Slide Imaging for an interactive digital
pathology framework to compare structural and
genetic data in biobanking

Bangerl N., Barsch F., Péppl A., Babel M., Brochhausen Ch.
Institute of Pathology, University Regensburg, Regensburg, Germany

Background: Whole slide imaging is a powerful tool in modern pathology for both image
analysing and image sharing. In the BROTHER network digital pathology will give the virtual
filament which build the connection of the partner biobanks.

Study aim: The aim is to interconnect the partner biobanks via a digital pathology frame-
work based on Whole Slide Imaging. This will facilitate both the interactive and easy to
handle exchange of imaging data and a tool for secondary consultations of histo-patho-
logical features.

Material and Methods: We used modern web based technologies for whole slide imaging
(WSI) and virtual microscopy to create a prototype of a digital pathology framework to
share histological image data and to enable interactive image evaluation. As a base the
Pate-framework is used (http://pate.um-mainz.de/) which was awarded by the German
Medical Faculty Day with the “Ars legendi Award” in 2015.

Results: We are modifying the Pate-tool to create a prototype of a digital pathology frame-
work for interactive second opinion use. For this purpose, we will develop an interactive
digital secondary consultation system for desktop and small screens. To provide access to
this digital system for the project-partners we will use a special software which will be cho-
sen after identifying the relevant prerequisites. The presentation will provide an overview
of what is state of the art in this field and what is achieved within the project.
Conclusions: The Pate-framework will enable the biobank-partners to Exchange histo-
pathological data for the use in biomarker studies.
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Kvantifikace qPCR standardu s vyuZitim digitalni PCR

'Beinhauerova M., "2Kralik P.
'0Oddéleni bezpecnosti potravin a krmiv Viyzkumného dstavu veterindrniho lékarstvi,
Brno

2 Ustav experimentaini biologie, Pfirodovédecka fakulta Masarykovy univerzity, Brno
Mezi nejcastéji vyuzivané metody pro detekci a kvantifikaci mikrobidlnich patogen( se fadf
kvantitativni real-time PCR (gPCR). Metoda gPCR je zavisla na sestrojeni kalibracni kiivky
ze standard’ obsahujicich zndmé mnozstvi kopii plazmidd, genomové DNA nebo jinych
molekul nukleovych kyselin. Koncentrace kvantifikacnich standard( se nejcastéji stanovu-
je na zakladé spektrofotometrického méreni absorbance nukleové kyseliny. Nedostatec-
na Cistota vsak mudze ovlivnit vysledky méreni a nasledné nafedénf téchto standardd.

Pro presnou kvantifikaci gPCR standardd jsme vyuzili digitdlni PCR (dPCR), jeZ nevyzaduje
vytvoreni kalibracni krivky. Principem dPCR je rozdéleni vzorku do nékolika tisic reakc-
nich oddild a provedeni end-point PCR. Pozitivni reakeni oddily, které obsahovaly cilovou
molekulu nukleové kyseliny, jsou nasledné vyuzity pro vypocet koncentrace s pouzitim
Poissonovy statistiky.

Cilem prace bylo stanovit a porovnat koncentrace 48 kvantifikacnich standardd vyuziva-
nych pri gPCR pomoci dvou rliznych dPCR platforem - dropletové platformy QX200 (Bio-
Rad) a ¢ipové platformy QuantStudio 3D (Applied Biosystems). Pomoci dropletové digitalni
PCR jsme také otestovali a porovnali Sest rliznych komercnich kitd pro izolaci standard
pro zjisténi vlivu pripadné kontaminace.

Tato prdce byla provedena v rdmci projektd RO0518 a QK1810212.
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Konstrukce a testovani stability referencniho
standardu pro detekci a kvantifikaci Mycobacterium
avium subsp. paratuberculosis v trusu metodou qPCR

2Beinhauerova M., 2Slana ., 2Kralik P.
'Ustav experimentdini biologie, Prirodovédeckd fakulta Masarykovy univerzity, Brno
20ddeleni bezpecnosti potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho Iékarstvi, Brno

Kvantitativni PCR (gPCR) v dnesni dobé predstavuje jednu z nejvice vyuzivanych pfimych
metod detekce a kvantifikace Mycobacterium avium subsp. paratuberculosis (MAP).
Mnozstvi MAP stanovené pomoci gPCR vSak zavisi na typu pouzitého kvantifikacniho stan-
dardu gPCR (plazmid, izolovana DNA), coZ v praxi mUze vést k situaci, kdy neni mozné
navzajem porovnat vysledky stanovené rlznymi testy gPCR v rliznych laboratorich. Vytvo-
renf referencniho standardu by mélo prinést sjednoceni kvantifikacnich standardd pri
detekci MAP a umoznit porovndvani kvantitativnich dat mezi riznymi laboratoremi.
Cilem této studie bylo vytvorit prototyp referencniho standardu pro kvantifikaci MAP v tru-
su metodou gPCR, nalézt vhodnou matrici pro uchovavani a otestovat stabilitu a repro-
dukovatelnost v prabéhu ¢asu. S ohledem na stabilitu, uchovéavanf a pfipadnou prepravu
byla jako nejvhodnéjsi forma standardu zvolena lyofilizovana suspenze trusu, ktera byla
uméle kontaminovana referencnim kmenem MAP. Celkem bylo pouzito pét typU lyofilizac-
nich matric a ve Ctrnactidennich intervalech byl sledovan jejich vliv na stabilitu MAP. Z lyofi-
lizovaného standardu byla izolovana DNA pomoci standardizovaného protokolu a nasled-
né byla provedena kvantifikace MAP metodou gPCR. Byla vybrana nejvhodnéjsi lyofilizacni
matrice, kterd bude ndsledné testovana pfi rdznych skladovacich podminkach.

Tato prdce byla podporena z projektd Ministerstva vnitra CR VI20152020044 a Ministerstva
zemedélstvi CR RO0518.

POSTERY




-

Ing. EliSka Fialova

Vysoka Skola chemicko-technologicka v Praze
Technicka 5
166 28 Praha 6

tel: +420 737 465 034
e-mail:  fialovae@vscht.cz

Digitalni PCR pro analyzu GMO

Fialova E., Zdenkova K., Jablonska E., Demnerova K.
VSCHT Praha

Pouzivani geneticky modifikovanych organismd (GMO) v potravinach a krmivech je stéle
Castéjsi. Evropska unie (EU) proto zavedla soubor postupl pro schvalovani vyuziti GMO
jako potravin nebo jejich slozek, v nichz stanovuje i prahovou hodnotu pro oznaceni pro-
duktd. V krmivech se jednd jiz

0 0,1 % primési GMO, u kterého probiha postup povolovani nebo u néjz uplynula v EU
platnost povolenf. Pro ovéreni dodrzenf poZzadavk( na oznacovani produktl je tedy nutné
mit k dispozici citlivé metody pouzitelné pro presnou kvantifikaci jednotlivych slozek. Jako
vhodna metoda se jevi digitalni PCR (dPCR), ktera umoznuje absolutni kvantifikaci. Kvan-
tifikace je tak presnéjsi a jednodussi nez u dnes Casto vyuzivané kvantitativni PCR (qPCR),
coz je vhodné pro analyzy vzorkd vyzadujici vysokou citlivost a/nebo majicich omezené
mnozstvi vzorku. V predkladané praci byla provadéna optimalizace validovaného qPCR
protokolu pro analyzu GMO vyuzitim digitalni kapkové PCR (ddPCR). Prokazalo se, ze po
mirné Uprave reakcnich podminek, je mozné prevzit qPCR protokol pro spolehlivou ana-
lyzu GMO vzork( na ddPCR.

Podeékovadni: Prdce byla podporena granty MZe (NAZV) QJ1530272: ,Komplexni strategie pro
efektivni odhalovani falSovdni potravin v fetézci (prvo)vyroba - spotrebitel” a QK1720263:
,PAPAVER - Diagnostické metody pro laboratorni kontrolu pravosti maku setého”.
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Metoda magnetickych separaci jako nastroj pro
ucinnéjsi detekci mykobakterii?
12Hug4kova, M., 'Krélik, P., 'Slana, I.

'Oddeéleni bezpecnosti potravin a krmiv, Viyzkumny dstav veterindrniho Iékarstvi, Brno
2Ustav experimentdini biologie, Prirodovédeckd fakulta, Masarykova univerzita, Brno

Metoda magnetickych separaci (MS) se pouziva s cilem koncentrovat patogeny ze vstupni
matrice do minimalniho objemu a ziskat DNA v dostatecném mnozstvi a Cistoté. Mykobak-
terie jsou odpovédné za onemocnéni u lidi a zvifat, obecné nazyvané jako mykobakte-
ridzy. Principu MS Ize pouzit i pro izolaci Mycobacterium avium subsp. paratuberculos-
is (MAP), které je plvodcem z&vazného onemocnéni skotu, granulomatézni enteritidy
- paratuberkuldzy neboli tzv. Johneho choroby. Toto onemocnéni je charakterizované
zejména prijmem a ztratou télesné hmotnosti a postihuje kromé skotu také ostatnf hos-
podéarska zvifata, jako jsou ovce a kozy. Viyskytuje se také u volné Zijicich druh(, jako jsou
jeleni, danci, mufloni a divoka prasata. MAP je navic podezfivano ze zoonotického poten-
cidlu, prispivajici k rozvoji humanni Crohnovy choroby. Hlavnimi ddvody pro zlepSovani
detekcnich metod pro MAP jsou tedy zdravi zvifat a lidi prostrednictvim sledovani vyskytu
MAP v potravnim retézci (maso, mléko nebo mlécné vyrobky).

Pro detekci MAP se vyuzivaji réizné typy matric (mléko, kolostrum, trus, tkdné nebo krev).
Izolaci MAP z téchto typl matric vSak komplikuje pritomnost mnoha inhibi¢nich latek.
MS umoznuje selektivni separaci bud samotné DNA, nebo celé bunky cilové bakterie od
jinych necilovych mikroorganismU a inhibi¢nich Iatek s cilem koncentrovat cilové bakterie
ze vstupni matrice do mensiho objemu a dosahnout tak maximalni vytéznosti. V ramci
experimentu byla otestovana ucinnost izolace MAP DNA pomoci komercné dostupnych
izolacnich kit vyuzivajicich jak metodu MS, tak klasické silikdtové kolonky. Pro hledani
nejvhodnéjsiho izolacniho kitu byly pouzity vSechny komercné dostupné kity pro izolaci
DNA z mléka (testovano celkem 6 kitl, 5 magnetickych, 1 se silikdtovymi kolonkami) a tru-
su (testovano celkem 12 kitl, 4 magnetické, 8 se silikdtovymi kolonkami). U¢innosti izolacf
obou typl izola¢nich metod a matric byly nasledné statisticky vyhodnoceny.

Tato prdce vznikla za financni podpory projektu projektu Ministerstva zemédélstvi CR,
RO0518.
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Porovnani a optimalizace metod pro izolaci virovych
castic z masa a masnych vyrobk

Krzyzankova M., Vasickova P.
VWzkumnd skupina virologie potravin, oddéleni bezpecnosti potravin a krmiv,
Vyzkumny dstav veterindrniho 1ékarstvi, Brno

Cetnost alimentarnich virovych onemocnéni méa v posledni dobé vzristajici charakter. Pro
zamezeni jejich propuknuti je dllezitd vcasna a spolehlivé detekce prislusnych virovych
patogent. Standardizované metody pridkazu norovird a viru hepatitidy A byly vyvinuty
pouze pro drobné ovoce, zeleninu a pitnou vodu. Dosud neni standardizovana a validova-
na metoda pro detekci virovych agens v mase a masnych vyrobcich. Cilem prace bylo pro-
to optimalizovat proces ziskavani a izolace RNA pro matrice masa a masnych vyrobku.
Vzorky masa a masnych vyrobkd byly uméle kontaminovany pseudovirionovymi ¢asticemi
s unikatnf sekvenci. Nasledné byly vzorky oplachnuty rdznymi roztoky a jejich kombinace-
mi pro ziskani maximalniho mnozstvi virovych astic z povrchu konkrétni matrice. Po izo-
laci RNA a jejim prepisu do cDNA bylo mnozstvi unikatni sekvence stanoveno pomoci poly-
merazoveé retézoveé reakce v redlném case (RT-gPCR). Byly stanoveny Ucinnosti pouzitych
variant.

Na zékladé prepoctd Ucinnostf jednotlivych variant byly vybrany nejvhodnéjsi oplachovact
roztoky vhodné pro izolaci virovych ¢astic z matric masa a masnych vyrobku.

Tdto prdce vznikla za podpory TACR GAMA - Proof of Concept, r.¢.TG03010038.
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DNA analyza mikromycet produkujicich patulin
a ochratoxin A v potravinach

Lencova S., Miklasova B., Zdenkova K., Demnerova K.
Vysoka skola chemicko-technologickd v Praze

Potraviny mohou byt béhem vyrobniho procesu napadeny mikromycetami, jez zpUsobuji
nejen kazenf potravin, ale pfedevsim produkuji zdravi nebezpecné toxiny. Patulin a och-
ratoxin A (OTA) jsou hepatotoxické, imunosupresivni a potencialné karcinogenni mykot-
oxiny produkované predevsim mikromycetami rod’ Aspergillus a Penicillium. Mykotoxiny
jsou velkou hrozbou pro potravinarsky priimysl, a proto je nezbytné hledat efektivni meto-
dy jejich detekce. Jmenované mikromycety mohou byt mimo jiné detekovany molekular-
né-biologickymi metodami. Tato prace je zamérfena na polymerazovou retézovou reakci
(PCR) a metodu izotermické amplifikace DNA (angl. Loop-mediated isothermal amplificati-
on, LAMP). Cilem studie bylo navrhnout PCR a LAMP protokoly, pomoci nichz bude mozné
spolehlivé rozlisit, zda jsou mikromycety zodpoveédné za produkci patulinu nebo OTA. Syn-
téza mykotoxind je vicestupnovy proces, pro detekci obou mykotoxind byly proto vybrany
klicové enzymy jejich biosyntetickych drah, konkrétné polyketid-synthasa (PKS) pro OTA
a isoepoxydondehydrogenasa (IDH) pro patulin. Ze vzorkd sbirky mikromycet VSCHT byla
nejprve izolovana DNA a nasledné byly navrzeny a experimentalné ovéreny protokoly PCR
amplifikace a LAMP detekce gend kodujicich klicové enzymy biosyntetickych drah obou
mykotoxinQ. Vysledky ukdzala, Ze DNA analyza méa velky potencidl pro vyuziti k detekci
patogennich mikroorganismu v potravinach.
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VyuZiti molekularné biologickych metod pro analyzu
kontaminace kontaktnich co€ek patogennimi
kvasinkami

Michalcova L., Heidingsfeld O.
Univerzita Pardubice

Patogenni kvasinky rodu Candida predstavuji zvySenou hrozbu pro jedince s oslabenou
imunitou. U zdravych lidi mohou byt tyto kvasinky soucasti bézné mikroflory, ale oslabe-
ni organismu muze vést ke vzniku endogenni infekce. Zdroj infekce vsak mUze byt také
exogenni. Patogenni kandidy adheruji nejen k Zivym, ale i k abiotickym povrchdm, napr.
k plastovym zdravotnickym potfebam. Casté jsou i pfipady kolonizace katétrd, které vedou
k rozsiteni kandid v krevnim obéhu. Kandidy také ochotné kolonizuji kontaktni cocky a tim
nasledné zpUsobuji endoftalmitidy.

Sledovali jsme kolonizaci hydrogelovych kontaktnich cocek kvasinkami C. albicans a C.
parapsilosis v casovém intervalu a dynamiku nasledného uvolrovani patogend z kontami-
novanych cocek do Cistého média. Zabyvali jsme se metodami izolace kvasinkové DNA
z kontaminovanych ¢ocek, za Ucelem identifikace patogent pomoci PCR, pfi pouZiti pan-
fungélnich primerd. Déle jsme provedli méreni pomoci spektroskopické metody ATR FTIR
a stanoveni botnani a extrahovatelného podilu, za Ucelem zjisténi, zda tyto kvasinky maji

vliv na samotnou kontaktnf ¢ocku.

Tato prdce vznikla za financni podpory Fakulty chemicko-technologické Univerzity Pardubice,
studentsky projekt SGS_2016_004 a SG_20.
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Tvorba biofilm a dalSi potencialni faktory virulence
u Arcobacter spp.

Moravkova K., Hurdélkova B., Sirotkova S., Pejchalova M., Silha D.
Katedra biologickych a biochemickych véd, Fakulta chemicko-technologickd,
Univerzita Pardubice

Bakterie rodu Arcobacter patfi do Celedi Campylobacteraceae, samostatny rod vsak vznikl
vroce 1991 vyclenénim téchto bakterif z rodu Campylobacter. Arkobaktery mohou vyvolat
symptomaticky velmi podobné onemocnéni kampylobakteridze, a to u lidi i zvifat. K fakto-
rlm virulence se radf schopnost tvorit biofilm, arkobaktery tak dokazi Iépe odolavat dez-
infekénim prostredkdm, antimikrobialnim Iatkdm a celkové pro né negativnim vnéjsim vli-
vim. Mezi domnélé faktory virulence jsou fazeny geny ciaB, ¢j1349 a cadF. Pravé tyto geny
jsou homologické s geny kampylobakterd. Gen ciaB v genomu Campylobacter spp. kéduje
invazivni protein. Gen ¢j1349 a cadF v C. jejuni kdduje proteiny, které vazou fibronektin.
Navic byl popsan u Arcobacter spp. homolog s genem irgA, ktery kéduje vnéjsi membrano-
vy protein ve Vibrio cholerae a hecA gen, ktery kdduje viaknity hemaglutinin uropatogenni
Escherichia coli. Déle byly u arkobakter zjistény geny irgA, hecA, hecB, mviN, pldA, tlyA. Dalsi
studie k témto potencidlnim gendim virulence raditaké jrof. Z hlediska tvorby biofilmu jsou
arkobaktery povazovany za nebezpecné mikroorganismy, zejména v potravinarstvi. Obec-
né vsak plati, Ze mezi kmeny arkobakterd je v biofilmové tvorbé patrna znac¢né variabilita.
Schopnost tvorby biofilmu mze byt také ovlivnéna vnéjsimi faktory, jako je dostupnost
zivin, podminky prostredi a vlastnosti povrchu. Také ma vliv prostredi inkubace, nékteré
arkobaktery mohou tvorit biofilm za aerobnich a mikroaerofilnich podminek.

Cilem této prace bylo identifikovat potencialni geny virulence a také urcit schopnost tvor-
by biofilmu u kmend Arcobacter. Ke zhodnoceni, zda je za danych podminek kmen bio-
filmpozitivni ¢i nikoliv slouzi fada metod, napr. tradi¢ni Christensenova metoda, ktera byla
vyuZita pFi sledovani biofilmové aktivity arkobakter(i izolovanych v rdmci Ceské republiky.
Ziskané vysledky naznacujf biofilmovou aktivitu témér vsech testovanych kmend, a to od
slabé biofilmpozitivnich az po silné producenty biofilmu (A= 0,125-0,250). Potencialni
geny virulence byly detekovany pomoci PCR u 80 kmenU A. butzleri a 22 kmenU A. cryaero-
philus. Bylo zjisténo, Ze vétsina kmenU arkobakter ma v genomu alespon jeden potenci-
alnf faktor virulence, avsak velmi ¢asté jsou kombinace gen( ciaB, ¢j1349, pldA a mviN (A.
butzleri) a gent ciaB a mviN (A. cryaerophilus).

Tato prdce vznikla za podpory projektu SGS_2018_004 (FChT, Univerzita Pardubice).
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Fosfatazy Pho15p defosforyluji 2-fosfoglykolat

Neradova S., Kro€ova E., Kupcik R., Janovska S., Bilkova Z., Heidingsfeld O.
Univerzita Pardubice, Fakulta chemicko-technologickd, Katedra biologickych a bio-
chemickych ved

Fosfatazy Pho15p jsou kddovany geny PHO15 patogennich kvasinek Candida albicans
a Candida parapsilosos. Geny PHO15 jsou dosud nepopsané oteviené Cteci ramce, jejichz
funkce jim je pfifazovana na zakladé homologie s genem PHO13 pivni kvasinky Saccha-
romyces cerevisiae. Ackoliv jsou proteiny Pho15p i Pho13p anotovany jako alkalické fos-
fatazy, jejich aminokyselinové sekvence je fadi spise do rodiny HAD enzymd. Cilem této
prace bylo jejich funkci experimentalné ovéfit a dale tyto enzymy charakterizovat. Pho15p
byly pripravovany rekombinantné. Exprese protein( probfhala v bakteriich Escherichia coli
BL21(DH3) transformovanych vektorem pET28b, ktery obsahoval kédujici sekvenci pro
CaPho15p nebo CpPho15p. Fosfatazy se v bunkach ukladaly do inkluznich télisek. Tyto
inkluze byly z bunék izolovany, rozpustény v kyseliné octové s pomoci sonikace a nasled-
né prevedeny dialyzou do vody. Pro purifikaci fosfataz byla pouzita afinitni chromatogra-
fie. Aktivita enzym0 byla stanovend s Pho15p imobilizovanymi na nosici. Bylo stanoveno
pH optimum pro oba enzymy (8,3 pro CaPho15p; 8,0 pro CpPho15p). Bylo zjisténo, ze
vhodnymi kofaktory Pho15p jsou, kromé horecnatého kationtu, i manganaté a kobaltnaté
kationty. Optimum koncentrace Mg?* je pro oba enzymy 10mM/I. Optimum koncentra-
ce Mn2* a Co?" je pro CaPho15p 10mM/I, zatimco pro CpPho15p TmM/I. Ani u jednoho
enzymu nebyla prokazana desulfurylacni aktivita ¢i defosforylace bilkovin. Z pfirozenych
substratd bylo zatim zjisténo, ze Pho15p defosforyluji fadu malych organickych molekul
z metabolizmu cukr(. Nejlepsim substratem byl 2-fosfoglykolat. Tato laka vznika jako ved-
lejsi produkt pyruvat kindzy. Pro bunku je toxicky, tudiz je jeho odbouravani stézejni pro
jejf preziti. Enzymy s touto opravnou funkci jsou pomérné novym tématem.
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Arnold Poppl

University Regensburg, Institute of Pathology
Franz-josef-Strauss-Allee 11
93053 Regensburg, Germany

e-mail: arnold.poeppl@stud.uni-regensburg.de

BRoTHER: A Bavarian-Czech exchange program to
introduce students in biobanking

Poppl A., 'Bangerl N., 2Karlikova M., 2Kinkorova J., 'Brochhausen Ch.
'Institute of Pathology University Regensburg, Regensburg, Germany
2Department of Immunochemistry, University Hospital Pilsen, Czech Republic

Background: Biobanking play a crucial role in personalized medicine, and represents a
real interdisciplinary field. Since the techniques in biobanking underly tremendous dy-
namic processes it is important to be aware of the latest developments, especially such in
digitalization. BROTHER represent a Bavarian-Czech network to facilitate the cooperation
of biobanks via digitalization. Aim of the student exchange program within the BRoTHER
project is to introduce students of medicine and from natural sciences into the infrastruc-
ture, the different techniques and the hardware systems used in modern biobanking.
Material and Methods: During site visits at the partner biobanks and a summer school
the students from the Bavarian and Czech project partners will learn about the handling
of hard- and software systems for biobanking as well as the impact of pre-analytics for
the quality of biobank specimens. Furthermore, introduction in histochemical and immu-
nohistochemical methods will be performed. The site visits will be monitored by student
evaluation and feed-back discussions within the whole consortium.

Results: During the first site visit in 2017 the students worked in the Institute of to get an
introduction and to work with radioimmunoassays. The second event of the exchange
program was the first BROTHER Summer school, where the students discussed with lead-
ing experts in the field the questions of specimen quality, IT-systems, hard- and software
solutions and the question of data safety in the light f the new European data regulation.
In the evaluation the students highlighted the experience they did not only on the scien-
tific level but also on the social level: they appreciated the experience they could made in
a scientific research laboratory abroad in a different medical system.

Conclusions: The BROTHER student Exchange program provide an excellent opportunity
to learn about the various parameters of biobanking in different scientific cultures and
medical systems.
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Ing. Barbora Tepla

Vysoka Skola chemicko-technologicka v Praze
Technicka 5
166 28 Praha 6

tel: +420 732151836
e-mail: teplab@vscht.cz

Optimalizace vzorkovani mikroorganismu pfitomnych
na fotografickych a filmovych materialech Narodniho
archivu a Statniho oblastniho archivu v Praze

Tepla B., Kra¢marova M., Demnerova K., Stiborova H.
Viysoka skola chemicko-technologickd v Praze

Mikroorganismy patfi mezi nejvyznamnéjsi biologické vlivy, které se podileji na deterioraci
archivnich materiald. Tyto agens zpUsobuiji v priznivych podminkéach rozsahlé skvrny, zmé-
ny barev a rozpad podkladového materidlu zpUsobeny prorstanim mycelia. Priznivymi
podminkami pro rlst jsou zejména vysoka vihkost vzduchu (nad 65 %) a teplota (nad 12
°C). Mezi dalsi vlivy patfi prasnost, pfitomnost klimatizace a proudiciho vzduchu a dale
také pocet osob, které se pohybuji v daném depozitari. Na tzemi Ceské republiky byl pro-
veden posledni vyzkum této problematiky mezi lety 1984-1989 a tykal se zejména kvan-
titativniho stanoveni mikrobidIni kontaminace archivil v Hradistku a Trebsiné. Z tohoto
ddvodu je nutné zmapovat mikrobialni kontaminaci archivii a depozitarti v Ceské republi-
ce a porovnat je s predchozimi vysledky.

N&s vyzkum se zabyva identifikacl mikroorganism( pochéazejicich z depozitaré Narodniho
Archivu v Praze a Statniho oblastniho archivu v Praze. Zamérili jsme se na stanoveni kul-
tivovatelnych i nekultivovatelnych bakterii a mikromycet na zakladé metagenomické DNA
a v budoucnu budou tyto informace vyuzity pro vyzkum biodiverzity. Mikroorganismy
pritomné ve vzduchu jednotlivych depozitard byly vzorkovany pomoci pristroje aeroskop
MAS-100 a pro stanoveni mikroorganismd na povrchu fotografickych a filmografickych
material( byly vyuzity polyuretanové stérové houbicky. Z dGvodu unikatnosti vzorkd bylo
nutné optimalizovat zplsob skladovani a nasledné také metodu izolace DNA. Pro analy-
zu zachytu a identifikaci mikroorganism@ jsme vyuzili metodu PCR (polymerdzova retézo-
va reakce) s 16S rRNA primery pro bakterie a primery pro ITS regiony mikromycet. Tyto
amplifikované reprezentativni sekvence budou dale sekvenovany pomoci metody llumina
Solexa.
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by GeneProof

PIné automatickeé reseni
molekularni diagnostiky

@ SAMPLE —» @ RESULT

W%

Unikatni reSeni pro malé a stfedné velké laboratore

Vyvinuto spole¢nosti GeneProof a.s.

Vyrobeno v Ceské republice

CE IVD certifikovany diagnosticky systém
Uvedeni na trh v roce 2019

GeneProof a.s.

Videfiska 101/119 / Dolni Her3pice / 619 00 Brno / Ceska republika
+420543 211 679 / info@geneproof.com



Novy trend: syndromatické testovani

na plaformé QlAstat-Dx

weos ves 2

Klinici chtéji presné a véasné odpovédi. Pacienti chtéji spravnou lécbu.
S novym analyzatorem QlAstat-Dx od QIAGENu jim miZeme vSe zajistit.

Syndromatickeé testovani:

® Rdzné druhy patogent (virové a bakterialni) mohou zplsobovat onemocnéni s podobnymi klinickymi
pfiznaky (napf. u akutni respiracni infekce)

¢ Rychlost a presnost diagnostiky je dllezita pro individualni lécbu

e Novym trendem diagnostiky jsou panely umoZnujici detekci a rozliSeni velkého mnoZstvi patogen(
v kratkém Case

Nova platforma: QlAstat-Dx

e Syndromatické testovani metodou multiplex real-time PCR
¢ Pouziti jednorazovych kazet obsahujicich vSe pro provedeni testu od vzorku po vysledek

e Staci jen napipetovat vzorek do kazety nebo do ni vloZit odbérovy tampdn

e Vysledky jiz za 1 hodinu!

o V aktualni nabidce jiz 2 panely: respiracni (21 patogent) a gastrointestinalni (24 patogend)
e Ji7 2x umisténo v CR

Systém je zaloZen na ovéfené Mini laboratoF uvnitF kazdé ~se o~
technologii od QIAGENu S>>\ iagnostické kazety Navstivte nas

konferenéni

Vysledky jiz
za 1 hodinu

stolek a dozvite
Predpripravené se Vice
reagencie :

Moznost primého Interni kontrola
pouziti stéroveho @ Vam zajistuje
tamponu \ spravné vysledky

Snadnd identifikace
vzorkil i kazet S0
V. kontroly 4

exspirace pomoci
Skladovani diagnostickych carovych/QR kadu
kazet pri pokojoveé teploté

DYNEX - jediny autorizovany distributor produkti QIAGEN pro CR a SR QIAGEN
Lidickéa 977, 273 43 Bustghrad, Ceska republika
Tel.: +420 220 303 600, email: office@dynex.cz

www.dynex.cz ' D Y N -E X




MagNA Pure 24 Systém

Roche nastavuje nové standardy v izolaci NK

Predstavujeme novy
automaticky izolator

genomické a cell-free

DNA.

B $kdlovatelnéfeSeniautomatickéizolaceod 1-24vzorka B certifikované (CE-IVD) B
propojitelné do LISu M moznost vyuzit primarni odbérové zkumavky M trekovatelné,
intuitivni M vysoce efektivniarychlé B jizod 200 plazdo 4 ml B validované prokrev,
plazmu,sérum,sputum, BAL, CSF,vytér,mo¢,stolici,¢erstvouazmrazenoutkan, FFPE B

Roche s.r.0., Diagnosticka divize
Na Valentince 3336/4 , 150 00 Praha 5,
www.roche-diagnostics.cz

Objednivky

mE il : objed k \_,IUL“ di tics.cz

m Elektronicka objednavka na:
http://objednavky.roche-diagnostics.cz/objednavk

Centrum zékaznické podpory
W Tel: 800 11 11 99
W E-mailem: czech.resc@roche.com

Potiebujete-li vice produktovych informaci, naleznete je

na M https://Idtsolutions.roche.com
| https://lifescience.roche.com

NMagNIN\ Pure

The MagNA Pure 24 System including instrument, kits, and accessories are for in
vitro diagnostic unless otherwise noted.

MAGNA PURE is registered trademarks of Roche. All other product names and
trademarks are the property of their respective owners.

© 2017 Roche Molecular Systems, Inc. All rights reserved.



DISTRIBUCE ZDRAVOTNICKYCH PROSTREDKU

Yoperon

immuno & molecular
diagnostics

OQ BDR

BLACKHILLS DIAGNOSTIC RESOURCES

U FUJIREBIO

MED s.r.o.

TENDIGO - automatizace hybridizace
detekce a genotypizace humanniho a extrahumanniho genomu
INNO-LiPA -CFTR , -HPV, -HBV Genotyping, HBV MultiDR

OPEGEN A OLIGOGEN

detekce a genotypizace humanniho a extrahumanniho genomu
CeliacStrip, LactoStrip, B27 OligoGen,

STDStrip, CT/LGV OligoGen

Agellgene fragmentové analyza FragX, SCA, MD, FRDA HD
GenVinSet Real Time PCR

ASCO-MED, spol. s.r.o.
Paod Cihelnou 6/664
161 00 Praha 6

QMPLEX

BIOSYSTEMSGM

’

I..

PRISTROJ KITY

* Technologie LAMP
— Amplifikace pfi

* MozZnost méfit
simultanné 2 vzorky

tel: (+420) 233 313 578, - 582
www.ascomed.cz

asco@ascomed.cz

Axon

connecting ideas

Axon Lab spol. s r.o. nabizi
unikatni systém Genie® I
s revoluc¢ni technologii LAMP
umoznujici nejsnadnéjsi a nejrychlejsi
molekularni diagnostiku na trhu
pfimo ze vzorku pacienta.

VYSLEDKY

* Easyplex — rychla identifikace (meningitida do ¢ ,Real time” — moZnost pozorovat
30 min, MRSA 15 min, C. diff 30 min) — STATIM prvni vysledky po par minutach
isothermalni teploté 65°C  * Bez predchozi isolace DNA - nejjednodussi

molekularni diagnostika na trhu
* ,Ready to use” kity

* MoZnost pfimého tisku ze zafizenf
* Zalohovani dat pfimo v pfistroji

www.axonlab.com



BAG Health Care GmbH nabizi fadu PCR

BAG diagnostik: BAGene - SSP typizace Cervenych

' HEAI—TH CARE krvinek, HISTO TYPE - SSP typizace HLA alel. Pro

nas automat MR. SPOT® doddvame SSO testy

HISTO SPOT® urcené pro typizaci I. a Il. HLA tfidy, HISTO SPOT® HLA AB ID pro identifikaci HLA

protilatek a ERY SPOT® - SSO testy pro stanoveni krevnich skupin. Nedilnou soucasti nabidky jsou

i kontrolni testy, napr. CYCLER CHECK pro kontrolu teplotni uniformity termocyklérd ¢i Wipe Test

pro kontrolu HLA kontaminaci.

Déle nabizime i velmi oblibené soupravy pro prlikaz predispozice k chorobdm asociovanym

s uritymi HLA typy — celiakie, narkolepsie, autoimunitni choroby asociované s B*27 nebo testy

pro prikaz B*¥51/B*57. VSem nasSim zakazniklim pro snadnéjsi interpretaci vysledkd instalujeme

zdarma pokrocily software HISTO MATCH. V roce 2018 jsme uvedli na trh, mimo jiného, také nasi

prvni real-time PCR soupravu pro HLA asociované choroby HISTO TYPE B*27 Q a dalsi real-time
testy pro typizaci HLA i typovani ¢ervenych krvinek budou nasledovat v roce 2019.

O této i dalsi nabidce firmy naleznete vice informaci na nasich webovych strankach.

BAG Health Care GmbH tel.: 286 840 508
Na Hlinach 555/17 e-mail: info@bag-healthcare.cz
182 00 Praha 8 www. bag-healthcare.cz

ry druhé generac
v o Norsy

BECKMAN
COULTER

Life Sciences

Biomek i-Series

www.beckman.com Agencourt SPRI®
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BioVendor’

Xpert® HBV Viral Load*
_i Monitorovani virové zatéze HBV

é GeneXpert.
: Xpert® HBV Viral Load > Flexibilni pracovni postup
: zpracovani primarniho vzorku
' I

Vysledky klinického testovani do 59 minut

Manualni pfiprava méné nez 1 minutu

Doplriuje stavajici portfolio Viral Load test

Systém GeneXpert umoziiuje soucasné testovani dalsich
onemocnéni

123456789012345
12345678

-
> Vlykon bez kompromisi

Detekce a kvantifikace genotypu A-H
LOD 3.20 IU/mL v plasmé a 5.99 IU/mL v séru
Linearni rozsah 10-10° IU/mL pro 600 pl-1 mL vzorku

Cepheid, Vira Solelh, 81470 Maurens-Scopont, France Bi -1 ni medicina a.s.
/ i Phone: +33.563.82.53.00 - FAX: +33.563.82.53.01 BioVendor’ Karasek 1767/1, 621 00 Brno, Ceské republika
/Cephe/d. E-mail: cepheid@cepheideurope.fr Tel.: +420 549 124 111 - E-mail: info@biovendor.cz
A better way. www.Cepheidinternational.com www.biovendor.cz

NextGENe"

Next Generation Sequencing Software
for Biologists

Produkty a sluzby pro molekularni biologii

/ Nabizime kvalitni pfistroje, chemii,

% = software a certifikovany servis DNA
Biologist Friendly sekvenator(l za rozumné ceny
Windows® interface:
Application driven - kompletni servis DNA sekvenatorG
Automated inspection of input files ¢ : certifikovanymi techniky
to set analysis parameters ® X - spotiebni material pro DNA
Requires no scripting, sekvendtory

Reduces bioinformatics requirements o .
- analyticky software pro Sangerovo i
Application Modules for: N,GS sekvenovant

SNP/Indel/Structural Variant Analysis - - pipety

CNV Analysis, Somatic Mutation Mining ; g - elektroforézy

Large Genome Alignment and Variant Discovery A : - PCR thermocyklery

Exome Analysis and Variant Discovery - izola¢ni RNA, DNA kity
RNA-Seq/Transcriptome Analysis

Targeted Sequencing and Resequencing Analysis

HLA Analysis, STR Human Identity Analysis

de novo & Paired End Assembly Carolina Biosystem:s, s.r.o.

Paired End Merging, Digital Gene Expression T — Drnovska 1112/60

Metagenomic Analysis 16100 Praha 6

miRNA Discovery and Quantification

Rare Disease Analysis and Prediction -

Multiple Project Comparison = www.carolinabiosystems.com

Compatible with: — — —
lon Torrent Platforms, Roche Sequencing Platforms, . . ;DFT .55 .‘jET! — __-®
lllumina Sequencing Platforms, Life Technologies SOLID™Systém Software PowerTools for Genetic Analysis




INATAR

LIONHEART FX™

PFistrojové vybaveni
Biochemické, imunologické a hematologické analyzatory

Standardni i multidetekéni readery, promyvacky, dispenzory

Think Possible

seBiolek

Automatické snimani obrazu bunék, véetné zaznamu videa
a moznosti anotaci

Dialab spol. s r.o.

Nam. Osvoboditeld 1
153 00 Praha 5 — Radotin

tel./fax.: 257 910255, 260, 263
e-mail: office@dialab.cz

Ctyfi médy zobrazeni — brightfield — prizragny, barevny,
fazovy kontrast a fluorescenéni

Automaticka nastavitelna analyza snimaného obrazu
(pocty Eastic, velikosti apod.) pomoci SW GEN 5

Kompaktni rozméry

DiaSorin

é&
NOVE

reseni pro rychlou
molekularni diagnostiku

LIAJSON'

One instrument. Multiple discs.



DispoLab

Dispolab s.r.o. Telefon: 545212 162, 545 242 223
Jugoslavska 123 Fax: 545210 521
613 00 Brno Mobil: 724 347 765

e-mail: info@dispolab.cz

Elisabeth’ : . jfg Q it “, :
Pharmacon EliGene EliGene £ Elizyme ZEPHYRUS

DNA DIAGNOSTICS EXTRACTION KITS PCR BOX HARMONY

Soupravy EliGene® pro DNA diagnostiku | Soupravy
pro izolaci DNA / RNA | Polymerazy, mastermixy
a enzymy EliZzyme™ | ZEPHYRUS® PCR Box

Soupravy znacek QIAGEN (MO BIO) a Perkin Elmer pro izolaci DNA / RNA | Syntéza
oligonukleotidd a sond | Sekvenovani DNA | Spotfebni material pro laboratofe
(rukavice, plast aj.)

Vice na: www.elisabetqh.g | www.eligene.com | www.elizyme.com

=



HEMO
IVD kity pro trombofilni mutace

GENETIC
IVD kity pro lidskou genetiku

PHARM
IVD kity pro farmakogenetiku

NED

MICRO oge
IVD kity pro detekci a kvantifikaci patogen

@

ONCO
IVD kity pro onkologii
[ L3
www.generi-biotech.com g e n e rl b I Ote C h
HPST, s.r.o. Tel.: +420 244 001 231 Autorizovany
Na Jetelce 69/2 Fax: +420 244 001 235 distributor R Authorized
190 00 Praha 9 E-mail: info@hpst.cz Agilent e -'. Agilent .
Ceska republika Web: www.hpst.cz Technologies

Agilent 4150 a 4200 TapeStation

Rychla a spolehliva kontrola kvality a kvantity vzorku FE—— d
nukleovych kyselin pro NGS a dalsi aplikace. |

+ automatické nanaseni vzork{

+ aplikace v plném rozsahu velikosti DNA a RNA 4200 TapeStation

+  flexibilni pocet vzorki v analyze: 1-16 (model 4150)

a 1-96 (model 4200) -

«  spotieba vzorku pouze 1 -2 pl -

. ,ready-to-use” spotiebni material (ScreenTape)

+ rychlé a spolehlivé vysledky e

+  vysoka citlivost, nulové riziko kontaminace
Chcete védét vice? Navstivte naSe webové stranky www.hpst.cz i
nebo kontaktujte naSeho produktového specialistu! 4150 TapeStation

AleS Merta | ales.merta@hpst.cz | +420 731 538 641



®KRD gD RBCBioscience

Izolace ¢&isté DNA/RNA

Krev, téIni tekutiny, tkané, viry, bakterie, rostliny, FFPE bez Xylenu

Od 35 minut 16 pozic

Pripravené kartridze Magnetické ¢astice

Automat \‘ MagCore‘” | CEIVD

AZz 2400 pl UV lampa

Termotiskdrna Dotykovy displej

USB rozhrani Od 390 000 K¢

Vestavény automaticky spektrofotometr

Vyzkousejte zdarma pfimo ve Vasi laboratofi

Michal SklenaF |+420 739 654 976| michal.s@krd.cz

KRD — obchodni spole¢nost s.r.o. | Pekarska 12, 155 00 Praha 5 | Tel: +420 257 013 400 | krd@krd.cz | www.krd.cz

M ..
JVi MyGo M
labmark yRo int

KOMPAKTNI qPCR
TERMOCYKLER BEZ
POHYBLIVYCH CASTI

® 16 pozic
& ) kanaly
& HRM analyza

e genotypovaci analyza

www.labmark.cz labmark@labmark.cz



Automaticky izolator - BioMagPure 12 l AB“

BioMagPurel2 je kompaktni systém urceny pro
automatickou izolaci nukleovych kyselin. PouZiti SEn“
“ready-to-use” izolacnich kiti a jednorazovych
spotfebnich materidli umoziiuje plnou auto-
matizaci a vysoce kvalitni extrakci nukleovych
kyselin. Osvédcena technologie magnetické
separace cini tuto izolaci efektivni, spolehlivou,

bezpecnou a hospodarnou.
K dispozici je 17 riznych extrakénich kitd.

Vybér z nabidky Real-Time PCR AmpliSens® - —

MULTIPLEXY pro detekci mikrobidlniho genomu Amplisens'

Respiracni infekce:
* bakteridlni — M. p oniae / Ch. pt niae
* virové —ARVI screen

Neuroinfekce: L ok
e TBEV/B. burgdorferi / A. phagocytophilum / E. chaffeensis / E. muris H

Sexudlné prenosné infekce: e,

* Ch. trachomatis / Ureaplasma / M. genitalium / M. hominis c €

LABOSERV s.r.0., Tufanka 1222/115,627 00 Brno, www.laboserv.cz, www.lshop.cz, objednavky@laboserv.cz

Real-time PCR singlety i multiplexy (CE IVD)
renomovanych evropskych vyrobct

dostupné i v lyofilizovanych
formatech

aplikovatelné v kombinaci
s revoluc¢ni real-time PCR
platformou MIC (BMS)

@ nedisco__ +2 BIO/PORT

EUROPE




BioLabs s.r.o. | Systémy pro izolaci nukleovych kyselin &
VEN

WWW.SVENBIOLABS.CZ

Zinexts MagPurix®

Plné automatizovany CE-IVD certifikovany

izolator nukleovych kyselin DNA/RNA LG C Bi osearch
pro 1 - 96 vzorku naraz. K
Gl Technologies
ZINEXTS s Quick Extract™
DNA/RNA

Izolace PCR-ready NK béhem 2 - 8 minut
ze Sirokého spektra substratt.

BIOSEARCH”‘ e
TECHNOLOGIES Lucigen

Inkubace 65°C na 6 min

Celkem 17 riiznych kitl pro izolaci NK z nejriznéjsich substrati: R +98°C2 minuty

Z Blood DNA Extraction Kit +LV kit Z FFPE DNA Extraction Kit v v

Z Viral NA Extraction Kit Z Forensic DNA Extraction Kit —

Z Tissue DNA Extraction Kit Z Viral/Pathogen NA Extraction Kit A/B

Z Cultured Cell DNA Extraction Kit Z Viral RNA Extraction Kit 1

Z Bacterial DNA Extraction Kit Z Total RNA Extraction Kit

= HPV DNA Extraction Kit 2 Viral NA Extraction Kit LV Quick Extract™ PCR-Ready
Z TB DNA Extraction Kit 2 CFC DNA Extraction Kit Solution DNA

BIOMEDICA

O kompletné automatickém analyzatoru nukleovych kyselin RT PCR,

ktery je uzivatelsky konfigurovatelny, uz nemusite jen snit.... e ELI Group
MOLECULAR DIAGNOSTICS

* Automaticka extrakce
e RT-PCR amplifikace
¢ Analyza vysledk®

Bezkonk éni flexibilit

e Paralelni zpracovani 1-12 vzork{ réiznych vzorkovych matric
o Simultdnné v béhu vyuziti riiznych reagencii a odli$nych termélnic7 profilll
|

>

0TI W

...radi Vam predstavime analyzator InGenius, jakozZ i dalsi pfevratné analyzatory nukleovych
kyselin svétovych vyrobcd.

BIOMEDICA CS, s.r.o.

Sokolovska 100/94 186 00 Praha 8 - Karlin e T +420 283 933 605 ¢ F +420 283 932 507
info@bmgrp.cz « www.bmgrp.cz




PCR termocykler nové generace

30 cyklti / 3 teploty / 100 bp / 2 minuty*
nejrychlejsi PCR na trhu

kompatibilni se vSemi mastermixy
reakcni objem 5 - 50 ul
end-point PCR, HRM, sekvenace...

Princip: 3 bloky + tenkosténné desticky
= okamZitda zména teploty vzorku

MOLBIOL@YBUX.EU

*limit zavisi na vlastnostech polymerazy z YBU



WEBLIMS - PRISTUP DO LABORATORE V PROSTREDI INTERNETU

FONS Openlims - modul WebLIMS — poskytuje jednoduchou formou zabezpecéeny pfistup k laboratornim
vysledkim. Zarover je mozné ve stejném modulu vytvaret elektronické zadanky na laboratorni vySetteni.
WebLIMS nevyzaduje zadnou instalaci na pocitaci uzivatele. Je spustitelny v béZzném internetovém pro-
hlizeci. Pfehledné uZivatelské rozhrani umozriuje pouZiti bez nutnosti Skoleni.

WebLIMS je uréen predevsim pro ambulantni Iékare. Lze jej vSak vyuzit i pracovniky laboratofe nebo nemocni-
ce pro rychly pfistup k vysledkim v pfipadé, Ze jsou mimo zafizeni a maji k dispozici internetové pfipojeni.

WebLIMS je internetova aplikace, ktera pracuje pfimo s databazi laboratofe. To umoznuje okamzity pfistup k paci-
entskym datum jak pfi vytvareni elektronické zadanky (ovérené identifikacni udaje), tak i pfi zobrazovani vysledku.
Vysledky Ize zobrazovat pribézné od okamziku, kdy jsou uvolnény laboratofi (validované vysledky).

PRINOSY PRO UZIVATELE
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Okamzité pouziti po pfidéleni pfistupového hesla
Intuitivni jednoduché uzivatelské rozhrani

Vyssi efektivita prace |ékare a sestry pfi praci
s laboratornimi vysledky

Rychlé vytvoreni elektronické zadanky

Vy8Si zabezpecleni materialu proti zaméné
pfi transportu

Zadankové formulare prizplsobitelné
konkrétnimu uzivateli

~ STAPRO

vV v v v

Snadny a okamzity pfistup Iékare
k laboratornim vysledkim pacientt

Denni i kumulativni pfehled vysledku vySetieni
Prehledné tiskové vystupy
Zabezpeceny pristup k pacientskym datim

Individualni pfizplGsobitelnost pro konkrétni
laboratof

Moznost vlastniho grafického vzhledu

www.stapro.cz
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MeDilLa spol. s r.o.
Strossova 1931
530 03 Pardubice
IC:632 17 767

e-mail: pcr.lab@medila.cz
tel: +420 602 431 809

www.rank.cz
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