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STREDA 18. LEDNA 2017

10:00 - 12:30 Registrace
13:00-13:15 Zahajeni
13:15-14:15 Uvodni sdéleni

RNDr. Jifi Grygar, CSc., Fyzikalni tstav AV CR
Zivot ve vesmiru (60 min.)

14:15-14:30 Prestavka

14:30-15:50  VyuZiti molekularné biologickych postupt
v Armadé Ceské republiky

mjr. MUDr. Vojtéch Hanulik, Ph.D., Agentura vojenského
zdravotnictvi, 7. Polni nemocnice, Hradec Kralové

Principy a specifika detekce a identifikace biologickych

agens potencialné zneuZitelnych pfi terorismu

a vale¢nych konfliktech (30 min.)

mjr. RNDr. Petr Pajer, Ph.D., Vojensky zdravotni Ustav, Praha
Detekce, identifikace a charakterizace patogennich organismd
zneuzitelnych v boji a bioterorismu metodami analyzy
nukleovych kyselin (25 min.)

RNDr. Alena Myslivcova Fucikova, Ph.D., Fakulta vojenského
zdravotnictvi, Univerzita obrany, Hradec Kralové

Detekce a identifikace proteinovych toxin zneuzitelnych

v boji a bioterorismu pomoci tandemové hmotnostni
spektrometrie (25 min.)

15:50 - 16:00 PFestavka
16:00 - 17:00 Analyza humanniho genomu

MUDr. Vlastimil Kulda, Univerzita Karlova, Lékarska fakulta v Plzni
VySetren( lymfatickych uzlin pacientd s plicnimi nadory

pro zafazeni do TNM klasifikace metodami H&E,

IHC CK19 a OSNA (25 min.)

Mgr. Katefina Stano Kozubik, Ph.D., CEITEC MU, Brno
ZkuSenosti s neinvazivni prenatalni diagnostikou -
test Clarigo (20 min.)

Mgr. Pavel Flidr, Generi Biotech, Hradec Kralové
Vyuzitl analyzy krivek tanf pro genotypizaci kratkych
polymorfism( (15 min.)
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17:00-17:10
17:10 -18:30

19:30 - 23:00

PFestavka
Infektologie I.

prim. MUDr. Jana Janec€kova, Litomysiska nemocnice
Etiologie infekcnich onemocnéni a rutinni infekéni
diagnostika véetné molekularnich test( (20 min.)

RNDr. Maria Mullerova, CSc., CITYLAB, spol. s r.o0., Praha
Onemocnénf tuberkulézou stale aktualni (20 min.)

RNDr. Jana Prodélalova, Ph.D., VUVel, v.v.i, Brno
RGzné postupy v detekci rotaviru A v humannich
vzorcich a srovnani citlivosti pouzitych metod (20 min.)

Mgr. Romana Moutelikova, Ph.D., VUVel, v.v.i, Brno
Zavedeni metody celogenomového sekvenovani (NGS)
pro charakterizaci humannich rotavirt A (20 min.)

Spolecensky vecer a posterova sekce

CTVRTEK 19. LEDNA 2017

8:30-9:15

9:15 - 9:55

9:55-10:15

Uvodni sdéleni

RNDr. Martin PospiSek, Ph.D., vedouci laboratofe biochemie
RNA, PFF UK, Praha

Vyvoj gPCR metody pro identifikaci toxigennich kmend

Vibrio cholerae (45 min.)

Analyza potravin

Ing. Kamila Zdefikova, Ph.D., Ustav biochemie a mikrobiologie,
VSCHT, Praha

Autentizace komerc¢né vyznamnych druh masa pomoci
analyzy DNA (20 min.)

Ing. Veronika Kyrova, Ph.D., Statnf zdravotni Ustav v Praze,
Centrum zdravi, vyzivy a potravin, Brno

Analyza GMO v potravinach a potravinarskych surovinach

s vyuzitim rutinnich DNA metod (20 min.)

Prestavka
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10:15-11:45 Infektologie Il.

MUDr. Ludék Raida, Ph.D., Hemato-onkologicka klinika,

FN Olomouc

Vyznam vySetrovani virovych nukleovych kyselin (NK)

v bioptizovanych tkanich u nemocnych se symptomy

akutni nemoci Stépu proti hostiteli (aGVHD) po alogennf
transplantaci krvetvornych bunék (alloSCT) (25 min.)

Mgr. Pavel Trubag, Laborator molekularni biologie a genetiky,
Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.

Analyza rezistenci v genech NS3 a NS5A viru hepatitidy C

pri lécbé primo pdsobicimi antivirotiky (DAA) (25 min.)

RNDr. Jana Ka3pirkova, Ph.D., Biopticka laboratof, s.r.o., Plzen
Mikrobiom urologickych pacientd - srovnanf kultivacniho
a Next-Generation Sequencing pfistupu - pilotni studie (20 min.)

Mgr. Eva Jansova, Ph.D., GeneProof a.s., Brno

EHK panely - opravdu vZzdy potvrzuji kvalitu nasi prace?
Aneb ,nic na svété nenf stoprocentni” (20 min.)

11:45-12:00 PFestavka
12:00 - 13:05 Pohlavné prenosné infekce

MUDr. Hana Zakoucka, Statni zdravotni Ustav, Praha

Vyznam PCR pro diagnostiku STI (30 min.)
Mgr. Michaela Kantorova, Centrum klinickych laboratorf,

ZU Ostrava

Laboratorni diagnostika infekce virem Zika (20 min.)

Mgr. Martina Sittova, GeneProof a.s., Brno
Mikroskopicti souloznici aneb co nového v STI? (15 min.)

13:05-13:30 Zavér, vyhlaseni vysledkl soutéZe o nejlepsi praci

PROGRAM KONFERENCE




ABSTRAKTY PREDNASEK

Abstrakty jsou Fazeny do blokl prednasek v ¢asovém sledu.
Na zacatku sekce je uveden seznam prednéaskovych bloku.
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SEZNAM PREDNASKOVYCH BLOKU

1. Vyuziti molekularné biologickych postupl v Armadé Ceské republiky
2. Analyza humanniho genomu

3. Infektologie I.

4. Analyza potravin

5. Infektologie II.

6. Pohlavné prenosné infekce
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RNDr. Jifi Grygar, CSc.

FyzikaInf Gstav AV CR
Na Slovance 2
182 21 Praha 8

tel: +420 266 052 660
e-mail: grygar@fzu.cz

Zivot ve vesmiru

Grygar |. 5
Fyzikdlni dstav AV CR, Praha

O moznostech zivota ve vesmiru zacali lidé uvazovat jiz v 16. stoleti. Giordano Bruno se
domnival, ze obydlené jsou vSechny hvézdy, resp. planety, které kolem hvézd obihaji (nenf
vsak pravda, ze byl mucednikem védy; odsouzen byl za véroucné bludy, nikoliv za tuto
tezi). Johannes Kepler se domnival, Ze obydlen m(ze byt Mésic a Isaac Newton soudil, Ze
obydlené je iSlunce. Astronom John Herschel soudil, Ze obydlena jsou obé tato télesa
Slunecni soustavy. Koncem 19. stoleti se vSak zajem laikd i odbornikd uprel k obydlenosti
Marsu, zejména diky americkému filantropovi Percivalu Lowellovi. Martané si podle jeho
nazoru vybudovali po celé planeté sit kanald pro zavlazovani a prdplavl pro lodé. K popu-
larité téchto ndzorl prispéli také spisovatel H. G. Wells a rozhlasovy reportér a pozdéjsi
herec Orson Welles.

Ceska literatura znd zndmou taskarici Svatopluka Cecha o vyletu pana Broucka na Mésfc,
ale také plvabnou bésen Jana Nerudy o 7abach, které na konci Zabdkovy astronomické
prednasky se ptaji, jsou-li na nebeskych télesech taky zaby.

Dvacaté stoleti vsak tento kosmicky optimismus znacné posramotilo. Postupné se diky no-
vym astronomickym technikam podarilo zjistit, Ze zadna planeta ¢i mésic Slunecni sousta-
vy se pro inteligentni Zivot pozemského typu nekvalifikuje. Rusky astronom Gavril Tichov
sice jeSté tésné po Il. svetové valce ohlasil, Ze spektra nékterych oblasti na povrchu Marsu
se shodujf se spektrem mecht a lisejnik( rostoucich na Zemi za polarnim kruhem, ale
i témto ndzordm odzvonilo zésluhou kosmickych sond Viking a vozitek Spirit, Opportunity
a Curiosity, kterd zkoumala povrch Marsu in situ.

Nejnovéjsi objevy kapalnych ocednl pod povrchem nékterych velkych mésicl Jupiteru
a Saturnu vsak obnovily nadéji, Ze by na nékterém z téchto téles mohl byt jednoduchy
zivot, ale solidnf diikaz o né¢em takovém jesté dlouho mit nebudeme.

Od r. 1995 vsak astronomové objevuji planety u cizich hvézd zvané exoplanety. Dnes jiz
zname nékolik tisfc exoplanet, ale jen maly zlomek z nich se podoba Zemi svymi rozmeéry
a vhodnymi vzdalenostmi od materské hvézdy. Ujal se pojem ekosfér, coz jsou virtualni
prostory kolem materské hvézdy, omezené dvéma virtualnimi povrchy kouli. Vnitrni koule
definuje minimalni vzdalenost od hvézdy, v niz mlze trvale existovat tekutd voda a vnéjsi
koule definuje snéznou caru, Cili vzdalenost, v niz veSkerad voda zmrzne na led.

Mezitim se zacal formovat novy obor - astrobiologie, jenz se vénuje schopnostem mik-
roorganism{ na Zemi prizpUsobit se nepfiznivym vliviim na Zivot (extrémni teploty, tlaky,
kyselost ¢i zasaditost prostfedi, radioaktivita, pretizeni atd.). | kdyZ jsou schopnosti extre-
mofilnich organismU prekvapivé Siroké, prece jen se zd3, Ze i jednoduchy Zivot je ve vesmi-
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ru nejspis vzacny. Samostatnou kapitolu pak predstavuji pokusy o komunikaci s idajnymi
mimozemstany pomocf silnych astronomickych radard, ale téZ projekty hledani umélych
radiovych signald, jez pripadni mimozemstané sami vysilaji. Narazime vsak pfitom na tzv.
Fermiho paradox z r. 1950. Slavny fyzik Enrico Fermi argumentoval, Ze pokud je vwyvoj Zivo-
ta na exoplanetach v ekosférach standardni, mély by na Zemi uz dlouho pfistavat kora-
by mimozemstand, protoze velké mnozstvi hvézd v nasi Galaxii je az o miliardy let star-
Sich nez nase Slunce. To nutné znamena, Ze pokud tam existuji civilizace, tak jsou nutné
technicky o miliardy let pfed nami. Technicky pokrok na Zemi se viditelné zrychluje uz
ted, takZe ty starsi civilizace uz jisté majf prostredky, jak inteligentni Zivot na Zemi odhalit
a vypravit sem své expedice. Podle Fermiho bychom méli byt na Zemi svédky soubojt
Cetnych mimozemskych civilizaci, které se budou handrkovat, které z nich Zemé patfi diky

prvnim objeviteldm. Ve skutec¢nosti se ale nic takového nedéje.

Literatura:

Stephen Webb: Kde tedy vSichni jsou? Paseka, Praha 2007.

Jifi Grygar, Marcel Grun, Stanislava Rame3sova: Trialog o mimozemstanech, Paseka, Praha
2006.

Marcel Grun, Jiff Grygar, Stanislava RameSova: Trialog o Zivoté ve vesmiru. Eminent, Praha
2001.
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mjr. MUDr. Vojtéch Hanulik, Ph.D.

Agentura vojenského zdravotnictvi
7. polnf nemocnice, ACR
500 05 Hradec Kralové

Tel: +420 777 613 549
e-mail: hanulik.vojtech@seznam.cz

Principy a specifika detekce a identifikace biologickych
agens potencialné zneuZitelnych pfi terorismu
a valecnych konfliktech

Hanulik V.
Agentura vojenského zdravotnictvi, 7. polni nemocnice, ACR

Biologické zbrané patfi mezi zbrané hromadného niceni. Jedna se o viry, bakterie, plis-
né nebo jejich toxiny potencidlné zneuzitelné ve valeCnych konfliktech ¢i pfi teroristic-
kych Cinech. Pouziti biologickych zbrani je sice z hlediska mezinarodnich Umluv zakaza-
no, nicméné riziko pouZiti je stale realné. PFislugné slozky armady Ceské republiky jsou
proto cvi¢eny v ¢asné identifikaci pripadného pouzitf biologickych zbrani s plisobnosti na
uzemi Ceské republiky i mimo ni. Ktomuto Gcelu slouZi pFedevsim vyjezdové laborato-
re (biosafety level 3 a 4), dekontaminacni prostfedky a zabezpecené prostory pro izolaci
postizenych.

Ucinek biologickych zbranf je nejenom v onemocnéni nebo smrti vojakd, civilistd & zvi-
rat, ale predevsim v jejich psychologickém efektu. Nicméné, velka technickd a odborna
naroc¢nost pouziti limituje pravdépodobnost i Uspésnost pouziti biologickych zbrani. Mezi
onemocnéni, ktera pfipadajf nejvice v vahu, patfi zejména plicni forma antraxu a moru,
variola, skupina hemoragickych horecek (napr. virus Ebola ¢i Lassa), plicni forma tularé-
mie, brucela, brisni tyfus, cholera a otravy toxiny (stafylokokovy enterotoxin B, ricinovy
toxin a botulotoxiny).

Prace s vysoce nebezpecnymi agens ma sva specifika. Vyzaduje nacvik pouziti special-
nich ochrannych pracovnich pomtcek, dril pracovnich postupd, spravné odebirani vzor-
k{, jejich zpracovanf a pripravu pro identifikaci. Samozrejmosti je i specifické technické
vybaven.
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mjr. RNDr. Petr PAJER, Ph.D.
Vojensky zdravotni Ustav, Praha

Tel:  +420 724 006 099
e-mail: pajer@img.cas.cz

Detekce, identifikace a charakterizace patogennich
organismu zneuZitelnych v boji a bioterorismu
metodami analyzy nukleovych kyselin

Pajer P.
Vojensky zdravotni dstav, Praha

Pro detekci a identifikaci vysoce patogennich organism je analyza nukleovych kyselin
klicovou metodou. Pro analyzu nukleovych kyselin Ize pouZzit celé spektrum metod a jejich
kombinaci s rdznym zamérenim, citlivosti a vypovédni hodnotou. Zcela klicovym priméar-
nim krokem je spravny odbér vzorkd a efektivni izolace nukleové kyseliny. Nasledujicim
rozhodnutim je, zda bude vzorek analyzovan jako DNA &i jako RNA a zda pouzijeme spe-
cifickou nebo generickou detekéni metodu. V neposledni fadé se mizeme ptét, zda izolo-
vana DNA ve vzorku pochazi ze Zivého nebo mrtvého organismu.

V této prezentaci rozebereme hlavni metody (PCR, LAMP, mikrocipy, NGS) v detekci vyso-
ce patogennich biologickych agens, jejich modifikace a kombinace pouzivané pro detekci
a charakterizaci nukleovych kyselin, pfednosti, specifika a jejich omezeni. Prezentovany
budou také méné beézné aplikace jako odliSeni zivych a mrtvych bakterii pomoci PCR, kom-
binace PCR a mikrofluidnich technologii a alternativni pfistupy v metodikach NGS.
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RNDr. Alena Myslivcova Fuéikova, Ph.D.
Fakulta vojenského zdravotnictvi, Univerzita obrany, Hradec Kralové

Tel:  +420604 479150
e-mail: alena.myslivcovafucikova@unob.cz

Detekce a identifikace proteinovych toxina
zneuzitelnych v boji a bioterorismu pomoci tandemové
hmotnostni spektrometrie

Myslivcova Fucikova A.
Fakulta vojenského zdravotnictvi, Univerzita obrany, Hradec Krdlové

U proteinovych toxinl Ize rovnéz vyuzit analyzy genetické informace zdroje, avsak jednd
se o ddkaz nepfimy. Pro primy dlkaz je nezbytné prokdzani samotného toxinu, nejcasté-
ji pomoci pfistupu ELISA (Enzyme-Linked ImmunoSorbent Assay). Standardné vyuzivané
metody pfimé identifikace se vyznacuji bud omezenou specificitou a selektivitou (ELISA)
nebo technickou a financni narocnosti provedeni (testovani na mysich). Tandemova
hmotnostni spektrometrie predstavuje sice technicky naro¢néjsi alternativu, ale umoznu-
je nezpochybnitelnou identifikaci vyznacujici se rovnéz vysokou specificitou a selektivitou.
Techniku tandemové hmotnostni spektrometrie Ize vyuzit pro identifikaci celé Fady pro-
teinovych toxind. Na pracovisti Vojenského zdravotniho Ustavu a dalSich spolupracujicich
instituci byly wvinuty techniky pro prikaz jak rostlinnych (ricin, abrin), tak pro celou rfadu
toxinG bakteridlnich (botulotoxiny skupin A, B, E a F), stafylokokovy enterotoxin B, tetanic-
ky toxin a toxiny Clostridium difficile. VSechny tyto techniky byly rovnéz ovéreny na nativnim
materidlu a prokazaly tak jejich moznou klinickou i environmentalni aplikovatelnost.
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MUDr. Vlastimil Kulda

Ustav lékarské chemie a biochemie, Univerzita Karlova, Lékarska fakulta v Plzni
Karlovarska 48
301 66 Plzen

tel: +420 377 593 280
e-mail: vlastimil.kulda@Ifp.cuni.cz

Vysetieni lymfatickych uzlin pacientl s plicnimi
nadory pro zarazeni do TNM klasifikace metodami
H&E, IHC CK19 a OSNA

'Wodicka J., 2Muken3nabl P., 'Vejvodova S., 'Spidlen V., 3Kulda V., “Topol&an O.
SPesta M.

"Chirurgicka klinika, Univerzita Karlova, Lékafska fakulta v Plzni, Fakultni nemocnice
Plzer

2Siklav dstav patologie, Univerzita Karlova, Lékafskd fakulta v Plzni, Fakultni nemoc-
nice Plzeri

3Ustav lékarské chemie a biochemie, Univerzita Karlova, Lékarskd fakulta v Plzni
“Oddeéleni nukledrni mediciny FN Plzen a Centrdini izotopové laboratore, Lékarska
fakulta v Plzni

sUstav biologie, Univerzita Karlova, Lékarfskd fakulta v Plzni

Uvod: Detekce pritomnosti nddorovych bunék v lymfatickych uzlindch u nemocnych s pri-
marnimi ¢i sekundarnimi nadory plic je v soucasné dobé limitovana moznostmi standard-
nich histopatologickych metod. Pribéh nddorového onemocnéni u nékterych pacientd
nasveédcuje tomu, Ze mikrometastdzy nemusi byt pfi bézném histologickém vySetreni
odhaleny a podhodnoceni pTNM stagingu nemoci vede k ne zcela pfesnému podanf ad-
juvantni onkologické Iécby.

Cil studie: Hlavnim cilem studie bylo porovnani vysledného zarazeni pacientd do TNM
Klasifikace pfi pouzitf rdznych metod detekce (H&E, IHC CK19, OSNA) naddorovych bunék
v hilovych a mediastinalnich lymfatickych uzlinach primarnich (nemalobunécnych)a sekun-
darnich (metastazy kolorektalniho karcinomu a karcinomu prsu) nadort plic.

Soubor pacient(: VySetfovanou skupinou jsou pacienti podstupujici radikdlnf chirurgic-
kou |écbu pro nemalobunécny primarni plicni karcinom nebo pro metastazy epitelidlnich
malignich naddord (metastéazy kolorektalniho karcinomu a karcinomu prsu). V soucasnosti
je vySetreno 51 pacientl, u kazdého, pokud to bylo mozné, bylo stanoveni provedeno
v péti skupinach lymfatickych uzlin. Celkem bylo vySetfeno 255 skupin uzlin, zahrnuijicich
celkem 686 jednotlivych uzlin, v prdméru 13,5 na pacienta.

Vysledky: Shodné vysledky vySetreni metodami H&E, IHC a OSNA byly zaznamendany u 222
skupin lymfatickych uzlin (87,1 %). Pozitivni prikaz nddorovych bunék metodou OSNA pfi
negativité H&E vySetfeni byl zaznamendn u 26 skupin uzlin (10,2 %). V sedmi pfipadech
(2,7 %) byla pozitivni metoda H&E, zatimco vysledek ziskany metodou OSNA byl negativni.
Vysledky vySetfeni IHC CK19 az na jednu skupinu uzlin odpovidaly vySetfeni H&E.
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Zaveér: Zatimco vysledky vySetfeni lymfatickych uzlin metodou IHC CK19 nevedly k témér
zadné zméneé v zarazeni do pTNM Kklasifikace v porovnani s vySetfenim H&E, vysetfeni
metodou OSNA vedlo k zafazeni 12 (23,5%) pacientl do vyssi kategorie pTNM. Klinicky

vyznam zUstavé predmétem navazujiciho vyzkumu.

Vznik prdce byl podporen projektem LFP UK SVV-2016-260283 a grantem Ministerstva zdra-
votnictvi Ceské republiky - Koncepcni rozvoj vyzkumnych organizaci (Fakultni nemocnice v Plzni
- FNPL, 00669806,).
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Mgr. Katefina Stano Kozubik, Ph.D.

Centrum molekularnf mediciny, CEITEC MU
Kamenice 753/5
62500 Brno

tel: +420 549 49 7947
e-mail: kstanokozubik@fnbrno.cz

ZkuSenosti s neinvazivni prenatalni diagnostikou - test
Clarigo

Stano Kozubik, K., Blahakova, 1., Jedlickova, J., Pospisilova, S., Tichy, B.
CEITEC MU, FN Brno

V Ceské republice se dlouhodobé provadi screening vrozenych vad plodu. Mezi nejcast&jsi
chromosomové vady patri DownQv sy (trisomie chromosomu 21), Edwardsdv sy (trisomie
18) a Pataulv sy (trisomie 13). Podle doporuceni Ceské gynekologicko-porodnické spolec-
nosti by téhotna zena méla mit moznost podstoupit nékteré z vySetrenf stanovuijicich indi-
vidualniriziko Downova syndromu u plodu. Pouzity test by mél mit faleSnou pozitivitu nizsi
nez 3 % a detekcni Ucinnost vysSi nez 90 % (Zasady dispenzarni péce ve fyziologickém
t&hotenstvi. Ces. Gynek, 2012, 77, €. 3, s. 265-266.). Standardnim screeningovym testem
pro stanoveni rizika vrozenych vad je ,triple test” provadény ve Il. trimestru téhotenstvi
(16.-18.t.g.). ,Triple test” je schopen urcit riziko vyskytu Downova syndromu (vyjimecné
i riziko Edwardsova nebo Smith-Lemli-Opitzova sy) a zavaznych poruch uzavéru neuraini
trubice. Senzitivita ,triple testu” je kolem 70 %, faleSna pozitivita do 6 %. Pro zeny s pozi-
tivnim vysledkem screeningu musi byt k dispozici spolehlivy diagnosticky test. V soucasné
dobé je standardnim postupem stanoveni karyotypu plodu z materialu ziskaného invaziv-
nim vySetfenim (biopsii choria & amniocentézou). Invazivni metody vzdy predstavuiji jisté
riziko potratu plodu. Jiz v roce 1997 Denis Lo objevil pfitomnost volné fetalni DNA v krvi
matky. Od roku 2011 se tohoto faktu vyuziva v klinické praxi pfi neinvazivnim prenatal-
nim testovani (NIPT). NIPT je screeningovym testem pro detekci nejcastéjsich chromoso-
malnich aneuploidii, pfip. dalsich chromosomalnich aberaci. Specificita a senzitivita NIPT
pro detekci trisomie chromosomu 21 je > 99 %, faleSna pozitivita 1-3 %. NIPT se provadi
v 1. trimestru téhotenstvi (od 8. nebo 10.t.g.). Dnes existuje celd skéla NIPT testd, vétsina
z nich vyzaduje zaslani biologického materidlu do zahranici, kde probéhne viastni analyza.
Na trhu jsou k dispozici také testy s certifikatem CE-IVD pouzitelné v tuzemskych labora-
torich. V nasi laboratofi jsme vySetfili nékolik stovek vzorkd CE-IVD certifikovanym testem
Clarigo firmy Multiplicom (v roce 2015 jsme se podileli na validaci tohoto testu). Specificita
a senzitivita kitu Clarigo pro nej¢astéjsi aneuploidie podle valida¢ni studie: Downdv syn-
drom 100 % a 99.94 %, Edwardstv syndrom 95.00 % a 100 %, PatauCv syndrom 100 %
a99.88 %. NIPT je v soucasnosti nejpresnéjsi metodou pro stanoveni rizika vyskytu Dow-
nova syndromu u plodu kromé pouzitf invazivni metody.

Tento vyzkum byl financné podporen Ministerstvem skolstvi, middeze a telovychovy CR
v ramci projektu CEITEC 2020 (LQ1601) a projektem MSMT Vyzkumnd infrastruktura NCMG
LM2015091.
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Vyuziti analyzy kFivek tani pro genotypizaci kratkych
polymorfismu

Flidr P., Libra A., Krausova L., Vanasek J.
Generi Biotech s.r.o., Hradec Krdlové

Genotypizace jednonukleotidovych polymorfism{ (SNP) pomoci gPCR je dnes jiz rozsite-
nou metodou diagnostiky téchto mutaci a na trhu je k dostani cela fada certifikovanych
souprav pro klinickou diagnostiku. Uspé&sné se zde wuzivé metoda alelické diskriminace,
zalozend na pouziti dudlné znacenych hydrolyzacnich sond schopnych specificky odli-
Sit pravé ijednonukleotidovou zménu v sekvenci templatu. Navrh takovych sond je ale
cenové nakladny a ne vzdy Uspésny. Dalsi moznosti diagnostiky SNP je analyza kfivek tanf
s pouzitim rlznych typ0 hybridiza¢nich sond nebo tzv. HRM analyza (High Resolution Mel-
ting) vyuzivajici saturacnich interkalacnich barviv.

Tento prispévek predstavi rizné metody detekce SNP pomoci analyzy kfivek tanf,
s podrobné&jsim zamérenim na tzv. quenched FRET (Q-FRET). Tato metoda je nendroc¢na
na navrh i optimalizaci a vykazuje dobré vysledky v Fadé pristrojd riznych vyrobcd. Systém
je zalozeny na analyze krivky tani duplexu templatu a fluorescencné znacené sondy, kde
dochdzi po denaturaci k mérenému narUstu fluorescence. Fluorescence sondy v hybri-
dizovaném stavu mUze byt umic¢ovéna dalsim oligonukleotidem nesoucim zh&sec, nebo
také pouze pritomnosti nukleotid® G na templatu. Takovyto systém Ize mimo pristroje
podporujici FRET Uspésné vyuzit také v pristrojich, které nedokazi zkombinovat excitac-
ni filtr donorového fluoroforu a emisnf filtr akceptoru. Pomoci analyzy kfivek tani sond
typu Q-FRET byly na naSem pracovisti optimalizovany nejen systémy pro detekci SNP, ale
i naroCnéjsi systémy detekujici dvé mutace pomoci jedné sondy nebo systémy pro detekci
kratkych repetic. V rdmci prispévku budou také porovnédna technologické specifika rdz-

nych systémU vyuzivajicich analyzu krivek tanf.
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Etiologie infek€nich onemocnéni a rutinni infekéni
diagnostika véetné molekularnich testd.

Janeckova J., Podivinska H.
Litomyslska nemocnice

Co potrebuje lékar od mikrobiologické laboratore? Odpovéd na otazku pficiny infekéniho
onemocnénf a jakou antiinfekcni terapii zahdjit.

Analyza vysledkl u respiraci v prodlouzeném 1. Q. 2015 ukazuje, Ze teprve bakteriologie
kultiva¢ni v kombinaci s molekularni genetikou atypickych bakterif a virt objasfiuje skutec-
nou etiologii. Vzorky byly soucasné vySetreny kultivacné i geneticky. Z hornich dychacich
cest pouzity vytéry z krku, nosohltanu, z dolnich dychacich cest sputa, aspiraty, stéry z tra-
cheostomie, BAL.

Z celkového poctu 766 vySetfeni bylo metodou genetickou detekovano 402 pozitivnich
vzorkd, tj. 52%. Celkem 29x atypickéd bakterie: Mycoplasma pneumoniae 18x, Chlamydo-
philla pneumoniae 1x, Legionella pneumophila 11x , dale 373x virové agens: Influenza
A 129x, Influenza B 62x, rhinoviry 62x, Respiracni syncycialni virus 60x, coronavirus 25x,
adenovirus 18x, parainfluenza 6x, metapneumovirus 5x, enterovirus 4x, bocavirus 1x.
Respiracnf infekce jsou kazdodennim Ukolem k fesenf v ordinacich praktickych Iékard,
pneumologd a hospitalizovanych pacientl vSech oddéleni, at jiz primarné anebo sekun-
darné jako komplikace jiného zakladniho onemocnénti. Diagnostikovat etiologické agens je
klicova otazka, je-li dobre zodpovézena, znamena to pro nemocného jednoznacné sprav-
nou cilenou terapii. V pfipadé neznalosti jde pouze o empirické zkousenti [éCby. Statistiky
ukazuji, ze u 62 % respiracnich infekci se jedna o infekci monomikrobidlni a ve 44% poly-
mikrobialni. Adekvatni terapie je pouze u 60% nemocnych a pritom neadekvatni terapie
ma 3x vyssi letalitu.

Kultivacni metoda odhali typické kultivovatelné bakterie, genetickd metoda nekultivova-
telné atypické bakterie a viry. Molekularni metody jsou nezbytnou soucasti diagnostiky
a kazda mikrobiologicka laborator by ji méla rutinné poskytovat.
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Onemocnéni tuberkuléozou stale aktualni

Mullerova, M.
vedouci laboratore TBC, CITYLAB, spol. s r.o.

ni na sveté. Mycobacterium tuberculosis spolu s M. leprae a AIDS patff ke tfem World Health
Organisation (WHO) nejsledovanéjsim patogendm. Onemocnéni TB postihuje popula-
Ci celého svéta. Vice nez tretina svétové populace je TB infikovana. Je hlaseno 9,6 mil.
novych pfipadd TB ro¢né a az 1,5 mil. lidi ro¢né umfra (z toho 390 tis. lidi mélo soucas-
né TB i AIDS). 480 tis. pfipadl bylo MDR-TB (multidrug-resistant), tedy rezistentnich na
INH+RIF. Na AIDS umira 1,2 mil. lidf ro¢né. Z téchto z&vaznych epidemiologickych dGvod(
je TB WHO oznacena jako globalni ohrozeni a podléha povinnému hlaseni ohledné vysky-
tu. V Ceské republice je situace v poctu hlégenych pripadd TB pFizniva s nizkou incidencf
(kolem 5). Celkovy pocet “TB dychaciho Ustroji + TB jiné” ma trvaly trend: v roce 2012
- 611 (incidence 5,8), rok 2013 - 502 (4,8), rok 2014 - 512 (4,9), 2015 - 518 (4,9) . BEhem
poslednich padesati let se socioekonomicka situace v nasi zemi vylepSovala. Povinna plos-
na BCG vakcinace provadéna od roku 1953 az do 1. listopadu 2010 jisté prispéla k priz-
nivé situaci v poctu nové hladsenych pripadd. Nelze vSak podceriovat stale trvajici rizika
nasobend polohou Ceské republiky v Evropg, jako je import TB cizinci, véetng& MDR for-
my a i extenzivné rezistentni (XDR). Tito cizinci jsou Casto i HIV pozitivni. Navic v soucasné
dobé sili priliv cizincl. Cizinci predstavuji 20 az 30 % nemocnych TB. Pochézeji ze zem
s vysokou incidenci TB. Pro ob¢any Ceské republiky pFedstavujf skrytou hrozbu. Pro rychlé
zviddnuti 1é¢by TB je dllezitd veasna diagndza, prevence Sifeni nemoci, efektivni 1é¢ba
a zabranéni vzniku lékové rezistence. Metody musi byt rychlé, a to spinujf urychlené meta-
bolické metody a zejména metody molekularné biologické. Z nich je na svété nejrychlejsi
GeneXpert MTB/RIF, kdy je vysledek znam za 2 hodiny a z jednoho vzorku je uréeno M.tbc
a citlivost nebo rezistence na rifampicin (RIF). Tento test jsme zavedli jako jedni z prv-
nich v Ceské republice. GeneXpert MTB/RIF test: PIné automatizovany molekularni test
pro detekci primo z vesSkerého biologického materialu pacienta, vyjma krve. Test probiha
v jednorazové plastové cartridgi, kterd obsahuje vSechny reagencie pro bakterialni analy-
zu, extrakci nukleovych kyselin (NK), amplifikaci a detekci amplikonu. Zahrnuje zpracovani
vzorku, PCR a analyzu PCR fragmentu. Jediny manualni krok je pfidani lyza¢niho pufru do
vzorku. Vysledek je automaticky generovan jednotkou GeneXpert. VWhoda: Neni potfeba
specifické infrastruktury pracovisté. Systém je zcela uzavieny - zabranéni kontaminace
a zkfizené kontaminace a zajisténi bezpecnosti laboratorni prace. Vzorky: Z materialu plic-
niho plvodu byli vySetfeni pacienti pro subjektivni potize jako horecka, kasel a Ubytek na
vaze, déle kontakty a rizikové skupiny lidi. Materidl mimoplicniho plvodu byl vySetfovan
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od pacientl pro nespecifické projevy: Nezdlvodnénd Unava a slabost u pacientl chodi-
cich na dialyzu. Lé¢ené nehojici se abcesy v rliznych mistech téla (podkolenni jamka, hnis
z abcesu na krku, abcesy v sakralni a vertebralni oblasti), na které nezabirala zadna anti-
biotika. Vysledky: Rok 2014 - 65 vzorkd, prevazné sput, 2 pozitivni (3,76 %), z toho 1 MDR.
Rok 2015 - 290 vzork(, z toho 247 plicnich a 43 mimoplicnich. Z plicnich bylo pozitivnich
8, tj. 3,23 % a z mimoplicnich 7, tj. 16,28 %. Uvadime kratké kazuistiky, kdy M.tbc bylo ih-
ned diagnostikovano na zakladé pozitivnich vysledkl v systému GeneXpert MTB/RIF a byla
zahdjena Ié¢ba. Materidl plicniho plvodu: sputum (2x). Materidl mimoplicntho pGvodu:
mo¢, hnis s tkani z podkolenni jamky, hnis z abcesu na krku a z piStéle ze sakralni oblasti.
V soucasné dobg, ikdyz je nizkd incidence TB, nesmime zapominat, Ze se vyskytuje nejen
jako plicni forma, ale zejména mimoplicni, tam se na jeji vyskyt vétsinou nepomysli. Zde
pomaha rychla laboratornf diagnostika TB systémem GeneXpert MTB/RIF. Pfednosti testu:
vysledek je znam za 2 hodiny - rychlost, dva vysledky (M.tbc a resistence/citlivost na RIF)
za jednu cenu. Pacient vySetfovan ambulantné, nestacf odejit a nakazit ostatni. O pfinosu
pro oddéleni]JIP a ARO nemluvé - snizeni rizika kontaktd pro ostatni. VyuZitf: Test je nena-
hraditelny u statimovych vySetrenf. Vyuziti ve vSech pripadech suspektni TB. Pfed zahaje-
nim biologické lé¢by. K rozlisen latentni ¢i aktivni TB u pacientl s QFN pos. Doporucent:
V soucasné dobé je test doporucovan u transplantace pevnych organ(, jak u darcd tak
u prijemcl. U dialyzovanych pacientd. U pacientl s CHOPN. Z&véry: WHO doporucuje EU
tento test jako standardni pfi stanoveni M.tbc ze vSech vzorkd, vyjma krve, zejména mimo-

plicnich, coz nase vysledky potvrzuji.
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RUzné postupy v detekci rotaviru A v humannich
vzorcich a srovnani citlivosti pouzitych metod

Prodélalova, J.2, Moutelikova, R.?, Dvorakova - Heroldova, M.®, Sauer, P.¢
“VWzkumny Ustav veterindrniho lékarstvi, Brno

bMikrobiologicky dstav LF MU a FNUSA, Brno

<Ustav mikrobiologie FNOL a LF UP, Olomouc

Rotavirové infekce jsou celosvétové jednou z hlavnich pricin prdjmovych onemocnéni
virového plvodu u mladat savcd. Nejlépe prozkoumanou skupinou rotavirl jsou zastupci
skupiny A (RVA), které jsou kazdorocné zodpovedné za vice nez 400 000 umrti déti mlad-
Sich 5 let, coz je 5% vSech détskych umrti pod 5 let. VétSina rotavirovych gastroenteritid
s fatalnim koncem se vyskytuje v zemich Asie a Afriky, nicméné i ve vyspélych zemich jsou
rotavirové infekce pFicinou mnoha hospitalizaci déti i dospélych. V Ceské republice bylo
vroce 2015 hladseno celkem 18 858 pripadl gastroenteritidy virové etiologie, coZ je dvoj-
nasobny narUst oproti pfedchozimu roku. V rdmci ndmi reSeného projektu se zabyvame
vyskytem rotaviru Av Ceské populaci véetné méné castych a atypickych kmen(. V roce
2016 jsme v obdobi od dubna do listopadu réiznymi metodami vysetfili soubor 266 vzork(
stolice détskych a dospélych pacientd. Zvolili jsme bézné pouzivané rychlé imunochroma-
tografické testy - Immunoquick® NoRotAdeno (vyrobce Biosynex, France) a VIKIA® Rota-
Adeno (vyrobce bioMérieux); a ELISA test RIDASCREEN® Rotavirus (vyrobce R-Biopharm
AG). Pro detekci rotavird jsme déle vyuzili reverzné transkripcni PCR ve standardnim (RT-
PCR) i kvantifikacnim (RT - gPCR) formatu zacilené na konzervované oblasti rotavirového
genomu (geny pro strukturni protein VP6 a nestrukturni protein NSP4). Jako nejcitlivéjsi
byla vyhodnocena metoda RT - gPCR, avSak v analyzach a zejména podrobné charakte-
rizaci cirkulujicich rotavirG A a dalsich lidskych rotavird (RVB, RVC) budeme pokracovat
ivletech 2017 a 2018.

Financni podpora: Ministerstvo zdravotnictvi CR, AZV, projekt ¢. 16-29937A.

PREDNASKY




T

Mgr. Romana Moutelikova, Ph.D.

Vyzkumny Ustav veterinarniho lékarstvi, v.v.i.
Hudcova 296/70
621 00 Brno

tel: +420 533331101
e-mail: moutelikova@vri.cz

Zavedeni metody celogenomového sekvenovani (NGS)
pro charakterizaci humannich rotavira A.

Moutelikova R.', Prodélalova ., Sauer P.?, Dvorakova Heroldova M.3
"Wyzkumny dstav veterindrniho Iékarstvi, v.v.i., Brno

2Ustav mikrobiologie FNOL a LF UP Olomouc

*Mikrobiologicky dstav LF MU a FNUSA, Brno

Rotaviry (RV) jsou neobalené viry z Celedi Reoviridae s pomérné slozitou morfologii. Kom-
pletni virion je tvoren jadrem se segmentovanou dsRNA, kterd kéduje Sest strukturnich
proteinl (VP1-VP4, VP6 a VP7) a Sest nestrukturnich proteind (NSP1-NSP6). Vzhledem
k segmentované struktufe genomu muize u RV dochdzet k preskupovani genetického
materiélu, dojde-li k infekci jednoho organismu dvéma rdznymi kmeny viru (tzv. geneticky
shift), vznikaji tak nové kmeny. Tyto nove vzniklé kmeny pfispivajf k rozSifovani genetické
a zaroven antigenni rozmanitosti RV a mohou vést ke snizeni Ucinnosti jiz pouzivanych
vakcin. Tato obrovska variabilita RV vedla ke vzniku klasifikacniho systému zalozeného na
sekvencni podobnosti jednotlivych segmentd, které jsou popsany pomoci pismen a Cisel.
Zatimco 95 % v3ech rotavirovych infekci je zplsobeno péti nejdllezitéjsimi G-genotypy
rotaviru A (RVA), celkovy pocet genotypl RVA cirkulujicich v Evropé dosahuje poctu 44.
Analyza evoluce rliznych genotypl v pribéhu casu ukazuje, ze dominance jednotlivych
genotypU v rlznych zemich se mlZze mezirocné velmi lisit. Podle doporuceni pracovni
skupiny pro Klasifikaci rotavirll (RCWG - Rotavirus Classification Working Group) by mély
byt jednotlivé kmeny RVA charakterizovany kompletné na zakladé sekvenci celych geno-
movych segmentl. Jednim z moznych postupl je vyuziti metody NGS (next-generation
sequencing), které navic umozni popis novych a/nebo netypizovatelnych rotavirovych
kmenU a navic identifikaci dalsich enteralnich patogent pritomnych ve vzorku.

Pro Ucely této podrobné typizace kmenl jsme pfipravili metodiku pripravy vzorkd pro
NGS a ve spolupraci s komercni firmou osekvenovali prvni cely genom RVA (pouzity sys-
tém lon Proton™). Vzhledem k charakteru genomu RV, kterym je dvouretézcova RNA, bylo
nutné bézné pouzivané protokoly pfipravy vzorkd pro NGS znac¢né modifikovat.

V dalsim prdbéhu projektu chceme timto zpUsobem charakterizovat nejméné 50 kmen(
RVA, ¢imzZ ziskdme pomérné presnou predstavu o zastoupeni jednotlivych genotypd RVA
a také o jejich evolucnich mechanismech.

Tato prdce je provddéna s podporou AZV Ministerstva zdravotnictvi CR, grant ¢. 16-29937A.
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Vyvoj gPCR metody pro identifikaci toxigennich kment
Vibrio cholerae

PospiSkova M.", Vanék D.? KrocCova Z.3, Schmidt M.2 a PospiSek M.™#
'Biologicals s.r.o., 2Forenzni DNA servis, s.r.o., *Fakulta vojenského zdravotnictvi,
Univerzita obrany, “Pfirodovédeckd fakulta, Univerzita Karlova

Cholera je akutni pr&jmové onemocnéni, které je zplsobeno toxigennimi kmeny Vibrio
cholerae a neléteno mUze koncit smrti béhem nékolika hodin od propuknuti nemoci. Pod-
le odhadd Svétové zdravotnické organizace (WHQO) se pocet pripadd cholery pohybuje
mezi 1,3 a 4,0 miliony ro¢né, pricemz priblizné 95 tisic pacientl této chorobé kazdy rok
podlehne. Cholera provazi lidstvo od pradavna a nové epidemie hrozf vzdy, kdyz dojde
k nahromadéni lidi v mistech s nedostatecnym pristupem k Cisté pitné vodé a omezeny-
mi moznostmi pro dodrzovani hygienickych pravidel tak, jak je tomu v mistech Zzivelnych
pohrom, vale¢nych konfliktl a ve velmi zalidnénych oblastech s vysokou Urovni chudo-
by. | kdyZ to mUze znit prekvapivé, na diagnostickych postupech pro detekci infekéniho
plvodce cholery je stéle co zlepSovat. Prednasejici se pokusi provést posluchace vyvojem
diagnostické metody pro detekci toxigennich kmen0 Vibrio cholerae pomoci gPCR veetné
uvedenf nékterych praktickych detaild.

Podporeno  projektem: Nové technologie atypizace biologickjch agens, MV CR
VF20122015024.
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Autentizace komercné vyznamnych druhi masa
pomoci analyzy DNA

Zdenkova K., Akhatova D., Sykorova H. a Demnerova K.
VSCHT Praha a VUPP

Molekularné-biologické metody zalozené na detekci deoxyribonukleové kyseliny (DNA) Ci
ribonukleové kyseliny (RNA) patfi vzhledem ke své vysoké citlivosti a specifité mezi tech-
niky pouzivané pfi analyze slozek potravin. Cilem této prace bylo navrhnout a ovéfit PCR
metodiky pro autentizaci komercné vyznamnych druh masa. Postup zahrnuje izolaci
deoxyribonukleové kyseliny ze vzorkl masa a masnych vyrobkd, protokoly PCR pro kon-
trolu biologického plvodu vzorku a kvantifikaci podflu DNA hovéziho, veprového a kure-
cfho masa.

Kizolaci deoxyribonukleové kyseliny byl vybran a experimentalné ovéren protokol defi-
novany v normé CSN EN ISO 21571 vyuZivajici ionogenni detergent cetyltrimetylamonium
bromid. Pri navrhu metodiky bylo pfihlédnuto k faktu, ze jednotlivé Zivocisné druhy maji
odlisnou sekvenci mitochondridlni DNA v genu pro cytochrom b. K druhové identifikaci
DNA prasete, skotu, kurete a koné byla pouzita multiplexni PCR amplifikujici Useky kodujici
cytochrom b. Pro kvantifikaci vybranych Zivocisnych druhl byla pouzita metoda kvantita-
tivni PCR s fluorescencni detekci v rediném case (QPCR). Byla provedena relativni kvanti-
fikace s primery a sondami specificky rozpoznavajici sekvence cilovych DNA veprového
beta aktinu, hovézi cGMP fosfodiesterazy, kureciho prekurzoru interleukinu IL-2 a genu
kodujicimu myostatin savcl a drdbeze. Kvantifikace cilovych Usekl byly provadény simul-
tanné, efektivita procesd byla ovérena prostrednictvim DNA rlizné koncentrace.
Autentizace masa v potravinach prostrednictvim PCR je relativné jednoducha a vysoce
efektivni metoda, kterd umoznuje rychlé provedenf rozboru i s velmi malym mnozstvim

vychozi DNA.

Podeékovadni: Prace byla podporena grantem MZe (NAZV) Q]1530272: Komplexni strategie pro
efektivni odhalovani falsovani potravin v fetézci (prvo)vyroba - spotrebitel.
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Analyza GMO v potravinach a potravinarskych
surovinach s vyuZitim rutinnich DNA metod

Kyrova, V., 2Zderikova, K.
'Stdtni zdravotni dstav v Praze, Centrum zdravi, vyZivy a potravin, Brno
2Vysoka skola chemicko-technologickd, Praha

Geneticky modifikovanou potravinou a krmivem je potravina a krmivo, ktera je vyrobena,
sestava se nebo obsahuje geneticky modifikovany organismus (GMO). Na evropsky trh je
v soucasné dobeé povoleno uvadét pouze 55 GM rostlin (kukurice, séja, bavinik, Fepka a cuk-
rovka) jako potravinu ¢i krmivo. VSechny povolené GMO a produkty z nich vyrobené, které
obsahuiji vice nez 0,9% GMO, musi byt oznaceny dle evropského narizeni €. 1829/2003. Na
evropském trhu vSak také dochazi k zachytu i nepovolenych GMO (napf. ryze). Nutné je
tedy sledovani i téchto GMO. Pro tyto GMO plati nulova tolerance. Geneticky modifikovani
zivocichové (napf. losos) nejsou zatim povoleny k uvadéni na evropsky trh.

Vyznamnou roli ve wvoji, harmonizaci a standardizaci metod pro detekci, identifikaci
a kvantifikaci GMO ma Evropska sit laboratori pro identifikaci GMO (ENGL - European
Network of GMO Laboratories). Cleny této sité jsou i laboratore z CR (SZU Brno, VSCHT
Praha, VURV, v.v.i. Praha a SVU Jihlava). ENGL také pomaha cinnosti referencnf laboratore
Evropské unie (EURL - European Union Reference Laboratory for GM Food and Feed).
EURL jsou predavany k validacim metody, které jsou soucasti zadosti o uvolnéni novych
GMO do obéhu spolu s kontrolnim materidlem. Po ovéfeni metody jsou vybrany laborato-
re, které se Ucastnivalida¢ni studie. Po vyhodnoceni zpét zaslanych vysledk( vydéva EURL
stanovisko, zda tyto metody odpovidaji kritériim prijatym v ramci ENGL.

Analytické metody umoznujici detekci (kvalitativni urceni ano/ne a identifikaci pfitomného
GMO) a kvantifikaci (ur¢eni mnozstvi) GMO Ize rozdélit do dvou kategorif: proteinova ana-
lyza (ELISA) a analyza DNA detekujici specificky transgen nebo element. K tomu se vyuziva-
ji metody polymerazové fetézové reakce (PCR). Schopnost detekovat GMO v potravinach
a potravinarskych surovinich je ddlezZitou soucastf jejich oznacovani a sledovatelnosti.
Vzhledem k tomu, Ze fada potravin a potravinarskych surovin je pripravena zpUsoby, kte-
ré vedou ke zniceni prirozené struktury protein(, vyuzivaji se nejcastéji metody stanovujici
DNA.

Nejbéznéjsi procedury zahrnujici GMO detekci, identifikaci a kvantifikaci zacinaji vzorkova-
nim, jsou nasledovany DNA extrakdi, screeningem, detekcf a identifikaci GMO (kvalitativni
a kvantitativnf). U¢elem screeningové reakce je urcent, zda vzorek obsahuje GMO. Odr(-
dové specifickd nebo konstrukt specificka identifikace urdi, o jaké GMO se jedna. Kvan-
tifikace umoznuje urceni mnozstvi kazdého GMO pfitomného ve vzorku. Standardnimi

metodami pro detekdi a identifikaci GMO v soucasné dobé je PCR nebo real-time PCR.
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Dale se k analyze GMO zacinaji vyuZzivat nové se wyvijejici amplifikacni technologie, zejmé-
na next generation sequencing (NGS), izotermalni amplifikace zprostfedkovana smyckou
(loop-mediated isothermal amplification - LAMP) a digitalni PCR (dPCR).

Na SZU-CZVP v Brné probiha jiz nékolik let monitoring GMO na trhu jako dilei ¢ast monito-
rovani dietarni expozice v ramci ,Monitoringu zdravotniho stavu obyvatelstva”. V posled-
nich letech je zaméfen na sledovani nepovolené GM ryze. Jeji vyskyt v potravinach ve sle-
dovaném obdobf klesa.

Tato prdce je podporena MZ CR - RVO (Stdtni zdravotni ustav - SZU, 75010330).
Internetové odkazy:

http://ec.europa.eu/food/dyna/gm_register/index_en.cfm
http://gmo-crl.jrc.ec.europa.eu/ENGL/ENGL.html

PREDNASKY




-

MUDr. Ludék Raida, Ph.D.

Hemato-onkologicka klinika LF UP a FN Olomouc
I. P. Pavlova 6
77520 Olomouc

tel: +420 588 442 880
e-mail: raida@fnol.cz

Vyznam vySetrovani virovych nukleovych kyselin (NK)
v bioptovanych tkanich u nemocnych se symptomy
akutni nemoci Stépu proti hostiteli (aGVHD) po
alogenni transplantaci krvetvornych bunék (alloSCT)

Raida L.", Bartkova M.? Kuba A.", Szotkowska R.", Rusinakova Z.', Faber E.",
Skoumalova .7, Brychtova S.3, Furst T.4, Furstova .4, Langova K.%, Papajik T.!
"Hemato-onkologickd klinika LF UP a FN Olomouc

20ddeleni klinické biochemie FN Olomouc

3Ustav klinické a molekuldrni patologie LF UP a FN Olomouc

“Katedra matematické analyzy a aplikované matematiky PrF UP v Olomouci
sUstav lékarské biofyziky LF UP v Olomouci

AGVHD predstavuje zavaznou a potencialné Zivot ohrozujici imunologickou komplikaci
alloSCT zpUsobenou imunokompetentnimi burikami dérce. MUze se manifestovat ve tfech
orgénech/systémech, a to v k0zi, jatrech a trévicim traktu (GIT). K faktor@im, které mohou
vyvolat obdobné histopatologické zmény, vcetné klinického obrazu, patfi virové infekce.
Vyznamnou roli hrajf zejména oportunni reaktivace herpetickych, ale i jinych virQ, pricemz
absence jejich NKv pIné krvi nebo plazmé nevylucuje aktivni infekci. Od roku 2012 bylo ve
spolupraci s Oddélenim klinické biochemie (OKB) FN Olomouc zahdjeno vySetrovani pri-
tomnosti NK vybranych vir( v bioptovaném biologickém materialu (nejcastéji kdzi a sliznici
GIT) nemocnych se symptomy aGVHD. Do panelu byly zafazeny tyto viry: cytomegalovirus
(CMV), Epstein-Baarové virus (EBV), humannf herpesvirus 6 (HHV6), parvovirus B19 (PB19)
a adenovirus (ADV). Izolace NK z tkané je provedena pomoci soupravy QlAamp DNA Mini
Kit (QiaGen) za pouziti izolacniho protokolu. K amplifikaci virovych NK je pouzita souprava
RealStar PCR kit (Altona) s detekénim systémem CFX 96 (Biorad). Od ledna 2012 do fijna
2016 rozvinulo 52 nemocnych symptomy mozné aGVHD. U vSech byla provedena biopsie
aspon jednoho postizeného organu nebo tkdné a material byl vySetfen na pritomnost NK
uvedenych vird. V kohorté se kozni, jaterni a GIT symptomy manifestovaly u 81 %, resp.
54% a 79 % nemocnych. Projevy odpovidajici aGVHD stupné llI/IV se rozvinuly u 65 % paci-
entd a byly vyznamneé spojeny jak s TRM (100% vs. 47 %; p=0.001), tak s celkovou morta-
litou (84 % vs. 48%; p=0.009). Aspon jeden z vySetiovanych virll byl detekovan v plazmé
nebo bioptované tkani u 69 %, resp. 88 % nemocnych. Rezistence na imunosupresiva byla
pozorovana u 50% |écenych prijemcl. 10 pacientd (19%) nebylo imunosupresivy vibec
|éCeno. VSichni Ziji a virové NK byly u nich detekovany ve tkanich (90%) a/nebo plazmé
(80%), ale symptomy stupné lIl/IV se objevily pouze ve dvou pfipadech (20%). Ve vzta-
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hu k potransplantacni progndze byla absence relapsu zakladniho onemocnéni spojena
s Castéjsim zachytem HHV6 a PB19 ve tkanich (81 % vs. 449%; p=0.04, resp. 67 % vs. 22 %;
p=0.03). Vy3si pravdépodobnost Umrti byla provazena Castéjsi detekci HHV6 v GIT (93 %
vs. 59%; p=0.04). VySetfovani virovych NK v bioptovanych tkanich u nemocnych se sym-
ptomy aGVHD mUzZe ovlivnit pfistupy v diagnostice, stdZzovani a 1é¢bé, s dopadem na dalsf
pribéh a progndzu.

Podporeno grantem IGA-LF-2016-001 Univerzity Palackého v Olomouci.
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Analyza rezistenci v genech NS3 a NS5A viru hepatitidy C
pFi léCbé pFimo pusobicimi antivirotiky (DAA)
Trubac P.", Piskunova N.’, Scheinost O.". Chmelik V.2

"Laborator molekuldrni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.
2Infekcni oddéleni, Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.

Zavedenf lé¢by primo pUsobicimi antivirotiky (directly acting antivirals - DAA) do Klinické
praxe je zdsadnim prilomem v [é¢bé virové hepatitidy C (VHC). V souc¢asné dobé se stava
legitimnim pozadavkem vySsi nez 95% Uspésnost 1éCby napric celym spektrem pacien-
t8 s VHC genotypu 1 (GT1). Varianty spojené s rezistenci (resistance associated variant
- RAV) u viru hepatitidy C jsou spojeny s vySsi pravdépodobnosti selhanf 1éCby, coz ma
dopad jak na pacienta (progrese jaterniho onemocnéni, nutnost opakovanf 1écby), tak i na
zdravotnicky systém (celkové mensi pocet vylécenych pacientl pri vyuziti daného objemu
finan¢nich prostredkd v rdmci rozpoctu na lécbu VHC). Protedzové inhibitory byly prvnimi
léky ze skupiny DAA na trhu a jsou také velice zranitelnou skupinou vici primarni i béhem
|éCby vznikajici rezistenci. V soucasné dobé je znama rada kauzalnich mutaci ovliviuijicich
|éCbu protedzovymi inhibitory. Jedna se o varianty v oblasti NS3 (asi nejlépe je popsana
Q80K spojena s rezistenci na simeprevir). Dalsi skupinou DAA jsou pfipravky zacilené na
virovy protein NS5A, ktery se podili na replikaci viru. Zde jsou asi nejznaméjsi varianty na
aminokyselinovych pozicich 31 a 93.

VySetrenf provadime sekvenovanim cilenych oblastivir( s vyuzitim PCR (polymerase chain
reaction — polymerazové fetézové reakce). Procesem reverzni transkripce je prepsana
virovd RNA do komplementarni DNA a za pouziti specifickych primerd je amplifikovan
gen pro virovou protedzu NS3 a pro protein NS5A. PCR produkty jsou poté sekvenovany
a hodnoceny na pfitomnost jednotlivych variant. Celkem jsme vySetfili nékolik desitek
pacientl s VHC genotypem 1 v oblasti NS3 a NS5A. Nase ndlezy RAV jsou porovnatelné
s nalezy v Evropé ave svété, nicméné zda se, ze frekvence vyskytu jednotlivych variant
jsou specifické pro dany region (stat).

Sekvenace genu pro proteazu NS3 a proteinu NS5 viru hepatitidy C umoznuje identifi-
kovat varianty spojené s rezistenci (snizenou Ucinnostf 1é¢by) a individualizovat tak paci-
entovu terapii. Je podavan takovy preparét, u kterého mizeme ocekavat vysokou Uspés-
nost dosazenf setrvalé virologické odpovédi (SVR). ZvySuje se tim komfort a kvalita zivota
pacientl s virovou hepatitidou C a vzhledem k vysoké finan¢ni ndrocnosti 1é¢by umozriuje
toto vySetfeni i maximalizovat nakladovou Ucinnost.
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Mikrobiom urologickych pacientti - srovnani
kultivacniho a Next-Generation Sequencing pfistupu
- pilotni studie

Ka3pirkova J."2, Gomol¢akova B.", Martinek P.", Cerna K., Sedivcova M.",
Tesar P.2

'Bioptickd laborator

°FN Plzeri, SUP, UK

3Urologie JM, s.r.o.

Uvod: Kultivac¢ni detekce mikrobidlnich agens z moci je b&znym diagnostickym prostred-
kem pro urologické pacienty. Umoznuje kvalitativni a kvantitativni detekci infekéniho
agens, vCetné stanoveni citlivosti detekce na antibiotickou lécbu pfi podezieni na infekci
mocovych cest (IMC). Mezi hlavni nevyhody kultivacniho stanoveni patfi potfeba zachova-
nf viability mikroorganism0 od odbéru po nasazeni kultivace, nutnost pouziti rdznych kulti-
vacnich podminek pro detekci Sirokého spektra mikroorganismd, rychlost ziskani vysledk(
a mozny nelspéch analyzy pfi kontaminaci vzorkd nebo kultiva¢nich pd. Nové moleku-
larné genetické pristupy by mohly pomoci pfekonat nevyhody kultivacniho stanoveni. Slib-
né se jevi zejména vyuziti metody Next-Generation sequencing (NGS) pro polymikrobialni
detekdi, kterd ma vysokou citlivost a zaroven Ize vysledky castecné kvantifikovat. Nicmé-
né srovndni ziskanych dat z NGS s klasickou kultivaci je ddlezité pro stanovenf klinického
vyznamu nalezu.

Metodika: Pro pilotni studii projektu jsme srovnavali vysledky kultivacniho pristupu mik-
robiologické detekce a NGS polymikrobidlnf detekce u vzork( moci 12 pacientd urologické
Kliniky s rznymi symptomy IMC a kontrolni vzorky moci od asymptomatickych jedinca.
U kazdého vzorku byla provedena aerobni, anaerobni a mikroaerofilni kultivace a NGS za
pouziti lon 165™ Metagenomics Kitu a lon Torrent™ sekvenacni technologie. Sekvenacni
kit obsahuje dvé smési primerd, které selektivné amplifikuji odpovidajici hypervariabilnf
Useky 16S bakteridlniho genomu. Findlnf analyza vysledkd byla provedena softwarem lon
Reporter™.

Vysledky: NGS pristup ve vétsiné pripadl detekoval Sirsf spektrum mikrobidlnich agens.
U symptomatickych pacientl byly kultivacni nélezy patogennich bakterii potvrzeny NGS
analyzou. V nékterych pripadech NGS analyza detekovala mikroby pouze do kategorie
Celedi. Kultivatné negativni nalez nevylucoval NGS pozitivitu.

Zavér: NGS pristup je vhodnym nastrojem pro stanoveni mikrobiomu z réiznych klinickych
materiald. Je vSak tfeba peclivé optimalizovat vstupni mnozstvi DNA, stejné jako cut-off
detekce. Zejména rychlost stanovenf Sirokého spektra infekcnich agens, ktera pfi pouziti
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16S™ Metagenomics Kitu je cca tfi dny, je velkou vyhodou NGS. Stanoveni antibiotické
citlivosti a minimalni inhibi¢nf koncentrace zatim zGstava v mezich kultivacniho pfistupu,
nicméné geneticky dané resistence patogenl na antibiotickou 1é¢bu Ize jiz nyni moleku-
larné geneticky prokazat napr. klasickou sekvenaci nebo jinou SNP analyzou. Pfedmétem
nasledného projektu bude ovéreni klinické zavaznosti nalezu kultivacné nepotvrzenych
agens na vétsim poctu symptomatickych i asymptomatickych jedinca.
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EHK panely - opravdu vZdy potvrzuji kvalitu nasi prace?
Aneb ., nic na svété neni stoprocentni”

Jansova E., Svastova P., Janda P., Dendis M.
GeneProof a.s., Brno

EHK je soucasti procesd zajisténi kvality diagnostického procesu. Principem EHK je pro-
vadéni mezilaboratorniho srovnani a stanoveni miry kvality pouzitého diagnostika. Vyhod-
nocenf vysledkd v rémci EHK umoziuji Ucastnikdm identifikaci a odstranéni pripadnych
neocekavanych zdrojli chyb/nejistot a vedou ke zlepsovanf kvality. Ucast v EHK je také
jednim z povinnych pozadavk( norem ISO 15189 aISO 17025. V soucasné dobé jsou
dostupné jak narodni EHK panely poradané referencnimi laboratoremi, tak mezinarodni
EHK panely jako jsou INSTAND a QCMD.

Cilem mezindrodnich EQA panell je tlak na srovnatelnost vysledkd mezi laboratoremi.
Otézkou vsak je, zda to neni nékdy spis tlak na prizplsobeni se jednomu vyrobci daného
diagnostika. V soucasné dobé dochazi v rdmci EQA panell pro molekularni biologii resp.
real-time PCR diagnostiku ke snaze snizit variabilitu vysledkd. Z vyhodnoceni EQA panell
se ukazuje, Ze variabilita u otevrenych platforem se pohybuje SD+0,5l0g10 a u uzavienych
platforem, resp. automatickych systémd, je SD +0,2log10.

Téma, které je stile pomérné Zivé diskutovano poskytovateli EQA paneld, je relevance
zarazenf jednotlivych vzork( do paneld. Jaké klinické vzorky zaradit do panelu, pro jaké
patogeny a jaké koncentrace vzorku jsou stale klinicky relevantni. Prikladem mdze byt
napr. chfipka nebo BK/JC. Maji byt v ramci tzv. ,Educational samples” zarazeny i nepato-
genni kmeny? Otézkou je zafazenf,, Educational samples” do EQA paneld. Neposkodi tyto
vzorky laboratore, které kvalitné pracuji? Systém kontroly kvality v nékterych zemich ma
vysoké pozadavky na scoring v EQA panelu a nepocita s timto typem vzork{ v panelech.
Jednim z mnoha dalsich diskutovanych problém( je také nedostatek WHO standardd pro
radu patogenl a vhodného kvantifikovaného materidlu. S timto problémem se napfiklad
potykaji EQA panely pro HPV.

Jak se tedy stavét k vysledk@im EQA panelu? Jsou opravdu vzdy odrazem kvality nasf pra-
ce, nebo jen upozorni na pripadny problém nebo na vhodnost nastaveni parametr( pro
kontrolu kvality?
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Detekce nukleovych kyselin v diagnostice STI

Z3koucka H.
Statni zdravotni dstav, NRL pro chlamydie, Praha

Detekce nukleovych kyselin (NAAT) v piipadé sexualné prenosnych infekci hraje nezane-
dbatelnou, ale velmi individualni roli. Majoritni metodou je jisté polymerazova retézova
reakce (PCR), ktera se vyuziva jak pri detekci DNA, tak i RNA. Vaha PCR vySetfeni je velmi
variabilnf a kolisa od role ,testu volby” (prikaz Chlamydia trachomatis) az po super konzi-
lidrni spise vyzkumné vysetreni (prlikaz Treponema pallidum). Zakladni mirou Uspésnosti
NAAT testl v oblasti STI je znalost biologie infekce a dostupnosti etiologického agens ve
zpracovatelném biologickém materidlu - prvni porce moce, vytér z urethry, vytér z cervixu,
stér z erozivniho projevu, stér ze spojivkového vaku, wtér z krku, vytér z rekta, plasma,
plna nesrazliva krev, liquor, biopsie apod.

Zatimco pro infekce HIV, VHB, pfipadné VHC je vySetfeni virové naloze z periferni plasmy
jednim z moznych diagnostickych postupl zkracujicich imunologické okno, v pripadé bak-
teridlnich infekcf je tfeba racionalné zvazit pozitivni a negativni prediktivni hodnotu testu.
Chlamydia trachomatis - PCR vySetfeni prvni porce modi, vytéru z urethry nebo wytéru
Z cervixu je testem volby pro svou vysokou citlivost ve srovnanf s klasickymi diagnostickymi
pristupy (kultivace na bunécnych liniich, pfima imunofluorescence, prfima ELISA, imuno-
chromatografické rychlé testy). Ddraz je nutné klast zejména na kvalitu odbéru - vzdy prv-
ni porce moce resp. prvni vwytér z urethry po nejméné 2hodinovém nemoceni, prvni vytér
z cervixu po odstranéni hlenové zatky. Ostatni druhy biologického materidlu mohou byt
problematické z hlediska kvality odbéru a vétsina komercnich testd na né nenfvalidovéna.
Presto je vySetfeni mozné zejména pri dodrzeni vnitfni kontroly inhibice PCR reakce.
Neisseria gonorrhoeae - PCR vySetfeni ma vyhodu zvlasté s ohledem na citlivost pfi zpraco-
vani vzorkl s nizkym poctem patogennich bunék, pod clonou antibiotik a pfi nemoznosti
dodrzeni narocné preanalytické faze nezbytné pro Uspésnou kultivaci gonokoka in vitro.
Nevyhodou je nemoznost rutinniho testovani citlivosti na antibiotika u takto diagnostiko-
vanych kmenU. Také je treba zvazit riziko falesné pozitivniho vysledku reakce v souvislosti
s pfitomnosti nepatogennich neisserif ve vzorku.

Treponema pallidum - v pripadé plvodce syfilis je nejvétsi obtiZi zajisténi vzorku biologické-
ho materialu, ktery obsahuje dostatecné mnozstvi treponemat. VySetreni je tedy naprosto
nevhodné pro sérum, plasmu, a to zejména v pozdnim latentnim stadiu syfilis. V soucasné
dobé se uplatriuje jako doplnkovy test u manifestni casné syfilis (1. a Il.stadium) a pfipadné
pri vysetreni pIné nesrazlivé krve u pripadd syfilis 1., syfilis II., syfilis latens recens.
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Z vyse uvedenych prikladd je zfejma zejména potreba dobré znalosti klinického pribéhu
STl a limitG detekce nukleovych kyselin. Vyznamnou vyhodou NAAT vySetfeni je viak také
moznost multiplexnf detekce rliznych patogent vzhledem k tomu, Ze koinfekce (i multipli-
citnf) jsou pro STI typické.
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Laboratorni diagnostika infekce virem Zika

Kantorova M.", Mrazek ).", Zelena H.?

'Zdravotni dstav se sidlem v Ostrave, Centrum klinickych laboratori, Oddéleni mole-
kuldrni biologie

2Zdravotni dstav se sidlem v Ostravé, Centrum klinickych laboratori, Oddeéleni virologie

Virus Zika vyvolal v roce 2016 celosvétovou paniku. Tento virus, patrici do Celedi Flavi-
viridae, je pfenasen predevsim komary rodu Aedes aegypti a Aedes albopictus. Infekce
zpUsobena timto virem neni pro ¢lovéka Zivotu nebezpecnd a mé relativné mirny pribéh.
NejdUlezitéjsf rizikovou skupinou jsou viak téhotné Zeny, nebot infekce virem Zika v tého-
tenstvi je spojovana s postizenim centralniho nervového systému, vrozenymi malforma-
cemi a Umrtim plodu.

Laboratorni diagnostika viru Zika je zalozena na sérologickém vysetfeni a molekularné bio-
logické metodé PCR (polymerédzova fetézova reakce). Primy prikaz RNA metodou PCR je
velmi citlivy, ale Ize jej pouZit jen v prvnich dnech projevu onemocnéni. Z d@vodu krétké
virémie (5-7 dni) a urémie (2-3 tydny) je nutno diagnostiku infekce virem Zika doplfhovat
sérologickym vySetienim. Pouzivaji se ELISA metody k prikazu protildtek ve tridé IgG a IgM.
Metody zaloZzené na detekci protilatek proti nativnimu antigenu nebo E proteinu se vyzna-
Cuji vysokou citlivosti, ale vykazuji vysokou miru zkfizenych reakci s jinymi flaviviry. Naproti
tomu soupravy zalozené na NS-1 antigenu maji vwyrazné zredukovanou zkifzenou reaktivitu
s jinymi flaviviry, ovsem za cenu nizsf citlivosti. Z uvedenych dlvodd je pro co nejpresnéjsi
vysledky nutno provést u vsech vzorkl i konfirmacni vySetrenf virus neutralizacnim testem
(VNT), ktery je nejspecifictéjsi a soucasné velmi citlivou sérologickou metodou.

V pfispévku budou zminény nase zkusenosti s diagnostikou viru Zika.
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Mgr. Martina Sittova
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Mikroskopicti souloznici aneb co nového v STI?

Sittova M.'?, Jansova E.", Dendis M."

'GeneProof a.s.

2Mikrobiologicky ustav, Lékarskd fakulta Masarykovy univerzity a Fakultni nemocnice
u sv. Anny v Brné

Problematika pohlavné prenosnych infekci (STI) je stara jako lidstvo samo. Ackoliv to zdan-
livé vypada, Ze pohlavné pfenosné choroby se jiz nevyskytuji, opak je pravdou. Antibioticka
rezistence dorazila i do této oblasti a selhani terapie neni nic vyjimecného. V soucasné
dobé je Casto diskutovana hlavné rezistence Neisseria gonorrhoeae a Mycoplasma geni-
talium. To davé vzniknout komer¢né dostupnym, molekuldrné-biologickym testdim pro
detekdci rezistence. V roce 2016 byly zvefejnény nové evropské guidelines pro manage-
ment negonokokové uretritidy, ve kterych je doporuceno testovat makrolidovou rezisten-
ci u M. genitalium.

Na rozdil od ostatnich STI, u kterych terapie selhava, 1é¢ba a potazmo profylaxe HIV zaziva
v Evropé revolucnirok. V srpnu 2016 schvalila Evropska komise pouziti PrEP (pre-expozic-
ni profylaxi). Jedna se o lék Truvada, ktery spolehlivé branf pfenosu viru HIV u rizikovych
skupin pacientl. Tato profylaxe ale nebrani proti riziku prenosu ostatnich pohlavné pre-
nosnych chorob.

V oblasti HPV je na vzestupu testovani samoodbérovymi systémy, které poskytuji srovna-
telné vysledky jako odbér lékarem. V roce 2015 byly schvaleny nové evropské guidelines,
které doporucuji zahrnuti PCR detekce high-risk HPV do primarniho screeningu rakoviny
délozniho &ipku. V ramci prevence jsou doporuceny vakcinacni programy.

Na jedné strané stoji neomezené moznosti diagnostiky a Sikovna bakterie nebo virus na
strané druhé. Jak se postavit k |é¢bé a diagnostice pohlavné pfenosnych chorob v 21. sto-
leti?
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Ing. Diliara Akhatova

VSCHT Praha a VUPP
Technicka 5
166 28 Praha 6

tel: +420 776513245
e-mail: diliara.akhatova@vscht.cz

Autentizace ryb pomoci molekularné-biologickych
pFistupt

Alv<hatova D., Har)ék P., Laknerova I., Zdenkova K. a Demnerova K.
VSCHT Praha a VUPP

Urcovani druhu ryby je bézné zalozeno na morfologickych znacich. S rostouci mirou zpra-
covani ryb do produktd potravinarského prlimyslu nebo komplexnéjsich pokrmd v rdmci
gastronomie vSak moznost takovéhoto urceni zdsadnim zpUsobem klesa. Rovnéz dovoz
mofskych ryb do vnitrozemskych statd, jakym je i CR, se ve velké mite realizuje formou
zmrazenych blok komprimovaného a ¢asto jiz ¢astecné opracovaného rybiho masa. Mor-
fologické znaky k rozlisenf jednotlivych druht ryb ani v tomto pripadé tedy nelze pouZzit.
Dostupnost metody umoznuijici druhové urceni rybiho masa ve vzorku, bez ohledu na
jeho velikost, intaktnost ¢i zpracovani, je nezbytné.

Molekularné-biologické metody zalozené na PCR patfi vzhledem ke své vysoké citlivosti
a specifité mezi techniky vhodné pro druhové urleni syrovych i technologicky opracova-
nych ryb ato i v komplexnf potraviné. Analyza je provadéna prostrednictvim amplifikace
jaderného genu kodujiciho vyznamny rybf alergen, parvalbumin. V predkladané praci byly
v ramci kvantitativni gPCR navrzeny a otestovany primery spolu s fluorescencné znace-
nou sondou komplementarni k druhému intronu genu kédujicimu parvalbumin prazmy
zpévné (Spondyliosoma cantharus). Specifita navrhovaného systému byla potvrzena na
panelu 19 ryb zahrnujicim nejvyznamnéjsi cast spektra obchodovanych a nabizenych
druh(, napriklad: kapr (Cyprinus carpio), Iin (Tinca tinca), tilapie (Oreochromis niloticus) atd.
Efektivita qPCR byla zjisténa sestrojenim kalibracni krivky s vyuzitim DNA rlizné koncentra-
ce. Bylo potvrzeno, Ze gPCR je vhodna a vysoce efektivni metoda pro druhovou identifikaci
prazmy zpévné.

Podékovani: Prdce byla podporena grantem MZe RO0316.
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Detekce BKV DNA a CMV DNA u pacientt po
transplantaci ledvin

Bednarikova )., Bartkova M., Krejci K.2, NeCesana I.", Pjajkova D.",
Vockova S.', Zrnikova L.

'Oddeéleni klinické biochemie FN Olomouc

2lll. interni klinika - nefrologickd, revmatologickd a endokrinologickd FN Olomouc

U pacientd po transplantaci ledvin mdze dochazet vlivem plsobeni patogent k zévaz-
nym az fatalnim komplikacim. Z virovych patogen( hraje nejvyznamnéjsi roli BKV. Viivem
imunosuprese mUze dojit k jeho reaktivaci a rozvoji komplikaci, z nichz nejzévaznéjsi je
polyomavirova nefropatie (PVAN) s progresivnim zhorsovanim funkce Stépu. Incidence se
pohybuje priblizné kolem 5%, pricemz PVAN v pokrocilém stadiu mize vést az k rejekci
Stépu.

Dalsim vyznamnym patogenem wvyvolavajicim posttransplantacni komplikace (febrilni
pancytopenie, pneumonitis, hepatitis, gastroenteritis, retinitis, encefalitis, zanétlivé poly-
neuritidy, rejekce Stépu, GVHD) je CMV.

V laboratori provadime u pacientl po transplantaci ledvin monitorovani BKV DNA. Jedna
se prevazné o parové vzorky - moc¢, plazma. V pfipadé pozitivniho zachytu vyhodnocuje-
me kvantitu virové naloze. Monitoruje se také CMV DNA v plazmé, opét s kvantitativnim
vyhodnocenim v pfipadé pozitivity. Ostatni herpetické viry jsou sledovany pouze serolo-
gicky. Béhem obdobf 1/2013 - 6/2016 jsme vySetfili 3212 vzork( od 472 pacientl na
pritomnost BKV DNA a 917 vzorkd u 299 pacientl na pritomnost CMV DNA.

Stanoven{ virurie a virémie je pouzivano pro urceni vcasné diagndzy a pfedchazeni roz-
voji pripadnych komplikaci zplsobenych témito patogeny, monitorovani prlbéhu terapie
imunosupresivy, popr. monitorovani odezvy na jina 1éCebna opatfent.

Cilem sdélenf je vyhodnocenf efektivity monitorovani vybranych patogent molekularné
biologickymi metodami u pacient( po transplantaci ledvin.
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Ing. Martina Bohacova

Viysoka Skola chemicko-technologicka v Praze
Technickd 5
166 28 Praha 6
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Kvantitativni analyza extracelularni DNA biofilmu
u vybranych potravina¥skych patogent

Fuchsova V., Svehldkova T., Demnerova, Pazlarova J.
Vysoka skola chemicko-technologickd v Praze

Tvorba problematicky odstranitelného biofilmu v potravinarstvi iv mediciné vyzadu-
je hlubsi porozumeéni jeho matrici, ktera chrani bunky tvorici biofilm. Velice vyznamnou
slozkou matrice biofilmu je eDNA Ucastnici se adheze, redukce penetrace a zaroven slouzi
i jako rezervodr pro transfer gen(. Z téchto ddvodd jsme kvantifikovali mnoZstvi eDNA
pro dohromady 19 kmen( téchto vyznamnych patogend Staphylococcus aureus a Listeria
monocytogenes s ohledem na jejich plvod i zdroj izolace za rlznych kultivacnich podmi-
nek. Na zacatku byly jejich biofilmy pozorovany pomoci CLSM pfi podminkach simulujicich
situaci v potravinarstvi a pfi teploté lidského téla. Mnozstvi eDNA bylo kvantifikovano dvé-
ma na fluorescenci zalozenymi metodami, fluorimetricky fluoroforem picogreen a zaro-
ven pomoci obrazové analyzy zalozené na konfokalnf laserové skenovaci mikroskopii na
zakladé objemu biomasy. Data z obou analyz byla statisticky vyhodnocena. Mnozstvi eDNA
se vyznamné liSilo mezi S. aureus a L. monocytogenes pri 22°C i pri 4°C ne vsak pfi 37°C.
Za téchto podminek bylo mnozstvi eDNA vySSi u S. aureus. Prislusnost k urcitému kmeni
méla vyznamny vliv na mnozstvi kvantifikované eDNA pfi vSech sledovanych podminkach.
Na z&vér byla struktura eDNA biofilmu L. monocytogenes narusena pUsobenim DNasy.

Analyza eDNA prohloubi porozumeéni o strukture biofilmu a o jejim narusen.

Podékovani: Financovano z ucelové podpory na specificky vysokoskolsky vyzkum (MSMT ¢& 20-
SW/2016) LD-COST 14-097,GACR 14-23597-S
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Detekce gastrointestinalnich patogenl pomoci
multiplex PCR

Hamplova H., Zalabska E., Barekova L.
Nemocnice Pardubického kraje, a.s., Pardubicka nemocnice, Oddéleni klinické
mikrobiologie

Vv Ceské republice je ro¢né hlaseno do systému EPIDAT 50 aZ 70 tisic akutnich prdjmovych
onemocnéni. Pfedpoklada se, Ze toto ¢islo je ve skutenosti vyrazné vyssi, protoze vétsina
nemocnych s akutnim prijmovym onemocnénim lékare vibec nevyhleda.

V nasich podminkach jsou nejcastéjsimi plvodci infekénich prdjm0 Salmonella sp., Cam-
pylobacter sp., rotaviry, stfevni adenoviry a caliciviry (norovirus). Mezi vyznamné plvodce
onemocnéni stfevniho traktu patri rovnéz Clostridium difficile, pavodce infekci spojenych
se zdravotn{ pédi.

Cilem nasi prace je srovnat metody pouzivané v Pardubické nemocnici pro detekci nejcas-
t&jsich plvodcd prdjmovych onemocnéni. Srovndvanymi metodami u virovych agens jsou
PCR vredlném Case (Seegene Allplex Gl- Virus Assay) a imunochromatograficka detekce
antigend.

U bakterif rodu Salmonella a Campylobacter je srovnavano PCR v redlném Case (Seegene
Allplex GI- Bacteria (I) Assay) a kultivacni vysetfeni. U Clostridium difficile je porovnavano
PCR v redlném Case (Seegene Allplex GI- Bacteria (I) Assay) s imunoenzymatickou detekci
glutamatdehydrogenazy.

Pritomnost Salmonella sp. byla vySetfovéna u 264 vzork{. Kultivacné byla zachycena u 34
vzorkd, pomoci PCR byla detekovana u 28 vzorkd.

225 vzorkd bylo vySetfeno na pritomnost Campylobacter sp. Kultivacné byl zachycen u 11
vzorkd, pomoci PCR byl detekovan u 34 z nich.

Na virova agens bylo vySetfeno 151 vzorkd stolice. Pomoci PCR byl 21x detekovén noro-
virus a 6x rotavirus. Rychlym imunochromatografickym testem byl norovirus detekovan
v jednom a rotavirus v Sesti vzorcich.

Ve 170 vzorcich bylo provedeno vySetfeni na pritomnost Clostridium difficile. DNA tohoto
patogenu byla detekovana ve 27 vzorcich. Glutamatdehydrogenaza byla imunoenzyma-
ticky detekovana ve 26 pripadech.

Ve sdéleni budou prezentovany vysledky porovnani metod vyuzivanych k diagnostice
téchto patogent v Pardubické nemocnici.
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Metody PCR a RT-PCR jako nastroje pro identifikaci
kvasinek Candida albicans a Candida guillermondii ve
smeésnych vzorcich

Majtnerové P.', Kadlecova Z.", Pryszcz L.2, Heidingsfeld O.'3

"Univerzita Pardubice, Fakulta chemicko-technologickd, Katedra biologickych

a biochemickych véd

2International Institute of Molecular and Cell Biology, 4 Ks. Trojdena Street 02-109
Warsaw, Poland

3Ustav organické chemie a biochemie AV CR, Flemingovo ndm. 2, 166 10 Praha 6

Candida albicans a Candida guillermondii patfi mezi oportunni patogeny, které zpUsobuji
onemocnéni u imunokompromitovanych pacientl. Oba tyto druhy se pfirozené vyskytuji
jako saprofyté na lidské k(zi a mohou byt izolovany ze sliznice Ustnf dutiny ¢i pohlavniho
traktu. Ackoliv onemocnéni zpisobend C. guillermondii nejsou tak béznd, jeji nizsi senziti-
vita k bézné pouzivanym antimykotikdm, napf. flukonazolu, je problémem prilé¢bé samo-
statnych i smésnych infekdi.

Prestoze existuji kazuistiky, kdy se obé kvasinky vyskytuji pohromadé, v literature je veli-
ce obtizné najit ucinny nastroj pro jejich odliSeni. Proto jsme se k tomuto Ucelu rozhodli
vyuzit metody PCR a RT-PCR a vyvinout tak postup, umoznujici rutinni odliseni a kvantifi-
kaci téchto kvasinkovych druht ve smésnych vzorcich. JelikoZ je tfeba rozlisit dva eukaryo-
tické genomy, je design primer( klicovym krokem pfi zavadéni nového protokolu. Navrhli
jsme pro kazdou kvasinku tfi dvojice primerd tak, aby byly umistény v konzervativnich, ale
zaroven druhové specifickych ¢astech genomu. Jednu nejvhodnéjsi dvoijici pro C. albicans
a jednu pro C guillermondii jsme potom vybrali na zdkladé experimentd s klasickou PCR.
Testovali jsme pét vzorkl C albicans, o kterych jsme chtéli zjistit, zda obsahuiji i C. guiller-
mondii a pripadné urcit vzajemny pomeér obou druhl ve smési. U vzorkd, kde PCR ukazala
vyskyt C. albicans i C. guillermondii, jsme provedli jejich kvantifikaci pomoci RT-PCR. Zjistili
jsme, Ze pri spravném designu primer( a peclivé Upravé podminek cyklovanfje PCR dobre
pouzitelnd pro kvalitativnf odliseni a RT-PCR pro urcen{ kvantity obou patogen( ve smés-
nych kulturach.

Tato prdce vznikla za financni podpory Fakulty chemicko-technologické Univerzity Pardubice,
studentsky projekt SGS_2016_004.
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Vyuziti genovych manipulaci pro studium interakce
oportunnich patogent Candida albicans a Pseudomonas
aeruginosa

Michalcova L.", NeSporova R.', Majtnerova P.", Heidingsfeld O."2
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Kvasinka Candida albicans a bakterie Pseudomonas aeruginosa jsou znamé jako oportun-
ni patogeny, které predstavuji vaznou hrozbu pro jedince s imunitnim deficitem, ackoli
u zdravych lidf se ¢asto vyskytuji jako soucast prirozené mikrofléry. P. aeruginosa je vici
mnoha mikroorganismdm antagonisticka. Davody nejsou podrobné prozkoumany, je vsak
znamo, Ze tato bakterie sekretuje celé spektrum molekul, které jsou pro mikroorganismy
v okolf nepfijemné. Jde napriklad o pyocyanin, ktery zplsobuje oxidativni stres. C. albicans
presto dokaze s P. geruginosa koexistovat a vytvaret smésna spoleCenstva napfiklad v pli-
cich pacientl s cystickou fibrézou. Abychom se dovédéli vice o molekuldrnich mechanis-
mech umoznujicich kvasince souzitl s bakterii, snazime se zavést ¢i optimalizovat vyuziti
mutantnich kment C albicans pro studium vzajemnych interakci téchto organismda.

Pouzili jsme sérii mutantnich kmend C. albicans, kterym chybél néktery z genl regulujicich
ziskavani zeleza z okolniho prostredi, protoze soutéz o ziskani Zeleza je jednim z faktor(
urcujicich schopnost mikroorganismu prezit v ramci mikrobiomu hostitele. Tyto kmeny
nam poskytl profesor Chung-Yu Lan z National Tsing Hua University na Tchaj-wanu. VSech-
ny delecni mutanty dokazaly koexistovat s P. aeruginosa v planktonické kulture. Nejvyraz-
né&jsi fenotyp v pritomnosti bakterie mél kmen Arhb1, postradajici malou GTPazu Rhb1p,
kterému se nyni vénujeme vice. Zaroven jsme pfipravili kmen C. albicans, ktery obsahuje
gen pro zeleny fluorescencni protein pod aktinovym promotorem a ktery poslouzi pro

dalsi sérii analyz.

Tato prdce vznikla za financni podpory Fakulty chemicko-technologické Univerzity Pardubice,
studentsky projekt SGS_2016_004.
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Oralni mikrobiom - prvni vysledky z nasi laboratore

Uhlifova Z.%, PliSkova L.2, Bolehovska R.?

"Fakultni nemocnice Hradec Krdlové, Ustav klinické mikrobiologie

2Fakultni nemocnice Hradec Krdlové, Ustav klinické biochemie a diagnostiky - tsek
molekuldrni biologie

Oralnim mikrobiomem rozumime spolecenstvi velkého mnoZstvi mikroorganizm0, az
1500 genomU rdznych druhl bakterif, virQ, plisni, kvasinek a hub. U kazdého ¢lovéka je
pomeér a mnozstvi jednotlivych druhl jedinecny, zéleZf na véku, zdravotnim stavu, stravé,
kourenf a Urovni Ustni hygieny.

Vedle mikrobl neskodnych ¢i dokonce prospésnych jsou v téle také druhy patogenn,
které jsou s lidskym organizmem v symbidze, ale pfi oslabeni imunity mohou zpUsobit
zanét. V dutiné Ustni se mUze jednat o zubni kaz a parodontitidu, pri které se ve vaznéjsich
pripadech dostévaji bakterie do krevniho obéhu a touto cestou i do organl v lidském téle
(napr. do srdecnich chlopni, cévni stény).

K ziskani informaci mikrobiomu jsme zavedli metodu sekvenovani nové generace (NGS)
na pristroji MiSeq Illumina s primery z oblast{ V3/V4 a V4/V5 gen(l 16S rRNA. U souboru 30
pacientek jsme porovnali vysledky oralntho mikrobiomu obou analyzovanych oblasti.
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GeneProof

Molecular diagnostics for your routine

MOLECULAR DIAGNOSTICS

©

wvi
~
™
1%
[=]
S
=
=] BLOOD STREAM INFECTIONS SEKUALLY TRANSMITTED INFECTIONS
-
<T
=
L=
2 8
o =
S
o TRANSPLANTATION INFECTIONS RESPIRATORY INFECTIONS
[=)
=
@
ANTIBIOTIC RESISTANCE TROPICAL INFECTIONS & ZOONOSES

®

THROMBOTIC MUTATION PHARMACOGENETICS
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PREMATAL DIAGNOSTICS

GENETIC DIAGNOSTICS
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croBEE NA

fiska 119 / CZ-619 00 Brno / +420 543 211 679 / info@geneproof.com

GASTROINTESTINAL INFECTIONS

N2

FUNGAL INFECTIONS

DNA EXTRACTIONS

®

RNA EXTRACTIONS

croBEE RT

www.geneproof.com




cobas® EGFR Mutation
Test v2 (CE-IVD)

Predstavujeme novy produkt:

[ ' | cobas® EGER Mutation Test v2,
i certifikovany pro in vitro diagnostiku (CE-IVD).

Novy cobas® EGFR Mutation Test v2 (CE-IVD) identifikuje ve vzorku DNA
izolovaném z plazmy nebo tkéné pacient(i s nemalobuné¢nym plicnim karcinomem

cobas’ EGFR Mutation (NSCLC) gen receptoru pro epidermalni ristovy faktor (EGFR). Test je rovnéz
. Sy uziteénym nastrojem pro vybér pacientt s NSCLC vhodnych k lé¢bé inhibitory EGFR
Test v2 identifikuje iy
tyrosinkinazy (TKI).

mutace v exonech
18,19, 20 a 21 EGFR

genu

Prednosti testu

« Siroké pokryti mutaci — cobas® EGFR Mutation Test v2 (CE-IVD) je zalozen
na PCR v redlném case a identifikuje 42 mutaci v exonech 18—21, v€etné
L858R, L861Q a mutace pro rezistenci na TKI, T790M.
¢ Vhodny pro vzorky plazmy i tkané — cobas® test je uréen jak pro testovéni
vzorkl plazmy, tak tkdné a umoznuje testovat souc¢asné oba druhy vzorki na
— jedné desticce. Firma Roche rovnéz investovala do vyvoje cell-free DNA
(cfDNA) izola¢niho kitu optimalizovaného pro extrakci volné DNA z plazmy.

»

s « Kontinualni pracovni postup od izolace k vysledku — Aby byla zajisténa
plynuld integrace kitu cobas® EGFR Mutation Test v2 do jiz existujicich
laboratornich postup(l, navazala firma Roche na tspésny EGFR test prvni
generace. Pfi testovani DNA z plazmy trva cely pracovni postup od izolace DNA
k ziskéni vysledku méné nez ¢tyii hodiny. Pfi testovani vzorku tkané je cely
proces hotovy za méné nez osm hodin.

¢ Semi-Quantitative Index (SQI) — pro testovani vzork( plazmy jsme do
vysledného reportu testu cobas® EGFR Mutation Test v2 zafadili novou
hodnotu, tzv. semi-kvantitativni index (Semi-Quantitative Index — SQl). Tato
hodnota vyjadiuje zménu mnozstvi mutované volné DNA (cfDNA) ve vzorku.
Pri opakovaném testovéni pomoci EGFR muta¢niho testu umoziiuje hodnota
SQl ur¢it tendenci v progresi nadoru.

Pro vice informaci o produktech na detekci EGFR mutace

e navstivte http://molecular.roche.com,
o kontaktujte svého obchodniho zastupce,
e napiste ndm na: prague_marketing.propagace@roche-diagnostics.cz.

cobas’
Life needs answers



a Abbott

Abbott Laboratories, s.r.o. Mgr. Petr Jamroz

Diagnostics Division Key Account Manager CZ/SK/HU
Evropska 2591/33d Telefon: +420 606 099 086

160 00 Praha 6 e-mail:  petrjamroz@abbott.com

Czech Republic

MED s.r.o.
DISTRIBUCE ZDRAVOTNICKYCH PROSTREDKU
e OPEGEN A OLIGOGEN
operon pro detekci humanniho a extrahumanniho genomu
mmuno & molecular CeliaStrip, LactoStrip, B27 OligoGen, STDStrip

diagnostics

' INNO-LiPA
‘ FUJIREBIG CFTR , HPV, HBV-genotypizace a testovani citlivosti,

=2 1 YLD y
m = ].__,-') R Agellgene pro fragmentovou analyzu

BLACKHILLS DIAGNOSTIC RESOURCES GenVinSet pro Real Time PCR

GenoFlow  pritokova hybridizace
PURO

MDx is in our DNA

www.ascomed.cz



CIBAG HeATHCARe

BAG Health Care GmbH nabizi fadu PCR diagnostik: BAGene - SSP typizace
¢ervenych krvinek, HISTO TYPE Happy Pack - SSP typizace HLA, HISTO SPOT — SSO
testy pro typizaci |. a Il. HLA tfidy a ERY SPOT — SSO testy pro stanoveni krevnich
skupin véetné automatu MR. SPOT . Nedilnou souéasti nabidky jsou i kontrolni testy,
napf. CYCLER CHECK pro kontrolu teplotni uniformity termocyklérd ¢i Wipe Test pro
kontrolu HLA kontaminaci.

Soucasti nasi nabidky jsou i specialni soupravy pro prikaz predispozice k chorobam
asociovanym s urcitymi HLA typy — celiakie, narkolepsie, autoimunitni choroby
asociované s B27.

O této i dalsi nabidce firmy naleznete vice informaci na nasich webovych strdnkéch

BAG Health Care GmbH Tel.: 286 840 508 Fax: 286 840 510
Na Hlinach 555/17 E-mail: info@bag-healthcare.cz
182 00 Praha 8 www. bag-healthcare.cz

BIOMEDICA

O kompletné automatickém analyzatoru nukleovych kyselin RT PCR,

ktery je uzivatelsky konfigurovatelny, uz nemusite jen snit.... .. ELITechGroup
MOLECULAR DIAGNOSTICS
]'l l - I I.
« Automatickd extrakce
* RT-PCR amplifikace
—————————————— . . o
. * Analyza vysledku

Bezkonk £ni flexibilit
« Paralelni zpracovani 1-12 vzorkd rliznych vzorkovych matric
« Simultdnné v béhu vyuZiti riznych reagencii a odlidnych termdlnich profild

...radi Vam predstavime analyzator InGenius, jakoZ i dalSi pfevratné analyzatory nukleovych
kyselin svétovych vyrobcd.

BIOMEDICA CS, s.r.o.

Sokolovska 100/94 « 186 00 Praha 8 — Karlin « T +420 283 933 605 » F +420 283 932 507
info@bmgrp.cz « www.bmgrp.cz




AusDiagnostics

HIGH PLEX 384 SYSTEM™

UZAVRENY AUTOMATIZOVANY SYSTEM VCETNE SOFTWARU. MOZNOST BEZPLATNE INSTALACE.

PATOGEN JIZ OD 48 Ké !! JIZ ZADNE DRAHE SONDY !!

Vyrobce: AusDiagnostics > Zemé puvodu: Austrilie

» Automatizovany systém k provadéni vysoce multiplexnich reakci pro detekci patogeni
z rliznych Klinickych vzorkd patentovanou technologii Multiplex Tandem PCR (MT-PCR)

¥ K dispozici Sirokd Skala _ready to use” souprav nebo moZnost vytvofeni viastniho

panelu patogenu.
> Systém High-Plex umoZiiuje analyzovat najednou aZ 24 vzorka, které maji byt testovany
na piitomnost Siroké Skaly raznych patogend.

» High-Plex systém je certifikovan CE/IVD.

SIROKY VYBER PANELU

RESPIRACNI, GASTROINTESTINALNI, STI, MENINGITIDY, ENCEFALITIDY, SEPSE, PARAZITARNI
INFEKCE, BAKTERIALNI REZISTENCE, HPV, INFEKCNI KONTROLA

Bio\ -L ni ina a.s.
Kardsek 1767/1, 621 00 Brno, Ceska republika . .
Tel.: +420 549 124 111, Fax: +420 549 211 465 BioVendor

Email: info@biovendor.cz - www.biovendor.cz

NextGENe

Next Generation Sequencing Software H — CarolinaBiosystems
\ for Biologists /)

Produkty a sluzby pro molekularni biologii

\ N ? MNabizime kvalitni pfistroje, chemii,
\\ g software a certifikovany servis DNA
Biologist Friendly \ -y . sekvenatorl za rozumné ceny
Windows® interface: _
Application driven 3 - kompletni servis DNA sekvenatord
f files - . : certifikovanymi techniky
- spotrebni material pro DNA
sekvenatory
- analyticky software pro Sangerovo i
NGS sekvenovani
- pipety
- elektroforézy
- PCR thermocyklery
- izolacni RNA, DNA kity

rements

Carolina Biosystems, s.r.o.
Drnovska 1112/60
161 00 Praha 6

www.carolinabiosystems.com

EHE‘!‘EE,IIETIHQ@

Software PowerTools for Genetic Analysis
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D‘M m Pristrojové vybaveni
AN Biochemické, imunologické a hematologické analyzatory

LIONHEART EX™ Standardni i multidetekéni readery, promyvacky, dispenzory

Think Possible

seBiolek

L|0N"'F."?Er

Automatické snimani obrazu bunék, véetné zaznamu videa
a moznosti anotaci.

E

Dialab spol. s r.o Ctyfi mody zobrazeni — brightfield — préizraény, barevny,
Nam. O b d't. I.° ] fazovy kontrast a fluorescenéni

am. Osvoboditelu
153 00 Praha 5 — Radotin Automaticka nastavitelna analyza snimaného obrazu
tel ffax.: 257 910255. 260 263 (pocty Eastic, velikosti apod.) pomoci SW GEN 5
e-mail: office@dialab.cz Kompaktni rozméry

ispoLab

Dispolab s.r.o. Telefon: 545212 162, 545 242 223
Jugoslavska 123 Fax: 545210 521
613 00 Brno Mobil: 724 347 765

e-mail:  info@dispolab.cz
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DYNEX = KOMPLETNi RESENI PRO KLINICKE A VEDECKE LABORATORE &

Pristroje Sluzby

vcetné diagnostickych souprav + Biohazardni a laminarni boxy « Servis pristroji

pro detekci patogeni + Malé laboratorni pfistroje  Akreditovani kalibragni laboratoF pipet

a genetické testovani + Pipety . + Servisni laboratof

« DNA, RNA a proteinové technologie # Izolacni a pipetovaci 4 + Aplikacni podpora e
# PCR technologie automaty mm——Y + Demo laboratoF pro 3

+ Epigeneticka analyza

« PCR cyklery molekularnd i{ !-! ! !
« Transfekéni technologie

3 biologické metody
+ ZkuSebnf laborator DYNEX
akreditovana CIA pro

/-""‘"'-f laminarni boxy
- _ - P 1
NGS fesont od QIAGENu _———
+ Univerzalni reagencie pro platformy Illumina a PGM = ; ol . [ | l'
- sekvenuijte jednoduse, rychle, efektivné a pohodIn& - = - — .
+ Univerzalni software pro zpracovani sekvenacnich dat a jejich QlAcube QlAcube GR GeneReader CLC bio / Ingenuity
etailni interpretaci + pfistupy k databazim HGMD, POSSUM web
= A 3 . i Library SeqTemplate NGS run
n sekvenacni platforma, ale predevsim kompletni enticionent prep

e (od vzorku po interpretaci)

lera’y i) o o BIOSI‘:I?;::::(ICS

DYNEX, Lidicka 977, 273 43 Bustéhrad, Ceska republika H-+444
Tel.: +420 220 303 600, email: office@dynex.cz, www.dynex.cz P AL ’ D Y N -E X

Soupravy EliGene® pro DNA diagnostiku | Soupravy
pro izolaci DNA / RNA | Polymerazy, mastermixy
a enzymy EliZyme™ | ZEPHYRUS® PCR Box

Soupravy znacek MO BIO a Perkin Elmer pro izolaci DNA /| RNA | Syntéza
oligonukleotid a sond | Sekvenovani DNA | Spotfebni materidl pro laboratofe
(rukavice, plast aj.)




Real-time PCR soupravy s citem pro
kazdy detail

IVD soupravy pro:

trombofilni mutace

farmakogenetiku

genetiku

onkologii
detekci a kvantifikaci patogenti

gb PHARM Warfarin (CYP2C9°2, CYP2C9°3,VKORC1 (G1639A))

gb GENETIC Gilbert (6A/7A)
gb PHARM TPMT (TPMT*2, TPMT*3A, TPMT*3B, TPMT"3()
ab HEMO ECPR (G46780)

generi biotech

NGS Solutions seecocececcee

TakaRa CCIontech
SMARTer® way for challenging samples

Clontech /TaKaRa introduce the unparalleled sensitivity
of SMARTer® technology offering exceptional sensitivity
and reproducibility of NGS. Although SMART technology
has been positioned as a leading solution for ultra-low
input RNA-sequencing it can also provide highly sensitive
approach to analyze targeted RNA sequences or ChIP

preselected DNA. - e

Ultra Low-

Technology for
veryLow-InputRNA

Switching nputRNA
. Samples |

Mechanism g\.& PR e ;

B Degraded | ==
At5' end of S et -

Prok: tic
RNA RI;:ASI"/D ic // f" r
Template - Small RNA - o
-TCR transcripts
Profiling

SMART-Seq™ v4 Ultra™ Low Input RNA Kit
SMART-Seq™ v4 for the Fluidigm C1™ System
SMARTer® Stranded RNA-Seq Kit

SMARTer® Stranded Total RNA-Seq Kit - Pico Input
SMARTer® smRNA-Seq Kit

SMARTer® Target RNA Capture

DNA SMART™ ChIP-Seq Kit

INTEGRATED DNA TECHNOIOGES

IDT xGen®

IDT brings xGen® target capture products for greater sensitivity
and higher sample throughput for targeted NGS, offers gene panels
focusing on relevant genomic regions or transcripts. xGen Lockdown
Probes [oligos), xGen Lockdown Panels (for targeted NGS), xGen
Lockdown Reagents and Universal Blocking Oligos deliver deep,
even coverage of captured targets.

Library preparation

Incorporation of barcodes and adaptors by PCR
Incorporation of barcodes and adaptors by ligation
TruGrade™ processing.

xGen® Blocking
Oligo

xGen® Blocking
ligo

— ¢

Streptavidin beads

T t
xGen® Lockdown® Probe

Target enrichment Libraryadaptors

(capture probes)
Magnet

xGen® Universal Blocking Oligos

xGen® Lockdown® Probes

xGen® Lockdown® Panels

xGen® Predesigned Gene Capture Pools

®KRD

solutions for life science
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labr#ark yGo Mini

KOMPAKTNI qPCR
TERMOCYKLER BEZ
POHYBLIVYCH CASTI

® 16 pozic
® ) kanaly
e HRM analyza

e genotypovaci analyza

www.labmark.cz labmark@labmark.cz

Spoleénost LABOSERV s.r.o. se jiz dvacitym rokem zabyva obchodni a poradenskou cinnosti
v oblasti laboratorni diagnostiky. Sortiment dodavanych produktii splfiuje vysoké niroky na
kvalitu a pokryva diagnostiku v laboratofich imunologického a mikrobiologického zaméfeni.
Dodavdme kompletni soupravy pro ELISA, IFA, ImunoBlot a PCR diagnostiku. V nasem
sortimentu je také pfistrojové vybaveni pro zpracovani téchto souprav, univerzalni laboratorni
piistroje a spotfebni material.

Cilem nasi ¢innosti je spokojenost nadich odbératelil s kvalitou doddvanych produktd a
s kvalitou poskytovanych sluzeb.

Vybér z nabidky Real-Time PCR

MULTIPLEXY pro detekci mikrobidlniho genomu =

Respiracni infekce:

* bakteridini — M. pneumoniae / Ch. pneumoniae [ AmpliSens
virové — ARVI screen (13 patogenti: Rhinovirus (hRv) RNA; Adenovirus B, C, E '

(hAdv) DNA; Respiraéné-syncytidini virus (hRSV) RNA; Coronavirus (hCov) RNA: 0C43,

E229, NL63, HKUI; Parainfluenza virus 1- 4 (hPiv) RNA; Metapneumovirus (hMpv) RNA;

Bocavirus (hBov) DNA)

Neuroinfekce: T ‘. .y '-

* TBEV/B. burgdorferi/ A. phagocytophilum | E. chaffeensis | E. muris '. LN E F
« -k =

Sexualné prenosné infekce: |: E

* Ch. trachomatis/ Ureaplasma/ M. genitalium / M. hominis

LABOSERY s.r.o. c €
Tufanka 1222{115 627 00 Brno
www.laboserv.cz www.Ishop.cz
objednavky@laboserv.cz




Zkumavky

Malé laboratorni pFistroje

%SEQme

www.segme.eu

Applied Biosystems je registrovand obchodni zndmka
spolecnosti Life Technologies.

SEQ & QPCR
COMPANY

susiiy N\edesa

PCR produkty

Real time PCR }
Lyofilizované kity  bjotechrabbit
Nukleotidy e

Purifikace nukleovych kyselin

»

»

»
»
»

Elektroforéza

SERVIS PRO
SEKVENATORY

A REAL-TIME PCR
PRISTROJE
APPLIED
BIOSYSTEMS®

Diagnostika zadvad, opravy,
kalibrace

Preventivni prohlidky, ovéreni
funkenosti pristrojd
Dlouhodobé servisni kontrakty
Technicka a aplikacni podpora
Origindlni nahradni dily
MoZnost predplaceni servisnich
sluzeb



RUTINNI ANALYZA NUKLEOVYCH KYSELIN

PROGRAM A SBORNIK
KONFERENCE RANK 2017

Vydalo STAPRO s. r. 0., Pernstynské nam. 51, 530 02 Pardubice
jako doprovodnou publikaci konference RANK 2017.

Viytiskla tiskarna Studio Press s.r.o.,
V Kapslovné 2770, 130 00 Praha 3.



T e
UCELENE RESENiI PRO LABORATORNiI KOMPLEMENT

» Zvyseni efektivity laboratorniho provozu

» Integrace vSech laboratornich odbornosti v jednom systému
» Kompletni podpora v§ech laboratornich procesl

» Splnéni pozadavka SUKL a ISO 15189

» Reseni pro Fetézce laboratofi a detagovana pracovisté

» Dokonalé sledovani nakladll a nadstandardni statistiky

» Flexibilni pfizpdsobeni provoznim zvyklostem

» Automatizace centralniho pfijmu véetné skladu Zadanek

» Zajisténi pozadované dostupnosti systému a snadna sprava IS

STAPRO s. r. o. | Pernstynské nam. 51, 530 02 Pardubice | tel.: +420 467 003 111
fax: +420 467 003 119 | e-mail: stapro@stapro.cz | www.stapro.cz

.« STAPRO




Adresa poradajici organizace:

MeDilLa spol. s r.o.
Strossova 239
530 03 Pardubice
IC: 632 17 767

e-mail: pcr.lab@medila.cz
tel: +420 602 431 809

www.rank.cz
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