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PROGRAM

4. Gnora 2015 stireda

10:00 - 12:30 Registrace
13:00 - 13:15 Zahajeni

13:15 - 14:00 Uvodni sdéleni

Prof. PhDr. Jan Sokol, CSc., Ph.D., FHS UK Praha
Odpovédnost za pacienta 45 min

14:00 - 14:10 Prestavka

14:10 — 15:00

Prof. MUDr. Milan Kolaf, Ph.D., LF UP Olomouc

Vyuziti molekularné-biologickych postupti v problematice bakterialni
rezistence k antibiotikiim 45 min

15:00 - 15:10 Prestavka

15:10 - 16:20 Analyza humanniho genomu

Doc. MUDr. Lenka Foretova, Ph.D., Masaryklv onkologicky ustav, Brno
Nové moznosti diagnostiky nadorovych syndromu 30 min

Mgr. Vlasta Cejnova, Masarykova nemocnice v Usti nad Labem
Prenatalni a preimplantacni diagnostika TAR syndromu 20 min

Mgr. Ondfej Scheinost, Nemocnice Ceské Budgjovice a.s., Laboratof molekularni
biologie a genetiky

Double-hit lymfomy - zména v managementu molekularné-genetické
diagnostiky lymfomu 20 min

16:20 — 16:40 Prestavka
16:40 — 17:45 Mykézy

MUDr. Karel Mencl, CSc., Oddéleni klinické mikrobiologie, PKN Pardubice
O mykoézach prevazné vazné 25 min

Mgr. Zuzana Pla¢kova, GENERI BIOTECH s.r.o., Hradec Kralové
Oportunni mykotické infekce u imunokompromitovanych osob — pohled do
diagnostiky 20 min

RNDr. Michal Slany, Ph.D., VU veterinarniho Iékafrstvi, v.v.i., Brno
Vyuziti molekularni analyzy pro studium epidemiologie koznich mykobakteri6z
zpusobenych M. marinum 20 min



17:45 - 17:50 Prestavka

17:50 - 18:30 Komercéni prezentace

19:30 - 23:00 Spolecensky vecer

5. Unora 2015 ctvrtek

8:30 -9:30 Hepatitida E

MVDr. Monika Kubankova, VU veterinarniho lékarstvi, v.v.i., Brno
Hepatitida E: staré, nové onemocnéni a situace v Ceské republice 20 min

MUDr. Lenka Petrousova, FN Ostrava
Zkusenosti s klinickymi projevy hepatitidy E 20 min

Mgr. Jakub Mrazek, oddéleni molekularni biologie, Zdravotni ustav Ostrava
Zkusenosti s laboratorni diagnostikou hepatitidy E 20 min

9:30 - 9:45 Prestavka

9:45 —10:45 Vyuziti molekularné biologickych postupt v infektologii

Prof. MUDr. David Smajs, Ph.D., Biologicky ustav LF MU, Brno
Molekularni detekce plivodce syfilis v CR v letech 2004-2014 20 min

Mgr. Margita Bartkova, FN Olomouc
Pridana hodnota detekce DNA patogent v bioptickych tkanich u pacientu po
transplantaci krvetvornych bunék 20 min

RNDr. Milo$ Dendis, Geneproof, a.s., Brno
Molekularni diagnostika septickych stavi 20 min

10:45 -11:00 Prestavka
11:00 — 12:20 Varia

Ing. Natalija Piskunova, CSc., Nemocnice Ceské Bud&jovice a.s., Laboratof

molekularni biologie a genetiky

Vliv mutace na vysledek melting analyzy aneb Spatny vysledek snadno a rychle
20 min

Mgr. Zuzana Jurc€ickova, GENERI BIOTECH s.r.o., Hradec Kralové

DNA standardy pro absolutni gPCR 20 min



Ing. Marija Kaevska, Ph.D., VU veterinarniho lékafstvi, v.v.i., Brno

Detekce mykobakterii v riznych typech vod pomoci real time PCR a
pyrosekvenovani 20 min
Mgr. Monika Moravkova, Ph.D., VU veterinarniho lékafstvi, v.v.i., Brno
Potraviny rostlinného puvodu jako zdroj alimentarnich nakaz 20 min

12:20 - 12:40 Prestavka

12:40 - 13:30 Posterova sekce

13:30 - 13:50 Zaveér, diskuse, vvhodnoceni soutéze mladych autorut




Postery:

1. Mgr. Magdaléna Dvofakova, Laboratofe AGEL a.s., Novy Ji€in
Moznosti molekularni analyzy u pacientt s rodinnym vyskytem aneurysmat
hrudni aorty

2. Ing. Marcela Pejchalova, Ph.D., KBBV, Univerzita Pardubice }
Vyskyt bakterii rodu Arcobacter u domacich mazli¢ki (koéek a psu) v CR

3. Mgr. Jana Bednafikova, FN Olomouc
Monitorovani BKV u pacientd po transplantaci ledviny

4. Mgr. Pavel Mikel, VU veterinarniho lékafstvi, v.v.i., Brno
Produkce armored RNA ¢astic pomoci jednoplazmidového dvouexpresniho
HIS-tag systému

5. RNDr. Olga Hruskova-Heidingsfeldova, CSc., KBBV, Univerzita Pardubice
Sledovani mutaci v genech patogenni kvasinky Candida albicans souvisejicich
se snizenim citlivosti va¢i antimykotikiim

6. MUDr. Lucie Barekova, Oddéleni klinické mikrobiologie, PKN Pardubice a.s.
Molekularni typizace methicilin-rezistentnich kment Staphylococcus aureus
izolovanych v Geriatrickém centru

7.Ing. Rastislav Slavkovsky, Ph.D., Ustav molekularni a translaéni mediciny, LF UP
Olomouc

Vyuziti ultra hlubokého sekvenovani RAS genu pro prediktivni diagnostiku
kolorektalniho karcinomu. (Ultra deep amplicon sequencing of RAS genes and
its use for colorectal carcinoma diagnostics)



Prof. PhDr. Jan Sokol, CSc., Ph.D.

Fakulta humanitnich studii UK Praha
U Krize 8
150 00 Praha 5

tel: +420 602 121 279
e-mail: sokol@fhs.cuni.cz

Odpovédnost za pacienta
Sokol J.

Fakulta humanitnich studii UK Praha

V bé&Zzném uvazovani i ve filosofické tradici pfevlada zjednoduSena predstava partnerského Ci
smluvniho vztahu: oba partnefi jsou svépravni jednotlivci, ktefi do vztahu vstupuji dobrovolné a z
vlastniho rozhodnuti a kazdy odpovidad jen za své vlastni Ciny (resp. necinnost) za pfedem
dohodnutych podminek.

Tento model odpovida napf. ekonomickym vztahGim, ale pro vztah zdravotnika a pacienta se vétSinou
nehodi. Davodu je hned nékolik. Pacient nevyhledava zdravotni pomoc Upiné dobrovolng, ale je v
Zivotni nouzi. Casto — napf. po Urazu — nemiiZze o sobé& rozhodovat vibec, anebo jen v omezeném
rozsahu. Je ve stresu a zdravotnika vyhleda proto, Ze si se svou nemoci nevi rady. Se zdravotniky
tedy neuzavira obycejnou smlouvu, ale svéfuje se do jejich péce. Jeji rozsah nelze Casto pfedem
odhadnout a tedy ani vymezit.

Jejich vztah rozhodné neni symetricky, protoZze zdravotnik ma vicéi nému znaénou informacéni prevahu.
Na druhé strané, pokud ma byt zdravotni péce Uspésna, je tfeba, aby zdravotnikim dlvéfoval a aby s
nimi spolupracoval. Tomu ma pomahat i tzv. informovany souhlas, ktery ma zmensSit informaclni
pfevahu odbornika a presvédéit pacienta, Ze se mu mlze svéfit. Pokud se ovsem omezi na formalni
pouceni a vyzadani podpisu, mize zpUsobit pravy opak: u pacienta mize vzniknout podezfeni, ze se
lékafi jen zbavuji ¢asti své odpovédnosti pro pfipad soudniho sporu, ktery je postavi proti sobé. Uz
pfedem tedy uvaZzuji o situaci, kdy nebudou spolupracovat, ale budou naopak stranami sporu.

Jako v jinych oblastech, i zde plati ¢asto nepsana pravidla ,lege artis®, ktera zde ovSem maji daleko
vétsi vahu: ve vztahu pacienta a zdravotnika nejde jen o pfipadnou majetkovou Ujmu, ale o zdravi
nebo i Zivot. Zdravotnik se tak ocita ve slozZité situaci nejméné troji odliSné odpovédnosti. Pfedné vici
pacientovi, ale také vuci svému zaméstnavateli a pojisStovné a za treti pravé vaci své odbornosti a jeji
lex artis. Je dllezité si pfipominat, Ze pravé ve vztahu pacienta a zdravotnika to nemUze byt jinak, i
kdyz mezi touto troji odpovédnosti mohou nastat rizné konflikty — napfiklad mezi pozadavky lex artis,
zajmem pacienta a hospodarnosti.



Prof. MUDr. Milan Kola#, Ph.D.

Ustav mikrobiologie

Lékarska fakulta Univerzity Palackého v Olomouci a Fakultni nemocnice Olomouc
Hnévotinska 3

775 15 Olomouc

tel.: +420 585 632 407
e-mail: kolar@fnol.cz

Vyuziti molekularné-biologickych postupt v problematice bakterialni rezistence k antibiotikiim
Kolafr M.

Ustav mikrobiologie, Lékaiska fakulta Univerzity Palackého v Olomouci a Fakultni nemocnice Olomouc

V soucasné dobé jsme svédky exponencialniho narGstu poznatkl v mediciné, ktery pfinasi vyrazné
zkvalitnéni 1&é€by onkologickych, kardiovaskularnich, neurologickych a dalSich nemoci. Bohuzel, stale
existuje jeden dulezity problém, a to jsou bakterialni infekce, jejichz vyznamnost stoupa se zvysujici se
odolnosti bakterialnich patogent k antimikrobnim pfipravkam.

Bakterialni rezistenci k antibiotikiim Ize charakterizovat jako schopnost bakterialni populace prezit
ucinek definované koncentrace prislusného antibiotika, coz ve svém dasledku mize znamenat selhani
IéCby. Nejdulezitéjsi pfi€inou vzniku rezistence jsou zmény bakterialniho genotypu. Tyto zmény je
mozné definovat mutaci chromozomalniho genu s naslednou selekci rezistentnich bunék nebo
vyznamngj§im mechanismem zaloZzenym na pievzeti genetického materialu od rezistentnich
bakterialnich bunék rekombinaénimi procesy. Je nutné zduraznit, Ze bakterialni rezistence je termin,
ktery ma zavazné negativni dopady. K nim patfi pfedevSim vysSi morbidita a mortalita pacientd
s infekcemi zplsobenymi multirezistentnimi bakteriemi.

Rezistence bakterii k u€inku antibiotik je vyvolana celou fadou pficin, které se navzajem kombinuji a
tim zvySuji nebezpecnost fenoménu bakterialni rezistence. Tento problém neni jen medicinsky, ale
mél by byt charakterizovan jako problém celospolecensky, ktery zacina limitovat dalSi rozvoj
diagnostickych a IléCebnych postupl snizovanim jejich UspéSnosti v souvislosti se selhanim
antibiotické lé¢by infek&nich komplikaci s etiologickou roli multirezistentnich bakterii.

Problém bakterialni rezistence je multifaktorialni, z &ehoz vyplyva nutnost mezioborového pfistupu pfi
jeho feSeni. Nezbytnou soucasti FeSeni uvedené problematiky je vyuzivani modernich molekularné-
biologickych metodik, které umozfuji napfiklad stanoveni podobnosti, event. identity, multi-
rezistentnich bakterii, nebo prikaz gend kédujicich rezistenci k pfislusnym antibiotikim.

Podporeno grantem IGA MZ CR ¢&. NT14382.



Doc. MUDr. Lenka Foretova, Ph.D.

Oddéleni epidemiologie a genetiky nadort, Masaryk(iv onkologicky ustav

Zluty kopec 7

656 53 Brno

tel: +420 543 136 907
e-mail: foretova@mou.cz

Nové moznosti diagnostiky nadorovych syndromu
Foretova L., Machackova E.,

Oddéleni epidemiologie a genetiky nadort, Masarykdv onkologicky ustav, Brno

Testovani dédi¢nych pfi¢in nadorovych onemocnéni se rozvinulo béhem poslednich 20 let.
V soutasné dobé se molekularné genetickd diagnostika opird i o mozZnosti tzv. ,nové generace
sekvenovani®. Metody masivniho paralelniho sekvenovani mohou byt pfi diagnostice velkych gent
pomérné rychlé, nicméné mohou mit i nizSi senzitivitu na rozsahlejSi delece/duplikace (fadové deset a
vice bazi) nez screeningové metody napfiklad HRM (High Resolution Melting Analyza) nebo Wave
(DHPLC). Vysokokapacitni sekvenacni pfistroje mohou byt vyuzity i pfi paralelnim testovani mnoha
rdznych gent, panelu nékolika desitek i stovek genu. Jelikoz se u kazdého nadorového syndromu
prepoklada mozna geneticka heterogenita, jsou tyto metody pfinosem predevsim u klinicky jasnych
hereditarnich syndromd bez moznosti zachytit kauzalni mutaci pfi vySetfeni standardnich genu. Tato
vySetfeni mohou zachytit mnohem vice kausalnich mutaci vysokého rizika, nicméné pfi kazdém
testovani je odhaleno mnoho variant s neznamym klinickym ucinkem. Jejich klinicka vyuZzitelnost je
zatim vétSinou nizka, ale generovanim velkého objemu dat bude mozné je postupné vyloudit nebo
zaradit do klinického hodnoceni. Sety genl jsou vySetfovany u malignich paragangliomd, u polypdz,
ale i u nadoru kolorekta a nadord prsu nebo vaje€nik. Nové techniky vedou i k nahodnym zjisténim
neotekavanych patogennich mutaci a variant pro jind onemocnéni a je nutné se pfipravit na tuto
skutec€nost.

Zjisténi hereditarni etiologie umoznuje prediktivni testovani pfibuznych a jejich dispenzarizaci.
V sekundarni prevenci jsou pouzivany nestandardni postupy a metody. Vyznamnou soucasti je
magneticka rezonance, v mnoha pfipadech i celotélova MR. Je mozné planovat t€hotenstvi a pomoci
preimplantacni genetické diagnostiky zabranit pfenosu rizikové mutace do dal$i generace. Odhalovani
molekularni patogenese hereditarnich nadorovych onemocnéni vede i k cilenym terapiim, které jsou
zaloZeny na specifickych genetickych defektech v individualnich tumorech. Akutni testovani BRCA1/2
u nador{ prsu i ovarii je nyni i souc¢asti indikacniho procesu nékterych Iécebnych postupl.V posledni
dobé dochazi k implementaci novych technik do diagnostiky nadorovych syndromd a k pfesunu
genetického testovani i do akutniho rezimu pro Ié€bu nadorovych onemocnéni.

Podpofeno RECAMO, CZ.1.05/2.1.00/03.0101 a MZ CR - RVO (MOU, 00209805)
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Mgr. Vlasta Cejnova

Oddéleni Iékarské genetiky

Masarykova nemocnice v Usti nad Labem, o0.z.
Socialni péce 3316/12A

401 13 Usti nad Labem

tel.: +420 477 112 471
e-mail: vlasta.cejnova@kzcr.eu

Prenatalni a preimplantac¢ni diagnostika TAR syndromu

Cejnova V.", Lastiivkova J.", Putzova M.2, Krautova L.2, Hirschfeldova K.%, Stekrova J.°, Harmas V.",
Wilimska M.

'Oddéleni lékarské genetiky, Krajska zdravotni, a.s. - Masarykova nemocnice v Usti nad Labem, 0.z.,
2GENNET, s.r.o., Kostelni 7, 170 00 Praha 7,
*Ustav biologie a Iékafské genetiky, 1. Iékafrska fakulta UK a VFN, Albertov 4, 128 00 Praha 2

Trombocytopenie s aplazii radii (thrombocytopenia absent radius, TAR) je vzacné autosomalné
recesivné dédicné onemocnéni charakterizované hypomegakaryocytarni trombocytopenii (<50
krevnich destiCek/nl) a oboustrannou absenci radia za pfitomnosti obou palct. Mezi dalSi klinické
znaky patfi i jiné anomalie skeletu (napf. zkracena nebo deviovana ulna, zkraceny humerus), vrozené
srde¢ni vady, gastrointestinalni projevy (hlavné intolerance kravského mléka) a urogenitalni defekty.
Dé&ti maji ¢asto krvacivé projevy jiZz pfi narozeni. V pfipadé, Ze je diagn6za stanovena v&as a podafi se
zabranit zavaznym krvacivym komplikacim, maze byt jejich Zivot, po korekci ortopedickych abnormalit,
plnohodnotny.

Genetickou podstatou onemocnéni jsou bialelické mutace genu RBMB8A, ktery je lokalizovan v oblasti
1921.1. Jedna alela je typicky inaktivovana mikrodeleci v oblasti 1g21.1 o rozsahu minimalné 200 kb
(nulova alela). Druha alela je hypomorfni a nachazi se v nekédujici oblasti RBM8A. Konkrétné se
jedna o jednonukleotidovou patologickou variantu (single nucleotide polymorphism, SNP) v genu
RBMS8A, ktera se lisi od standardni alely zaménou jedné baze bud v 5° nepfekladané oblasti
(rs139428292), nebo v prvnim intronu (rs201779890). Hypomorfni alely vedou ke snizené expresi
RBMS8A. Postizeni jedinci jsou tedy sloZeni heterozygoti pro nulovou a hypomorfni alelu genu RBM8A.

Autofi presentuji chromosomalni, molekuldrni a ultrazvukové nélezy u pfipadu prenatalné
diagnostikovaného TAR syndromu. U plodu z prvni gravidity (2010) probandky UZ vySetfeni ve 22.
tydnu gravidity prokazalo bilateralni chybéni radia s deformaci pfedlokti, gravidita byla ukon&ena. U
plodu byla pomoci metody MLPA (multiplex ligation-dependent probe amplification) detekovana
mikrodelece v oblasti 1921.1 zahrnujici geny HFE2, PEX11B a CD160. Poté byli vySetfeni oba rodie
za UcCelem zjisténi plvodu mikrodelece u plodu, stejna mikrodelece byla identifikovana u zdravé
matky. Druha gravidita (2012) probandky skoncila spontannim potratem. V pfipadé treti gravidity
(2013) probandky UZ vysSetfeni odhalilo stejné nalezy a gravidita byla ukonCena. Nasledné byla
pomoci Sangerovy metody sekvenovani analyzovana DNA od obou plod (2010, 2013) a rodicd,
s cilem urcit druhou mutaci (SNP) v souvislosti s TAR syndromem u této rodiny. U otce bylo zjisténo,
ze je slozeny heterozygot pro oba SNPs (rs139428292, rs201779890). Oba plody postizené TAR
syndromem zdé&dily od matky nulovou alelu (mikrodeleci v oblasti 1921.1) a od otce hypomorfni alelu
SNP v prvnim intronu (rs201779890). V sou€asné dobé je rodina v procesu preimplantaéni genetické
diagnostiky.
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Mgr. Ondfrej Scheinost

Nemocnice Ceské Budé&jovice, a.s.
Laboratof molekularni biologie a genetiky
B. Némcové 54

370 01 Ceské Budé&jovice

tel. +420 387 873 021
e-mail: osche@nemcb.cz

Double-hit lymfomy - zména v managementu molekularné-genetické diagnostiky lymfomu
Scheinost O.", Vondrakova J. 2, Duskova L. ', Hynkova J. ", Landova P.", Simova E.’

! Laboratof molekularni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské Budéjovice, a.s.
? Laboratof klinické chemie, hematologie a imunologie, Nemocnice Ceské Budgjovice, a.s.

Double hit lymfomy (nékdy také &esky ,lymfomy se dvéma zasahy*) tvofi specifickou skupinu B-
lymfomu, ktera je s molekularné genetického hlediska definovana aberacemi gent BCL2 a c-myc.
Tyto lymfomy stoji i morfologicky a fenotypicky na pomezi Burkittova lymfomu a difusniho
velkobunééného B lymfomu. Silna stimulace bunééného cyklu a rezistence k apoptdze jsou pfi€inou
charakteristickych klinickych projevli — rezistence ke standardni terapii, velké agresivity nadoru,
postiZzeni extranodalnich mist a CNS, vysokého rizika relapsu a kratkého celkového pFeziti. Na tuto
relativné novou jednotku je tfeba myslet pfi péci o pacienta s uvedenymi znaky. Prezentace bude
navic zaméfena na management péce o pacienta s lymfomem bé&éhem hospitalizace v nemocnici.

Pacient (muz, 56 let) byl 9. 6. 2014 odeslan obvodnim Iékafem k hospitalizaci na interni oddéleni
nemocnice pro uzlinovy syndrom, patologii v krevnim obrazu (anemie, leukopenie), vahovy ubytek,
dusnost, nocni poceni. Zde indikovano RTG srdce a plic, pozdéji doplnéné CT hrudniku a bficha
(generalizovana lymfadenopatie, 2 loziska v parenchymu plic) a exstirpace uzliny. Propustén 13. 6.,
objednan ke kontrole na onkologické oddéleni 17. 6. O den pozdéji provedena trepanobiopsie, pro
progredujici leukocytézu prelozen na interni odd. IMP do péce hematologa. Pro pokracujici vzestup
leukocytll zahajena predlécba kortikoidy a vincristinem, po laboratornich vysledcich (histologie —
difusni velkobuné&cny lymfom, genetika — double hit lymfom s komplexni zménou karyotypu; zakladni
maligni klon s t(14;18), sekundarni klon se zlomem c-myc (89241) + daldi zmény genomu) podan
modifikovany protokol CHOP. Dne 4. 7. pacient propustén domu subjektivné zlepSen s klinicky
tolerovanou pancytopenii. 9. 7. kontrola s dobrymi vysledky. 15. 7. pacient pfijat se zhor8enim stavu
(dusnost, dehydratace), extrémné progredujici leukocytézou (béhem 6 dnu z 9,8 na 143 x 109/I). 2.
cyklus chemoterapie CHOP komplikovan tumor lysis syndromem a renalni insuficienci, pozdéji sepsi.
Pfes intenzivni suportivni a symptomatickou terapii zhorSovani klinického stavu, exitus letalis 4. 8.
2014.

Double hit lymfomy jsou novou diagnostickou jednotkou, jejiz dulezitymi znaky je velka agresivita a
rezistence ke standardni terapii. Pravé proto na tuto diagnézu musi myslet jak pracovnici laboratofe,
tak oSetfujici Iékafi. Otazkou je optimalni management pacientd s lymfomem (v Nemocnici Ceské
Budéjovice, a.s. oddélena péce o agresivni a indolentni lymfomy).
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O mykézach prevazné vazné
Mencl K.

OKM-Laboratorf Lékarské mykologie, Pardubicka krajska nemocnice, a.s.

Mikroskopické houby, které se mohou podilet na onemocnéni ¢lovéka, jsou velmi riiznorodé a
z hlediska jejich patoexistence je délime na Sest skupin. V té prvni jsou mikromycety bézné Zijici
v pfirodé (rody Aspergillus, Fusarium, Mucor apod.) a onemocnéni Clovéka pusobi pouze ve
vyhranénych pfipadech u vyrazné predisponovanych osob.

Protipdlem je Sesta skupina, kam jsou fazeny kvasinky, které mizeme bézné nachazet jako epifyty i
komenzaly na sliznicich. U rizikovych pacientl vSak hrozi nebezpedi, Zze se z ,neskodnych“ mohou
zménit na velmi nepfijemné plvodce mykéz endogenniho plivodu.

Dal$imi, nejen ,stfedoevropsky” vyznamnymi mikromycetami jsou houby fazené do 4. a 5. skupiny
(zoofilni a antropofilni dermatofyta), ktera napadaji kizi a kozni adnexa. PrestoZe ¢lovéka neusmrti,
pusobi velmi nepfijemna postizeni kiize a stale Castéji také nehtl. Podle rozsahlé studie z konce
minulého stoleti je v CR mykézou nohou klinicky postizeno na 60% dospélé populace.

Rizikovymi faktory pro vznik mykdézy mohou byt jak stavy fyziologické (gravidita), tak Fada
systémovych onemocnéni, jako jsou hematologické malignity, AIDS, téZky diabetes mellitus, slozité
operace, transplantace, traumatézy a fada dalSich. Mikroskopické houby pro takto predisponované
osoby predstavuji oportunni plivodce pusobici sekundarni infekce. Cim vétsi riziko, tim je vétsi a
pravdépodobnéjsi vyskyt systémoveého postizeni mikroskopickymi houbami.

Mykozy mohou postihovat prakticky kterykoli organ. PUvodci prvni patoexistenéni skupiny jsou
soucasti aeroplanktonu a nejcastéji tak postihuji plice, pfipadné vedlejSi nosni dutiny, odkud se
mohou S$ifit dale. Jako ubikviterni organizmy jsou rovnéz spojovany s infekcemi popalenin a trzné
zhmozdénych ran. Kvasinky u alterovaného jedince po namnoZeni na sliznicich (nej¢astéji jicnu Ci
stfeva) mohou prestupem do krevniho fecisté v prvni fazi vyvolat kandidémii a odtud nasledné
zasahnout prakticky kterékoli misto v organizmu. V takovych pfipadech jde o velmi vazné infekéni
postizeni, které mlze skongit fatalné.

Mykologické laboratorni vySetfeni biologického materialu pFedstavuje jeden z kaminkd
diagnostické mozaiky a na jejim celém sestaveni velmi zalezi na Uzké spolupraci klinik( a laboratofi.
Pouhy nalez mikroskopické houby ve vySetfovaném materialu totiz jedté nutné nemusi znamenat
zachyt etiologického agens. Ani nahodny nalez mikromycety vSak nelze u rizikového pacienta
podceriovat a je nutné vysledovat pfi€iny jeho pfitomnosti.

Terapie, jako cesta k eliminaci infekce, se odviji nejen od postizeného organu, ale také od

celé fady prevazné somatickych a fyziologickych parametr postizené osoby (vék, alterace, funkénost
jater a ledvin apod.). Relativné dobfe jsou IéCitelna kozni postizeni, kde je k dispozici fada lokalnich
preparatd a v odlvodnénych pfipadech Ize pouzit i systémova antimykotika. A kdo nechce chemii,
muze sahnout po pfirodnich prostfedcich, napf. biopreparatech obsahujicich tzv. ,Chytrou houbu®
(Pythium oligandrum), ktera parazitické houby v kazi likviduje svym predatorskym zpUsobem.
O poznani slozitéjsi je terapie mykdéz organovych, kde je dllezité v€as rozhodnout o podani
odpovidajiciho antimykotika podle charakteru onemocnéni, etiologického agens a komorbidit
postiZzené osoby. V kazdém pfipadé si je tieba také uvédomit, Ze se v pfipadé systémové 1é¢by jedna
o vysSi finan¢ni naklady. Z toho vyplyva, ze ¢im dfive bude adekvatni terapie poskytnuta, tim vétsi je
nadéje na Uspéch a snizeni financnich narokl na Ié€bu. Z tohoto pohledu se tak u velmi rizikovych
pacientll vyplaci monitorovani jejich ,mykologického stavu“ a pfi signalizaci nebezpeéi blizici se
infekce zahajeni tzv. preemptivni terapie.
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Oportunni mykotické infekce u imunokompromitovanych osob — pohled do diagnostiky
Plagkova Z.", Jur&ickova Z.", LibraA.", Zak P.?

' GENERI BIOTECH s.r.o., Machkova 587, 500 11 Hradec Kralové
2 Fakultni nemocnice Hradec Kralové, Sokolska 581, 500 05 Hradec Kralové

V poslednich letech vyrazné narlsta pocet imunosuprimovanych pacientt a tedy i s tim souvisejici
vyskyt mykotickych infekci. Tyto infekce pfedstavuji pro oslabené pacienty zédvazné komplikace, jez
mohou byt vyznamnou pfic¢inou smrti. PfedevSim se jednd o pacienty s hematologickym nebo
hematoonkologickym onemocnénim, neutropenii ¢i jde o pacienty po transplantaci nebo o jedince se
ziskanou ¢i vrozenou imunodeficienci.

VétSina oportunnich infekci vyvolanych houbami je spojovana s kvasinkami rodu Candida a zastupci
vlaknitych hub rod Aspergillus, Fusarium, ale také Mucorales. Jelikoz samotné klinické pFiznaky
invazivnich mykotickych infekci jsou ¢asto nespecifické, houbovy patogen pak ve vétsiné pfipadd neni
oznacen jako pfic¢ina onemocnéni nebo je diagnoza zjiSténa az pozdéji v pribéhu infekce. To pfispiva
k opozdéné diagndéze a vysoké mortalité dosahujici 40-60 % a nékdy i pfesahujici 90 % pokud je
infekci postihnut i CNS. V¢asna detekce a pfesna druhova identifikace téchto infekénich agens je
proto kli¢ova pro nastaveni adekvatni antimykotické IéCby a klinické odezvy.

Vlivem rostouciho poctu imunosuprimovanych pacientd a vyskytu téchto infekci se zvySuje potfeba
rychlych, spolehlivych a citlivych diagnostickych metod k detekci a identifikaci etiologickych agens.
Identifikace za pouziti fenotypovych metod, ktera vychazi z morfologickych a fyziologickych viastnosti,
je totiz Casové narotna a mnohdy ani neumozfiuje presné zarazeni jednotlivych druhl. Diky
morfologické podobnosti nékterych vlaknitych hub mize navic dochazet i k zaménam s jinymi rody Ci
druhy. Uspé&$nost spolehlivého a spravného urdeni infekéniho agens tak zavisi na zku$enostech
osoby, ktera identifikaci provadi. V téchto pfipadech se pravé molekularné biologické metody jevi jako
slibné feSeni a konkrétné metoda real-time PCR je vhodnym nastrojem pro detekci a kvantifikaci
téchto patogend.

Pro tento zplsob analyzy jsme ve spolupraci s Masarykovou univerzitou v Brné vyvinuli kvantifikaéni
real-time PCR kit gb MICRO Aspergillus, se kterym jsme se jiz nékolikrat zu€astnili evropského
externiho hodnoceni kvality QCMD. S pohledem do vysledkl tohoto hodnoceni je vidét, Ze roste pocet
laboratofi, které se touto problematikou zabyvaji. Nicméné je tfeba poznamenat, Ze vysledky riznych
laboratofi, v porovnani s detekci jinych mikroorganismu, nejsou dostatec¢né uspokojujici. Pouze
Ctvrtina laboratofi UcCastnici se tohoto testovani, v€etné té naSi, byla schopna dosahnout 100%
uspésnosti v analyze dodaného materialu. Tento nepomér je pravdépodobné dan pfedevsim
nedostatecnou citlivosti PCR systému a/nebo nedostatecné ucinnym postupem izolace DNA.
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Vyuziti molekularni analyzy pro studium epidemiologie koznich mykobakteriéz zptisobenych
M. marinum

Slany M., KFiz P.

Vyzkumny ustav veterinarniho lékarstvi, v.v.i., Brno

Mycobacterium marinum (MM) je pFi¢éinou onemocnéni ryb a nej¢astéj§im plvodcem koznich
mykobakteriéz u lidi popisujicich kontakt s vodnim prostfedim. V tomto sdéleni budou pfedstaveny
nastroje pro detekci a genotypizaci MM pouZité pro dohledani zdroje této infekce.

V ramci studie bylo vySetfeno 40 akvarijnich ryb (akvaria 2 pacientd s MM infekci). Dale bylo
vysSetfeno prostredi (biofilm, sediment, voda a rostliny) z akvarii (n = 44). Pro detekci MM byla pouzita
druhové specificka gPCR cilena na gen erp a mykobakterialni kultivace za pouziti specifickych médii
(Herrold, Lowenstein-Jensen, Middlebrook 7H10). Pro charakterizaci ziskanych izolatu MM byla
pouzita VNTR typizace.

Analyza akvarii prokazala pfitomnost MM pomoci gPCR u 21 ryb (52,5 %) a 9 vzork( prostfedi
(20,5 %). Kultivaéni pfitomnost Zivotaschopnych bunék MM byla pozdé&ji potvrzena pouze u 10 ryb
(25,0 %) a 4 vzorku prostfedi (9,1 %). Hledani moznych zdroj infekce v akvariich pacientt odhalilo
pozitivni ryby a prostfedi nesouci VNTR profily shodné s profily klinickych izolatl ziskanych od
pacientdl.

Akvarijni prostfedi mize za urcitych podminek pfedstavovat zdravotni rizika pro Clovéka. Vysoka
hustota ryb, pfitomnost organického odpadu a stala teplota vody jsou pfiznivé pro mnozeni NTM v
akvariich. Nezbytna dekontaminace vzork( pfi kultivaci mykobakterii snizila pravdépodobnost
kultivaéniho zachytu MM az o 50 %. S ohledem na tuto skuteCnost ma qPCR detekce pouzita pro
prikaz MM ve studii své opodstatnéni. Navic, VNTR typizace umozni urcit zdroj infekce.

Financovano grantem: NPU LO1218, MSMT
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Hepatitida E: staré, nové onemocnéni a situace v Ceské republice
Kubankova M., Lamka J.2, Vasi¢kova P."

1Vyzkumny ustav veterinarniho lékarstvi, v.v.i., Brno
2Univerzita Karlova v Praze, Farmaceuticka fakulta v Hradci Kralové

Hepatitida E (HE) je pravdépodobné star§i onemocnéni nez se pfedpokladalo. Podle historickych
zaznamU se ve stfedni Evropé vyskytovala jiz kolem 18. stoleti. V Ceské republice ma pocet lokalné
ziskanych pfipadl HE stoupajici tendenci. V roce 2013 z celkového poctu 258 hlasenych pfipadd bylo
pouze 9 pfipadd spojeno s pobytem v zahranici. Ve vétSiné pfipadl se zdroje onemocnéni nepodafri
objasnit. Pivodce onemocnéni, virus hepatitidy E (HEV), je celosvétové rozSifen v chovech prasat
domacich. Prasata domaci a divoka jsou spole¢né s jelenovitymi povaZzovana za vyznamné
rezervoary HEV. Pomoci qRT-PCR jsme detekovali HEV RNA u prasat divokych (96/450), jelenu
(2/169) srncu (1/30) a muflona (5/39). Alimentarni pfenos HEV byl popsan v zahraniéi a proto maso i
vnitfnosti pochazejici z rezervoarovych zvifat mohou pfi nedostateCném tepelném opracovani
pfedstavovat pro konzumenty riziko onemocnéni HE i v naSich podminkach. Cilem pfispévku je
objasnéni novych poznatkt o HE.

Vysledky projektu LO1218 byly ziskany za finanéni podpory MSMT v ramci programu NPU | a grantu
MZ NT13884-4/2012.

16



MUDr. Lenka Petrousova

Klinika infek&niho lékarstvi, Fakultni nemocnice Ostrava
17. listopadu 1790
708 52 Ostrava

tel: +420 608 079 180
e-mail: lenka.petrousova@gmail.com

Zkusenosti s klinickymi projevy hepatitidy E
Petrousova L'., Roznovsky L'., Mrazek J?.

! Klinika infek&niho lékafstvi, Fakultni nemocnice Ostrava
2 Oddéleni molekularni biologie, Zdravotni Ustav se sidlem v Ostravé

Virova hepatitida E (VHE) se dfive vyskytovala v Ceské republice zejména jako importované
onemocnéni z tropl a subtropl vyvolané genotypem 1 a 2 s dominujicim fekalné-oralnim pfenosem.
V poslednich letech je nejen v Ceské republice, ale i v Evrop&, zaznamenana vy$$i incidence
autochtonni VHE svazané s genotypem 3. V roce 2013 bylo v CR hlageno 218 pripadt VHE (zdroj
Epidat). Onemocnéni probiha vétSinou jako nezavazné jaterni postiZzeni s tendenci k samouzdravé.
Zavazny az fulminantnim prabéh VHE je ¢astéjSi u pacientd s chronickym jaternim onemocnénim, u
pacientd s imunodeficitem, navic u gravidnich Zen infikovanym genotypem 1 a 2. U pacientl
s imunosupresi mize onemocnéni prejit do chronicity. V nasledujicim sdéleni prezentujeme kazuistiky
zavazného prubéhu hepatitidy E. U 73letého muze s ulcerosni kolitidou byla diagnostikovana akutni
hepatitida E, ikterickd forma. Béhem 14 dnG onemocnéni doslo k rozvoji jaterniho selhani. Akutni
hepatitida E vedla k dekompenzaci ulcerosni kolitidy s opakovanou enterorhagii s nutnosti
opakovanych krevnich pfevodl a substituci koagulacnich faktoru. | pfes intenzivni péci pacient zemrel
v disledku jaterniho selhani po 2 mésicni hospitalizaci. Zdroj infekce se nepodafilo prokazat, pacient
udaval opakovanou konzumaci vepifového masa. U 58letého muze s jaterni steatézou vedla hepatitida
E také k rozvoiji jaterniho selhani a pacient je nyni zafazen na waiting listu na transplataci jater. Kromé
poskozeni jater se mlze hepatitida E manifestovat i extrahepatalnim poSkozenim. Nejcastéjsi
extrahepatalni manifestace onemocnéni je rendlni a neurologické postizeni. V kazuistice je
prezentovan rozvoj oboustranné parézy brachialniho plexu a aseptické meningitidy u 52letého
imunokompetentniho muze s akutni hepatitidou E. Virus hepatitidy E byl prokazan sérologicky i
polymerazovou Fetézovou reakci vséru i likvoru. Akutni hepatitida E pfedstavuje narUstajici
zdravotnicky problém. Pacienti s imunosupresi nebo jaternim onemocnénim jsou ohroZeni jaternim
selhanim i v pfipadé autochtonni hepatitidy E. Jedinym preventivhim opatfenim je vyhybat se
konzumaci nedostate¢né tepelné upraveného masa.
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ZkusSenosti s laboratorni diagnostikou hepatitidy E
Mrazek J.!, Kloudova A.", Lazarova Z.", Wilczkova Z.", Petrougova L.?

! Zdravotni ustav se sidlem v Ostravé, Centrum klinickych laboratofi
2 Fakultni nemocnice Ostrava, Klinika infek&niho lékafstvi

Virova hepatitida E (HEV) byla dlouho povazovana za prevazné importované onemocnéni plvodem
z tropickych a subtropickych oblasti, jeZ se pfenasi zejména prostfednictvim fekalné kontaminované
vody. V poslednich letech roste nejen v evropskych zemich, ale také dalSich rozvinutych zemich,
pocet pfipadl s prokazanou autochtonni infekci. Epidemiologické souvislosti ukazuji na zoonoticky
pfenos této infekce, pfedevsim prostfednictvim konzumace nedostate¢né tepelné upraveného masa.
Vzhledem k tomu, Ze testovani pacientd s hepatitidou na markery HEV neni €asto soucasti rutinnich
postupl, lze predpokladat vyznamné podhodnoceni poctu takto diagnostikovanych onemocnéni,
pfitom rostouci vyznam toho onemocnéni je ziejmy.

Nartst zaznamenanych pfipadl infekce HEV souvisi také se zvySujici se dostupnosti této laboratorni
diagnostiky. Je v8ak tfeba mit na paméti pfetrvavajici uskali laboratorni diagnostiky HEV, ktery mi jsou
zvlasté faledna pozitivita stanoveni specifickych protilatek ve tfidé IgM a relativné kratka doba virémie,
ktera zuzuje prostor pro konfirmaci nejednoznaénych sérologickych vysledku.

V prubéhu let 2010 az 2014 jsme analyzovali séra celkem 118 pacientl na sérologické markery HEV
(anti-IgM, anti-IgG) a RNA HEV. Nejednoznacné sérologické vysledky byly konfirmovany pomoci
prikazu specifickych protilatek westernblotem, sledovanim dynamiky tvorby protilatek a prikazem
RNA HEV metodou real-time PCR.

V testovaném souboru vykazalo pozitivitu vSech tfi markerd HEV 40 pacientd (34%), u 36 (31%)
pacientd byla infekce HEV vylou¢ena. Zbyvajicich 42 pacientll vykazovalo ne zcela jednoznacné
laboratorni nalezy. NejCastéji se jednalo o zachyt pravdépodobné& anamnestickych protilatek
svédcicich o prodélané infekci nebo o pravdépodobné faleSné pozitivni protilatky ve tfidé IgM.
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Molekularni detekce ptivodce syfilis v CR v letech 2004-2014
Smajs D.,Grillova L., Pastékova L.

Biologicky ustav, Lékarska fakulta, Masarykova univerzita, Brno

Treponema pallidum ssp. pallidum (TPA) zpusobuje syfilis, pohlavné pfenosné onemocnéni infikujici v
CR pfiblizng 700 pacientl roéné. Od roku 2004 do srpna 2014 bylo v nasi laboratofi vySetfeno 221
pacientd pozitivnich na detekci treponemalni DNA a 143 kmenlU TPA bylo molekularné typovano.
Celkem bylo v CR detekovano 16 rtiznych molekularnich subtypt kmend TPA. Vyskyt individualnich
subtypl se v Ceské populaci v ¢ase méni a nékteré subtypy jsou asociovany s nizSim vékem pacientd,
geografickou lokalitou a typem sexualniho chovani. V poslednich deseti letech se také vyrazné
rozsifila rezistence kmen(l TPA k makrolidovym antibiotikim. Tato rezistence je podminéna mutacemi
A2058G nebo A2059G v genu pro 23S rRNA; tyto mutace jsou detekovany soucasné s molekularnim
typovanim kmenu TPA. V letech 2011-2013 dosahl podil TPA kmen0 rezistentnich k makrolidovym
antibiotikiim 67 %.

Tato prace byla podporovana Grantovou agenturou Ceské Republiky GACR (P302/12/0574) a Interni
grantovou agenturou Ministerstva zdravotnictvi IGA MZ (NT-11159-5/10).
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Pridana hodnota detekce DNA patogenti v bioptickych tkanich u pacientd po transplantaci
krvetvornych bunék

Bartkova M. ', Novotny D. ', Raida L. 2, Bednafikova J. ', Pjajkova D. ', Zrikova L. .

' Oddéleni klinické biochemie, Fakultni nemocnice Olomouc
2 Hemato-onkologicka klinika Lékafské fakulty UP Olomouc a Fakultni nemocnice Olomouc

Vyskyt infekénich komplikaci u pacientl po transplantaci krvetvornych bunék je jednim z vyznamnych
limitujicich faktord dobré prognézy uspésSné lécby hematologickych malignit. Viivem cilené
imunosuprese v ramci transplanta¢niho rezimu dochazi u téchto pacient(l k opakovanym, €asto zivot
ohrozujicim reaktivacim zejména cytomegaloviru (CMV), viru Epstein-Barrové (EBV), viru HHV6 a
parvoviru B19 (PB19).

Terapeutickym standardem v péci o pacienty po transplantaci krvetvornych bunék je jejich pravidelné
monitorovani na pfitomnosti virové DNA. Biologicky material této specifické skupiny pacientl tak tvofi
nejvétsi Cast zpracovavanych vzorkd v na$i laboratofi. Standardné se jedna o vzorky plné krve
odebrané do K3EDTA. V posledni dobé& je vramci diferencidlni diagnostiky ¢im dal cCastéji
pozadovana detekce virové DNA ve vzorcich bioptické tkané, a to z divodu potvrzeni organové
nemoci. V nékterych pfipadech je diagnostika po transplantacnich komplikacich znaéné
problematicka. Klinicky obraz pacienta muze byt velmi variabilni, potvrzeni nepfitomnosti virové DNA
v krvi nemusi €asto korelovat s klinickym obrazem pacienta.

Retrospektivné jsme sledovali soubor 39 pacient(, kterym bylo v prabéhu roku 2013 — 2014 odebrano
65 vzork( bioptickych tkani na detekci virové DNA (CMV, EBV, HHV6, PB19). Jednalo se pfevazné o
odbéry tkani z GIT (62%) a zkuze (38%). U 82% vzork(i z byla potvrzena pfitomnost nejméné
jednoho patogenu. NejcetnéjSi vyskyt pozitivity byl zaznamenan pfi detekci PB19 (68%) a HHV6
(51%). Izolace tkané byla provedena komerénim izolacnim kitem QIAamp DNA Mini kit (Qiagen) za
pouziti tkarového protokolu, k amplifikaci jednotlivych patogent byli pouzity soupravy RealStar PCR
kit (Altona) a detekéni systém CFX 96 (Biorad).

Pokud se virova infekce nachazi ve stadiu, kdy dochazi k organové replikaci viru bez uvolfiovani
virovych ¢astic do krve, jevi se v ramci diferencialni diagnostiky komplikovanych potransplantacnich
stavll odbér bioptickych tkani zcela relevantni. Histologické nalezy mohou byt mitigovany medikaci
kortikoidy, a mohou byt neurcité.
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Molekularni diagnostika septickych stavi

Dendis M., GeneProof

Molekularni diagnostika septickych stavl je bezesporu nejvétsi vyzvou rutinni molekularni diagnostiky
patogenu dneska. PrestoZe je mozZné na trhu najit komeréni diagnostické soupravy, problematika stale
neopustila pole vyzkumu a vyvoje. Aktualné neni uspokojivé vyfeSena Zadna ¢&ast celého
diagnostického procesu: spravna indikace k vySetfeni, metodika a na¢asovani odbéru vzorkl a jeho
zpracovani, vlastni diagnosticky proces, ani interpretace takto ziskanych vysledkli pfedevsim
v kontextu s dalSimi metodami a klinickym stavem pacienta.

Zcela krucialnim krokem je spravna indikace k molekularné biologickému vySetfeni, spravny odbér i
jeho spravné nacasovani. Je nutno vzit v Uvahu, Ze bakterinémie je dynamicky proces. Jeji uroven se
méni v ¢ase a Casto se pohybuje pod hranici miry detekce molekularné biologickych metod. Taktéz
uroven bakterinémie u dospélych lidi a déti se vyrazné lisi.

Problémem je ¢asta kontaminace molekularné diagnostického procesu. Pro prikaz nukleovych kyselin
neplati mikrobiologicka pravidla sterility. VSudypfitomna bakterialni DNA komplikuje pFedevsim
pristupy zaloZené na tzv. panbakterialnich metodach.

Samotny pfistup k metodice priukazu DNA patogennich mikroorganisml se liSi. NejCastéji se
setkavame s tzv. univerzalni detekci zalozené na prukazu fylogeneticky konzervativnich uUseku
baktérii a hub, anebo multiplexovanim, tedy specifickym prikazem nejc¢astéjSich puvodcl sepsi. Oba
pristupy maji své vyhody a narazeji na své limity.

Je nutno se zaméfit na specifika prilkazu nukleovych kyselin ve srovnani se zlatym standardem
kultivacnich metod. Oba pfistupy vykazuji jina specifika z pohledu senzitivity i specificity, coz mize
vést k situaci, Ze oba metodicky spravné provedené postupy poskytnou ze stejného vzorku vzajemné
rozdilné vysledky. Na rozdil od tradi¢nich kultiva¢nich metod neni v pfipadé prikazu nukleovych
kyselin plvodcl septickych stavd zcela jasny interpretaéni ramec takto ziskanych vysledkd. Nicméné,
poptavka po feSeni diagnostiky septickych stavi trva od pocatku éry zavadéni prikazu nukleovych
kyselin patogent a neustane, dokud nebude uspokojivé vyfesena.
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Vliv mutace na vysledek melting analyzy aneb Spatny vysledek snadno a rychle

Piskunova N., Trubac¢ P., Scheinost O.

Laboratof molekularni biologie a genetiky, Nemocnice Ceské Budgjovice, a.s.

V soucasnosti se pfi molekularné genetické analyze vzdy klade veliky diraz na preanalytickou fazi ve
vztahu ke kvalité vydaného vysledku. Mnohdy byvame limitovani nevhodnym odbérem, materialem
kontaminovanym kozni mikroflérou, ¢asovou prodlevou, mnozstvim dodaného materialu apod. Viastni
vySetieni v laboratofi pak povazujeme — s nutnou davkou obezietnosti a sebereflexe - jako ,neomylny
a spravny“. Mlze se vSak stat, Ze nami vydany vysledek byl i pfes dodrzeni vSech doporu¢enych
postupll nespravny. Asi kazdy si dnes jizZ dokaze poradit s inhibici, kontaminaci nebo nedostate¢nou
citlivosti. Toto jsou véci, které jsme schopni v€as a spolehlivé odhalit a pfijmout preventivni opatfeni,
popfipadé pfistoupit k analyze vzorku ryze individualné. Neni-li jind moZnost a mame-li pochybnosti,
nezbyva, nez vydat vysledek NELZE — nepodafilo se analyzovat. BohuzZel se mohou vyskytnout
situace, kde jsme o spravnosti vysledku presvédceni, a tento mlze byt chybny. Jednou z téchto
moznosti je mutace vedouci k faleSné negativnimu vysledku. Na toto téma jiz byla publikovana fada
praci (napf. Svédské mutace u Chlamydia trachomatis ¢i Neisseria gonorrhoeae).

V naSem pfispévku prezentujeme nami zachycené pfipady mutaci, které vyrazné ovlivnily finalni
vysledek analyzy u hepatitidy C, CMV, HSV a mutaéniho statusu CLL. Nechceme timto vyvolavat
zbyte€nou skepsi &i paranoiou ovlivnénych protiopatfeni. ZamySlime se vSak, jak tyto pfipady co
nejvice minimalizovat. Jako jednim (byt vime, Ze ne univerzalnim) feSenim je pro detekci vyuZivat
riizné cilové sekvence a pfi neshodé naseho vysledku s klinickym obrazem a jinymi vySetfenimi si
polozit otdzku, zdali byl na$ vysledek opravdu ten spravny.
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DNA standardy pro absolutni kvantifikaci v real-time PCR
Jurc€ickova Z., Plackova Z., ViSkova A., Libra A.

GENERI BIOTECH s.r.o. Hradec Kralové

Standard pro real-time PCR je templatova DNA zaklonovana do struktury plazmidu. Ve srovnani
s ostatnimi typy standardi (jako napf. PCR produkty, oligonukleotidy, RNA) jsou stale nejCastgji
pouzivanymi kontrolami v real-time PCR, pfedevSim zduvodu pomérné jednoduché pFipravy
a stability pfi uchovavani. Vyhodou je moznost zaklonovat do struktury plazmidu inzert témérf jakékoli
sekvence. Standardy jsou vyuzivany pro kontrolu prabéhu PCR reakce, pro relativni ¢i absolutni
kvantifikaci.

Cirkularni standard je pfipraven zaklonovanim inzertu do kruhové struktury plazmidu. Linearizovany
standard vznikne S$tépenim cirkularniho plazmidu restrikénim enzymem. Linearni konformace
plazmidu je pfistupnéjsi pro primery pfitomné v PCR smési, ¢imz dochazi k amplifikaci templatu
v prabéhu dfivéjsich cykll real-time PCR. Linearizované standardy poskytuji hodnoty Ct nizsi o 2,5 —
4,5 cyklu podle konkrétniho qPCR standardu, linearni konformace je také stabilngjSi z hlediska
variability hodnot Ct pfi riznych teplotnich podminkach uchovavani.

PFi narocich na spravnou kvantifikaci templatu je dulezité vychazet z co mozna nejpresnéjSiho poctu
kopii standardu. Pro splnéni pozadavk( na pfesné uréeni poctu kopii templatu metodou real-time PCR
je linearizace a nasledna normalizace standardu jednim z krokl k Uspé&sné absolutni kvantifikaci.

Hodnoty koncentrace DNA standard( ziskané z méfeni absorbance svétla pfi 260 nm jsme porovnali
s vysledkem analyzy metodou real-time PCR. Na souboru vice nez 200 standardu byla nejprve
spektrofotometricky zméfena koncentrace, zaroverni byl stanoven pocet kopii/ul analyzou real-time
PCR, ktera byla cilena na ori misto plazmida. Na zakladé této analyzy bylo mozné pfipravit postup pro
normalizaci koncentrace standardu.
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Detekce mykobakterii v riznych typech vod pomoci real time PCR a pyrosekvenovani
Kaevska M.", Hyzakova A."? Kralik P.", Slana 1.’
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Zdravotni riziko pro lidi a zvifata pFedstavuji nejenom patogenni druhy mykobakterii
(Mycobacterium bovis, M. caprae, M. avium), ale i podminéné& patogenni mykobaktérie, které
vyvolavaji zavazné mykobakteriozy. Mykobakterie maji diky unikatnimu sloZeni buné&cné stény
mimorfadnou schopnost prfezivat i v prostfedi. Mnoho jejich druh( bylo zjisténo ve vodach a u
nékterych z nich je prokdzana i schopnost mnozZeni ve vodnich organismech. Voda, jidlo, krmivo a
prach obsahujici mykobakterie jsou nej¢asté&jSim zdrojem infekce pro zvifata i lidi. Molekularné
biologické metody napf. kvantitativni real time PCR (gPCR), nebo sekvenovani nové generace,
mohou poskytnout nova data o vyskytu mykobakterii a o po¢tu bunék ve vodé bez pouziti méné citlivé
a Casoveé naroc¢né kultivace.

Na naSem pracovisti byl zaveden qPCR systém slouzici jednak ke stanoveni celkového poctu
zastupcl rodu Mycobacterium ve vodé, a zaroven také pro kvantifikaci mykobakterii patficich do
komplexu Mycobacterium avium. Oba detekéni cile jsou zaloZzeny na amplifikaci genu pro 16S rRNA.
Systém také obsahuje interni amplifikacni kontrolu pro rozliSeni skutec¢né negativnich vzorkd od
vzorkl inhibovanych. Touto metodou byly vySetfeny vzorky vody, které pochazely z povrchové i
podzemni vody (zdroj pitné vody), z upraven vod nebo z kohoutkll v domacnostech. Zaroven byla u
vzorkl vySetfena celkova mikroflora pomoci technologie 454 sekvenovani na pfistroji GS-FLX
(Roche).

U vsSech typl testovanych vod byla pomoci gPCR zjisténa pfitomnost zastupcu rodu Mycobacterium,
avsak jejich pocty se liSily v zavislosti na puvodu vySetfované vody. Zastupci komplexu M. avium byl
detekovani pouze sporadicky. Celkova mikrofléra u vySetfovanych vzorkl vody se skladala z bakterii,
které patii do Celedi Proteobacteria, Actinobacteria, Bacteroidetes, a dalSich. Mezi sloZzenim celkové
mikroflory a vyskytem zastupcl rodu Mycobacterium v$ak nebyla zjiSténa zadna korelace.

Vysledky vznikly za finanéni podpory projektu LO1218 Ministerstva Skolstvi, MladeZe a Té&lovychovy
v ramci programu NPU .
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Potraviny rostlinného pivodu jako zdroj alimentarnich nakaz
Moravkova M., Vasic¢kova P., Slany M., Kralik P.
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V poslednich letech byl zaznamenan celosvétové zvysSeny vyskyt alimentarnich nakaz, jejichZ zdrojem
byly potraviny rostlinného puvodu. Pfedkladana studie byla zaméfena na vyuziti molekularnich metod
(QPCR a RT-gPCR) pro pfimou detekci vybranych mikrobialnich agens virového, parazitarniho a
bakterialniho ptivodu ze vzork( zpracované zeleniny zakoupené v trzni siti v CR. Sledovana byla
pritomnost vir(l (norovirus a virus hepatitidy A), parazita (Cryptosporidium parvum, Giardia lamblia) a
bakterii (Listeria monocytogenes a Cronobacter spp.). Zaroveh byla provadéna detekce Escherichia
coli, ktera je bézné vyuzivanym indikatorem fekalniho znecisténi. Snahou bylo metodické sjednoceni
zpracovani vzorkl s naslednou izolaci nukleové kyseliny sledovanych vir(l, bakterii i parazitt. Detekce
bakterialnich agens byla sou€asné& provadéna i pomoci kultivaénich metod. Celkem bylo vySetfeno
175 vzorka krajené &i mrazené zeleniny a klick(. Norovirus byl detekovan ve dvou vzorcich a
G. lamblia ve tfech vzorcich krajené a mrazené zeleniny. Zadny z vySetfovanych vzork(i nebyl
pozitivni na pfitomnost viru hepatitidy A a Cryptosporidium parvum. L. monocytogenes byla pomoci
molekularnich metod detekovana pouze ve tfech vzorcich Cerstvé €i mrazené zeleniny, a to ve velmi
nizkych koncentracich. Pfima kultivace na chromogennich médiich byla u vSech vzorkd negativni.
Vyuzitim metody pomnozeni s naslednou detekci na chromogennich médiich byla L. monocytogenes
detekovana v 17 vzorcich (9,7 %), s vy$§im zachytem ve vzorcich mrazené zeleniny. Cronobacter
spp. byl detekovan pomoci qPCR v 66 (37,7 %) vzorcich a E. coli ve 106 (60,6 %) vzorcich. Pomoci
kultivaCnich metod byla pfitomnost Cronobacter spp. zachycena pouze ve 27 (15,4 %) a E. coli v 72
(41,1 %) vzorcich zeleniny. Vy3&i zachyt pomoci qPCR Ize vysvétlit detekci DNA i z mrtvych &i
poskozenych bakteridlnich buné&k. Zavérem lze shrnout, Ze molekularni metody pfedstavuji rychlou
metodu detekce patogennich a potencialné patogennich agens v potravinach, avsak interpretace
vysledkl mize byt z hlediska posouzeni rizika pro zdravi konzumenta znaéné obtizna. Z vysledk
studie vyplyva, Zze z mikrobialniho hlediska vySetfovana zpracovana zelenina dostupna v trzni siti
predstavuje zvySené zdravotni riziko a mize tak byt potencionalnim zdrojem alimentarnich nakaz.
Toto riziko se zvySuje zejména pfi Spatné manipulaci s potravinou, kdy mize dojit k pomnozeni i
nizkych poctl bakterii na potfebnou infekéni davku.

Prace byla podporovana z projektd MZe QJ1210114 .
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Moznosti molekularni analyzy u pacientt s rodinnym vyskytem aneurysmat hrudni aorty
Dvorakova M.", Cibulkova P.", Kienkova R.", Vani¢kova P.", Badurova L., Vahala D.’

'LaboratoF Iékafské genetiky — isek molekularni biologie, Laboratofe AGEL a.s., Novy Ji&in

onemocnéni aorty a vazné Zivot ohrozujici stavy. TAAD postihuji vSechny c&asti hrudni aorty -
ascendentni aortu, aortélni oblouk, descendentni aortu i thorakoabdomindalni oblast. Aneurysma i
disekce se tvofi v misté oslabeni cévni stény, kde dochazi k jejimu vyklenuti nebo trhliné. TAAD je
primarné diagnostikovana pomoci zobrazovacich metod, jako je echokardiografie, pocitacova
tomografie, magneticka rezonance, nebo angiografii. Az 20% jedinct s TAAD ma v rodiné pfibuzného
prvniho stupné s aortalni nemoci, ostatni pfipady jsou sporadické nebo izolované.

TAAD je geneticky heterogenni skupina postizeni hrudni aorty s omezenou penetranci a variabilni
expresivitou. Familiarni formy se dédi autozomalné dominantnim zplsobem a jejich pfiinou jsou
mutace v kauzalnich genech. Tyto pfipady jsou €asto spojeny i s jinymi pfiznaky a podle dalSich
symptomd mohou byt sou€asti Marfanova syndromu (gen FBNT), Loeys-Dietz syndromu (geny
TGFBR1 a TGFBR2), vaskularniho typu Ehlers-Danlos syndromu (gen COL3A7) nebo arterial
tortuosity syndromu (gen SLC2A10). Zbyla ¢ast familiarnich pfipadd TAAD je nesyndromovych,
s mutacemi v genech ACTA2, SMAD3, TGFB2 aj., kdy je postizeni Uzce vazano pouze na oblast
hrudni aorty. Vék nastupu a pIné rozvinuti familiarniho TAAD onemocnéni jakoz i jeho zavaznost jsou
velmi rozmanité a muze se liSit i vramci jedné rodiny. Vzhledem k zavaznosti postizeni je odhaleni
mutace zodpovédné za TAAD v rodiné vyznamnou informaci pro pacienty a jejich rodinné pfislusniky.

V ramci tohoto sdéleni predstavujeme 2 zajimavé kazuistiky rodinného vyskytu TAAD z naSeho
souboru ¢itajici 1098 pacientl. Etiologie onemocnéni bylo odhaleno diky komplexnimu pfistupu, za
pouziti technologie Next generation sequencing, pfimého sekvenovani a metody MLPA (Multiplex
Ligation-dependent Probe Amplification). Kromé fenotypovych pfFiznak( a genetického pozadi dvou
demonstrovanych pacientl diskutujeme i pfednosti a uUskali modernich technik a jejich vyuziti pro
klinickou praxi.
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Vyskyt bakterii rodu Arcobacter u domacich mazliéka (koéek a psi) v CR
Pejchalova M.!, Zabgikova S.?, Silhova L., Haslova M.2
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Rod Arcobacter v sou€asnosti zahrnuje osmnact druhd, z nichz A. butzleri, A. cryaerophilus, A.
skirrowii a A. cibarius jsou povazovany za patogenni. Arkobaktery zplsobuji prdjmova onemocnéni,
ktera jsou nékdy doprovazena horeckou, bolestmi bficha a zvracenim. Arkobaktery byly izolovany z
potravin pfedevsim zivocisného, ale také rostlinného puvodu, z klinickych vzorkd zdravych lidi i lidi s
priznaky onemocnéni. PFitomnost arkobakteri byla potvrzena také u zvifat, hospodaFskych i
domacich.

Tato prace sleduje vyskyt bakterii rodu Arcobacter spp. u doméacich mazli¢kd - kogek a pst v Ceské
republice. Celkem bylo testovano 178 vzorkd, 108 vzork(l pochazelo od pst a 70 vzorkd od kocek.
Zvitatim byly pomoci vatovych stérovych tampon( s Amies agarovym gelovym transportnim médiem
obsahujicim aktivni uhli (COPAN, Italie) a nylonovych kartack( Cytobrush Plus® (CooperSurgical,
Némecko) odebrany stéry ztlamy. Bylo provedeno jak kultivaéni vySetfeni, tak i izolace DNA
s naslednou PCR, ktera identifikuje arkobaktery na urovni rodu i druhu.

Pfi kultivacnim vySetfeni byly vatové tampodny otfeny na TSA médium (HiMedia, Indie) a kultivovany
pfi teploté 30 °C po dobu 48 hodin v aerobnim prostfedi. Timto postupem byly bakterie rodu
Arcobacter zachyceny pouze v jednom vzorku pochazejicim od psa (maltézsky pinc). Arkobaktery se
kultivacni metodou v dalSich vzorcich nepodafilo zachytit vzhledem k velkému mnozZstvi doprovodné
mikrofléry.

V pfipadé izolace DNA pfimo ze stérového kartacku byly pouzity tfi metody izolace DNA: 1. QlAamp
DNA mini kit (Quiagen), kdy byla pfitomnost Arcobacter butzleri potvrzena v jednom vzorku (pes —
némecky pinc). 2. Stérovy kartaek byl resuspendovan v PBS pufru a izolace DNA byla provedena
lyzou bunék po inkubaci v suchém teple. Timto postupem a naslednou m-PCR se podafilo zachytit 2x
Arcobacter butzleri u dvou psu (kfizenci). 3. Stérovy kartacek byl 24 h pomnozen v Arcobacter bujonu
s CAT suplementem (HiMedia, Indie) a izolace DNA byla provedena lyzou buné&k po inkubaci
v suchém teple. Timto postupem byl Arcobacter butzleri zachycen u koCky (nekastrovany outdoorovy
kocour).

Ze vSech testovanych zvifat bylo 5 pozitivnich. Ve &tyfech pfipadech vzorek pochazel od psa,
v jednom od ko¢ky. Pomoci PCR byla ve vSech péti pfipadech potvrzena pfitomnost Arcobacter
butzleri. P¥i opakovaném odbéru vzorkd byla pfitomnost arkobakterd prokazana u jednoho vzorku
pochazejiciho od psa. VSechna vySetfovana zvifata podle sdéleni majiteld nejevila v dobé odbéru
zadné znamky onemocnéni. Zachyt arkobakterd u vySetfovaného souboru domacich mazlick byl
nizky, obdobné jako v belgické studii (1). Na rozdil od italské studie se nepotvrdila vysoka prevalence
arkobakterll u kocek (2). Pfesto mohou byt kocky a psi chovani jako domaci mazliéci prenasedi
sledovanych bakterii a zaroven potencialnimi zdroji infekce u ¢lovéka.

1. HOUF K., DE SMET S., BARE J., DAMINET S.: Dogs as carriers of the emerging pathogen
Arcobacter, Veterinary Microbiology, 2008, 130, 208 — 213.

2. FERA M. T., LA CAMERA E., CARBONE M., MALARA D., PENNISI M. G.:Pet cats as carriers of
Arcobacter spp. in Southern Italy, Journal of Applied Microbiology, 2009, 106, 1661 - 1666

Tato prace vznikla za finanéni podpory Fakulty chemicko-technologické Univerzity Pardubice,
studentsky projekt SGFChT 07/2014.
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Monitorovani BK viru u pacientti po transplantaci ledvin
Bednafikova J., Krej¢i K., Novotny D., Bartkova M., Pjajkova D., Zrnikova L.

Oddéleni klinické biochemie FN Olomouc
lI. interni klinika — nefrologicka, revmatologicka a endokrinologicka FN Olomouc

BK virus z rodu polyomavirll patfi mezi vyznamné patogeny vyvolavajici posttransplantacni
komplikace u pfijemcl ledvinnych transplantati. Po primoinfekci virus perzistuje v epitelialnich
bunkach renalnich tubult a bufikach urotelu. Vlivem imunosuprese mize dojit k jeho reaktivaci a
zhorSovanim funkce $tépu. Incidence se pohybuje pfiblizné kolem 5%, pficemz PVAN v pokrocilém
stadiu vede az k rejekci $tépu a to u vice jak 50 % pacientd. DalSi komplikaci mize byt sten6za
ureteru popf. systémova vaskulopatie. Aktivni replikace BKV vede k jeho uvolfiovani do moci a krve.
Stanoveni virurie a virémie je pouzivano pro uréeni v€asné diagnézy, monitorovani pribéhu terapie
imunosupresivy, popf. monitorovani odezvy na jina Ié€ebna opatieni.

Ve spolupraci s lll. interni klinikou provadime screening BKV DNA u pacientd po ledvinné
transplantaci a v pfipadé pozitivniho zachytu také nasledné monitorovani mnozstvi BKV DNA v moci a
plazmé. Béhem dvou let jsme provedli 1498 vySetfeni u 397 pacientd po transplantaci ledviny.
VySetfeni se provadi metodou real-time PCR kitem Real star BKV Kit (Altona) s kvantitativnim
vyhodnocenim pozitivnich nalez(l. U 102 pacientd byla detekovana BKV DNA v moci, u 21 pacientl
v moci i plazmé, z toho u 8 pacient(l byla stanovena klinicky vyznamna virurie i virémie.

Systematicky screening pacientl po transplantaci ledviny pomoci kvantitativni PCR z moci a plazmy a
v&asny terapeuticky zasah snizuje rozvoj PVAN a riziko nasledné rejekce Stépu.
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Produkce armored RNA ¢astic pomoci jednoplazmidového dvouexpresniho HIS-tag systému
Mikel P."?, Vasitkova P.", Tesafik R.", Kulich P.", Malenovska H. ' a Kralik P. '

1\’/),'/zkumny ustav veterinarniho 1ékafstvi, v.v.i., Hudcova 296/70, 621 00 Brno
?Ustav experimentalni biologie, Pfirodovédecka fakulta, Masarykova univerzita, Kotlarska 2, 611 37 Brno

Uvod: Armored RNA (aRNA) &astice jsou uméle piipravené pseudovirionové &astice odvozené od
bakteriofaga MS2 (Pasloske et al., 1998). aRNA c&astice, obsahujici unikatni kontrolni RNA sekvenci a
slouzi jako tzv. procesné kontrolni viry v detekci patogennich RNA virl pomoci reverzné transkripéni
real-time PCR (qRT-PCR). Ke kazdému vzorku jsou na poc¢atku analyzy pfidany aRNA ¢astice v urcité
kvantité a RNA je poté izolovana standardnimi postupy. Na konci analyzy je mozné prostfednictvim
kvantifikace aRNA &astic kvantifikovat také uc¢innost izolace RNA u kazdého vzorku.

Metodika: Za ucelem zjednoduSeni produkce aRNA ¢&astic byl navrZzen a zkonstruovan tzv.
jednoplazmidovy dvouexpresni HIS-tag systém. Tento systém se sklada z expresniho vektoru
nesouciho dva T7 promotory. Za prvni T7 promotor byl klonovan synteticky DNA konstrukt nesouci
sekvence bakteriofaga MS2 nutné pro vznik aRNA ¢astic spolu s inzeréni mutaci umoznujici purifikaci
aRNA c¢astic pomoci HIS-tag afinitni chromatografie (Cheng et al., 2006). Za druhy T7 promotor byla
klonovana unikatni kontrolni sekvence spolu s C-variantou tzv. pac mista umoznujiciho zabalovani
kontrolni sekvence do aRNA ¢&astic s vysSi specifitou (Wei et al., 2008). Transmisni elektronova
mikroskopie (TEM) byla vyuzita k ovéfeni uspéSného sestavovani aRNA Castic. aRNA byly dale
testovany na schopnost odolavat plisobeni RNaz.

Zaveér: Jednoplazmidovy dvouexpresni HIS-tag systém pro produkci aRNA ¢&astic byl uspésné
zkonstruovan. Systém v sobé integruje vSechny doposud znamé poznatky o produkci aRNA ¢&éstic.
Prostfednictvim tohoto systému je mozné purifikovat aRNA pomoci HIS-tag afinitni chromatografie,
coz znacné zjednoduSuje jejich pfipravu. Dale je mozné pfipravit aRNA castice s rdznou délkou
kontrolni sekvence (100 bp — 3000 bp), pficemz tyto aRNA Castice obsahuji pouze pozadovanou
kontrolni sekvenci bez sekvenci bakteriofaga MS2. Produkované aRNA castice se vyznacuji vysokou
Cistotou, homogenitou a stabilitou vi¢i RNazam.

Tato prace byla podpofena granty NT13884-4/2012 MZ CZ a MSMT CR pod programem NPU |
(projekt LO1218).

Literatura:

Cheng, Y. J., J. J. Niu, Y. Y. Zhang, J. W. Huang, and Q. G. Li, 2006, Preparation of His-tagged
armored RNA phage particles as a control for real-time reverse transcription-PCR detection of
severe acute respiratory syndrome coronavirus: Journal of Clinical Microbiology, v. 44, p.
3557-3561.

Pasloske, B. L., C. R. Walkerpeach, R. D. Obermoeller, M. Winkler, and D. B. DuBois, 1998, Armored
RNA technology for production of ribonuclease-resistant viral RNA controls and standards:
Journal of Clinical Microbiology, v. 36, p. 3590-3594.

Wei, B. J., Y. X. Wei, K. Zhang, C. M. Yang, J. Wang, R. H. Xu, S. Zhan, G. G. Lin, W. Wang, M. Liu,
L. N. Wang, R. Zhang, and J. M. Li, 2008, Construction of armored RNA containing long-size
chimeric RNA by increasing the number and affinity of the pac site in exogenous RNA and
sequence coding coat protein of the MS2 bacteriophage: Intervirology, v. 51, p. 144-150.
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Sledovani mutaci v genech patogenni kvasinky Candida albicans souvisejicich se snizenim
citlivosti vic¢i antimykotikiim

Hruskova-Heidingsfeldova O., Kro€ova E., Majtnerova P.

Univerzita Pardubice, Fakulta chemicko-technologicka, Katedra biologickych a biochemickych véd

Jednou z vaznych komplikaci pfi lé€bé nemoci zpusobenych patogennimi kvasinkami je snizovani
citlivosti téchto patogend vici pouzivanym antimykotikim. Snizeni citlivosti, pfipadné az rozvoj
rezistence mize mit fadu pfi€in. V pfipadé azolovych antimykotik se mlze jednat o mutace v cilové
struktufe, kterou je lanosterol 14-alpha-demethylaza kédovana genem ERG71, nebo o zvySeni
exprese efluxnich pump, které transportuji molekuly antimykotik ven z buriky. Snizena citlivost
k antikymotikim muze byt zplsobena také mutacemi nebo zménou transkripce gen(, které reguluji
expresi ERG11 nebo efluxnich pump.

Klinicky izolat kvasinky Candida albicans jsme pouzili pro experiment umélé evoluce, v jehoZ ramci
jsme ziskali také kmeny s nizsi citlivosti vii¢i béZné pouzivanému antimykotiku Flukonazolu. Abychom
zZjistili molekularni mechanismy, které tento jev zplsobuji, sekvenujeme gen ERG11, jeho regulator
UPC?2, dale gen CDR1 kddujici efluxni pumpu zodpovédnou za transport Flukonazolu a geny MRR1 a
MRR?2, které se pravdépodobné ucastni regulace CDR1. Cilem je vytipovani mutaci, jejichz vyskyt je
spojen s rozvijejici se rezistenci pravidelné a mohou tudiz slouZit jako indikator tohoto nebezpedi.
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Molekularni typizace methicilin-rezistentnich kmenu Staphylococcus aureus izolovanych
v Geriatrickém centru

Barekova L"*, Halamickova Z 2, Melter O%, Stehlikova Z*, Zalabska E ', Bures | °, Hanovcova | *

' Oddéleni klinické mikrobiologie, Pardubicka krajska nemocnice, a.s,

2 Infek&ni oddéleni, Pardubicka krajska nemocnice, a.s.

*Katedra epidemiologie, Fakulta vojenského zdravotnictvi Hradec Kralové, Univerzita Brno
* Ustav lékarské mikrobiologie 2. LF UK Praha

® Geriatrické centrum, Pardubicka krajska nemocnice, a s.

Methicilin-rezistentni Staphylococcus aureus (MRSA) je vyznamny nozokomidlni patogen se
schopnosti rychle se Sifit, zejména v nemocni¢nim prostiedi. V poslednich letech byly izolovany i
komunitni kmeny. Rizikovymi faktory pro vznik nosi¢stvi a infekci jsou predevSim dlouhodoby pobyt
v nemochnici, invazivni procedury, lécba antibiotiky, diabetes mellitus, renalni insuficience na
hemodialyze, kozni choroby (chronické kozni defekty). Ve specifickém riziku infekce jsou i pacienti na
oddélenich nasledné péce. Na tato oddéleni jsou pfijimani chronicky kolonizovani pacienti, ktefi
mohou byt zdrojem multirezistentnich kmend pro zafizeni poskytujici akutni péci. V Pardubické
krajské nemocnici byl v poslednich letech v ramci sledovani vyskytu téchto kmenld zaznamenan v
Geriatrickém centru stoupajici pocet pacientl kolonizovanych a infikovanych MRSA. Pro objasnéni
epidemiologické situace byly kmeny izolované od pacientd a z nemocni¢niho prostfedi podrobeny
genetické analyze. Do souboru bylo zafazeno celkem 43 kmenud. 40 kmen( bylo izolovano od 39
pacientd v obdobi od zacatku kvétna 2013 do konce fijna 2014. Byl zafazen vzdy prvni kmen
izolovany od pacienta. Od jednoho pacienta byly do studie zafazeny dva kmeny MRSA izolované
v odstupu 14 mésich. Tfi kmeny MRSA byly zachyceny ve stérech z prostfedi. Ve sdéleni jsou
prezentovany vysledky spa typizace téchto kmenu.

Prace byla provedena za finanéni podpory projektu v ramci specifického vyzkumu FVZ UO
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Vyuziti ultra hlubokého sekvenovani RAS genli pro prediktivni diagnostiku kolorektalniho
karcinomu. (Ultra deep amplicon sequencing of RAS genes and its use for colorectal carcinoma
diagnostics).

Slavkovsky R., Stranska J., Vénskova V., JanCik S., Vojta P., Drabek J.
DNA laboratof, Ustav molekularni a translaéni mediciny, LF UP Olomouc

Tumor DNA testing of KRAS and NRAS (RAS) genes, which are components of the EGFR signaling
pathway, is a prerequisite for proper personalized biological treatment using anti-EGFR drugs such as
panitumumab and cetuximab in metastatic colorectal carcinoma (mMCRC). EGFR regulates cancer-cell
proliferation, apoptosis and tumor-induced angiogenesis. The anti-EGFR treatment cannot be
prescribed in case of mutations in both RAS (codons 12, 13, 59, 61, 117, 146). Detection of increasing
number of possible mutations with probe-based qPCR is cumbersome while amplicon ultra-deep next-
generation sequencing (NGS) has a potential to be suitable method for simultaneous direct detection
of all somatic mutation within tested regions and with a defined detection limit. The aim of the study
was to verify and optimize RAS NGS sequencing of tumor DNA samples for detection of all predictive
mutations.

During more than one year, more than 340 FFPE tumor samples were tested. Two methods of NGS
RAS assays with longer (189 — 295 bp) or shorter (70 - 120 bp) amplicons were introduced in
laboratory. Both RAS assays consist of gPCR with a control of amplicons by melting curves. “Short
RAS” assay was based on adapter ligation otherwise “long RAS” assay was based on simultaneous
adapter tagging and fragmentation (tagmentation) of amplicons. After indexing PCR, size selection of
the products, samples from both assays were normalized, pooled and sequenced at lllumina MiSeq at
ultra-deep coverage. Results with at least 5 % mutation frequency were concluded as “mutation
detected”, according to consensus of the Czech Society of Pathology.

The first pilot study of 24 samples was in 100 % concordance with therascreen® KRAS RGQ PCR Kit
(KRAS codons 12 and 13, CE-IVD, Qiagen), in 96 % other 50 selected samples. In every RAS run,
KRAS G13D or NRAS Q61L mutation standards were correctly found, confirming reproducibility of the
method. Interlaboratory comparison of 12 samples with mutations showed 92 % concordance, one of
the samples needs to be retested in both laboratories. External quality assessments (EQA) yielded
one result differing from consensus out of ten. Upon investigating the cause of this discrepancy with
EQA organizers, we found that sample was artificially prepared cell line that did not cover sequence of
our primers. Mutation in this sample was correctly identified by ,short RAS” assay.

Overall from 341 tested samples 40% were positive for major mutations (KRAS codons 12 and 13).
Furthermore, we detected in 10% of samples minority mutations (mainly KRAS codons 61 and 146
and NRAS codon 61). The relatively high percentage of tumors with minority mutations proves the
necessity for their testing, which was not necessary before autumn 2014. Together 36 of the samples
which were not possible to be analyzed by “long RAS” assay due to DNA quality, were successfully
analyzed by “short RAS” assay. 4 samples remained untestable.

Taken together we show that NGS method is a suitable and valid method for predictive mCRC
diagnostic. Especially in case of FFPE samples the shortening of the sequencing area could be very
beneficial for improving the quality of the results.

The work was supported by CZ.1.07/2.3.00/30.0060 and CZ.1.07/2.3.00/30.0041.
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Roche Diagnostics je pfednim svétovym vyrobcem diagnostickych systéma
a poskytovatelem zdravotnickych informaci. Jsme zaméfeni na vyzkum, vyvoj,
marketing a servis produktll a feSeni nejenom pro laboratofe, I€kafe a pacienty, ale
také pro vyzkum a pramysil.

Roche, s.r.o. C(O)base
D|ag nosticka divize Life needs answers

Karlovo namésti 17
120 00 Praha 2 http://www.roche-diagnostics.cz

cobas’ HPV Test pomdhd odhalit onemocnéni,
které neni zachyceno cytologii
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Molecular diagnostics for your routine PCR souprav pro rutinni laboratorni diagnostiku
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gewﬂtﬁol@[ﬁ
diagnostirA

\}

O NASICH PRODUKTECH

VIME VSE

JSME CESKY VYROBCE S DLOUHOLETOU TRADICI

Garantujeme kontrolu nad celym procesem vyvoje, vyroby a distribuce viech nabizenych
CeneProof souprav

- nd3 tym odbornikd m& mnohaleté zkuienosti s PCR - dosahujeme vynikajicich vysledkd v panelech

- garantujeme nadstandardni zakaznicky servis externiho hodnoceni kvality QCMD, INSTAND e\V., SZU
a expresni dodavky - prabéziné inovujeme produkty na zékladé nejnovéjsich

- zajistujeme interni kontrolu kvality dle mezinarodnich poznatkd molekularni biologie a poZadavki zakaznikd
standard

GeneProof a.s.

VideAskad 119, CZ-619 00 Brao / +420 543 211 679 [/ info@geneproof.com WW W.ge n e p ro Of. CO m




BAG HeAUTHCARE

BAG Health Care GmbH nabizi fadu PCR diagnostik: BAGene - SSP typizace cervenych
krvinek, HISTO TYPE Happy Pack - SSP typizace HLA, HISTO SPOT’ - SSO testy pro typizaci I.
a Il. HLA tfidy a ERY SPOT’ — SSO testy pro stanoveni krevnich skupin véetné automatu MR.
SPOT’. Nedilnou souéasti nabidky jsou i kontrolni testy, napf. CYCLER CHECK pro kontrolu
teplotni uniformity termocyklér( ¢i Wipe Test pro kontrolu HLA kontaminaci.

Soucdsti nasi nabidky jsou i specidlni soupravy pro prikaz predispozice k chorobdam
asociovanym s ur¢itymi HLA typy — celiakie, narkolepsie, autoimunitni choroby asociované
s B27.

O této i dalsi nabidce firmy naleznete vice informaci na naSich webovych strankach nebo
pfimo od nasich prodejct.

BAG Health Care GmbH Tel.: 286 840 508 Fax: 286 840 510
Na Hlinach 555/17 E-mail: info@bag-healthcare.cz
182 00 Praha 8 www. bag-healthcare.cz

BIOMEDICA CS, s.r.o.
Meteor Centre Office Park
Sokolovska 100 / 94

186 00 Praha 8 — Karlin

Kontakt:

BIOMEDICA CS, s.r.o.
Sokolovska 100/94
186 00 Praha 8 - Karlin
www.bmgrp.cz

Spoleénost BIOMEDICA CS, s.r.o. se zabyva distribuci produktd pro medicinu (humanni
i veterinarni), farmaceuticky primysl, védu a vyzkum a produkci potravin. Produkty pro
laboratofe tvofi vyznamnou cCast produktového portfolia spoleCnosti. V oblasti in-vitro
diagnostiky jsme partnerem laboratofi, které se zabyvaji vySetfovanim alergii, autoimunitnich
onemocnéni, endokrinologii, sérologii infekénich onemocnéni, mikrobiologii, hemostazou a
v neposledni fadé molekularni diagnostikou. V oblasti molekularni diagnostiky zastupujeme
mezinarodni spoleCnosti, které nabizeji produkty pro laboratofe infekéni diagnostiky,
imunogenetiky, cytogenetiky a molekularni patologie.



Bio-Consult Laboratories spol. s r.o. se specializuje \\\ \
na dovoz a distribuci produkti z oblasti BIO ConSUIt.
molekularni biologie a genetiky pro védu

a vyzkum (Life Science) a klinickou diagnostiku. véda & vyzkum

www.bioconsult.cz

since 1993

Novinky v nasem sortimentu:

e Real-time PCR diagnostické soupravy RIDA®GENE od némecké firny R-Biopharm
pro detekci infekei traviciho traktu, respiraénich a nozokomialnich infekei.

e Bioreaktory némecké firmy Cellab pro kultivaci mezenchymalnich bunék, umélych
koznich Stépu, 3D Stépu kosti a chrupavek, pro produkeci monoklonalnich protilatek.

e Genetické referenéni standardy od britské firmy Horizon Diagnostics. Genomické
a multiplexové DNA referenéni standardy, FFPE referenéni standardy, FISH referenéni
standardy umoziuji extemi kontrolu kvality, presnosti a citlivosti eseji, v€etné izolaci. SlouZi i
jako kvantitativni a limitni standard pro PCR a NGS.

e Produkty od firmy MAGBIO - Izolaéni kity pro DNA/RNA na principu magnetickych
partikuli, purifikaéni kity pro Sangerovo sekvenovani, purifikacni kity pro tvorbu NGS
knihoven, magnetické platformy pro zkumavky a desticky.

Bio-Consult Laboratories spol. s r.o.
BoZejovicka 145, 142 01 Praha 4-Libus
Tel./fax +420 244471239, +420 241729792
www.bioconsult.cz

NextGENe

Next Generation Sequencing Software
for Biologists

— CarolinaBiosystems

Produkty a sluzby pro molekularni biologii

Nabizime kvalitni pfistroje, chemii,

software a certifikovany servis DNA

Biologist Friendly sekvenatord za rozumné ceny

Windows® interface:

- kompletni servis DNA sekvenator(
certifikovanymi techniky

- spotiebni material pro DNA
sekvenatory

- analyticky software pro Sangerovo i
NGS sekvenovani

- pipety

- elektroforézy

= PCR thermocyklery

- izolacni RNA, DNA kity

uirements

Carolina Biosystems, s.r.o.
Drnovska 1112/60
161 00 Praha 6

www.carolinabiosystems.com
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Software PowerTools for Genetic Analysis
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Dialab spol.s r.o. zajistuje dodavky laboratornich potfeb jak pro oblast vyvoje a vyzkumu , tak i pro oblast rutinnich
zdravotnickych laboratofi.

Jeden z vyznamnych obor( nasi ¢innosti jsou dodavky
kompletniho vybaveni pro mikrodestickovou
instrumentaci od firmy BIOTEK zahrnujici: readery,
automatické promyvacky a dispenzory mikrotitracnich
desti¢ek, multidetekéni readery pro stanoveni
absorbance, fluorescence a luminiscence.

Jako novinku nabizime readry vybavené moznosti
zaznamenavat i obraz pomoci integrovaného
fluorescenéniho i standardniho mikroskopu a

provadét analyzu bunék za pomoci SW vybaveni. Soucasti nasi
¢innosti je i ovéfovani a validace téchto zafizeni.

Ddle nabizime 3vycarské pipety zn. SOCOREX, Hellma kyvety pro
fotometrii, plastové vyrobky pro tkarfiové kultury od firmy GBO.

V dalSim vyrdbime a doddvame reagencie pro oblast klinické
biochemie a imunologie, hematologické a biochemické
analyzatory, analyzatory na okultni krvaceni od firmy EIKEN a
dalsi...

(= elisabeth ~ Elisabeth” EliGene @ ZEPHYRUS® ZEPHYRUS®

[EDEEEE DNA DIAGNOSTICS PCR BOX HARMONY MAGNETO

Navstivte nas e-shop:
www.elisabeth.cz

DNA diagnostika EliGene®
ZEPHYRUS® PCR Box

ZEPHYRUS® Magneto pro izolaci DNA / RNA
Soupravy pro izolaci DNA / RNA MO BIO, Perkin Elmer,

mastermixy a polymerazy KAPA Biosystems, priprava oligonukleotidd a
sekvenovani, spotfebni material pro laboratore (rukavice, plast atd.)




ODYNEX

Spolecnost DYNEX je jednim z nejvétSich dodavatelu produktl a sluzeb v oblasti laboratornich
zarizeni a diagnostik v Ceské republice. Na ¢eském trhu jsme jiz od roku 1992, a od roku 2002 jsme
samostatnou, ryze ¢eskou spole¢nosti.

DYNEX se zabyva predevSim prodejem pfistroji a diagnostik pro mikrobiologické, molekularné-
biologické, imunologické laboratofe, transfuzni sluzby, védecko-vyzkumna pracovisté atd. Dodava a
patfi dvé némecké spolecnosti EUROIMMUN a QIAGEN.

Hlavni odbératelé jsou zakaznici z klinicko-diagnostickych laboratofi, akademii, forenzni genetiky,
veterinéfi a fytopatologové.

Dale dodava pfistroje a reagencie pro metody ELISA, PCR, Real Time PCR, imunofluorescenci,
Western blot a immunoblot, stanoveni specifického IgE, hybridizaci, stanovovani krevnich skupin,
MIC, rapid testy aj.

Laboratofim nabizi také doplnhujici vybaveni, jako jsou laminarni boxy, pipety a davkovace,
elektroforézy, centrifugy, plasty a spotfebni material, kultivacni média a dalSi pomocné laboratorni
pristroje.

Spolegnost DYNEX se od roku 2004 zaméfila také na vyvoj novych laboratornich diagnostickych
pFistrojli a reagencii. Nami vyvinuté pFistroje jiz nasli své uzivatele v Ceské republice a v dalich
evropskych zemich. | nadale pokracujeme ve vyvoji novych pfistroji a reagencii, pfiemz vychazime
z pozadavkl nasich zakaznikd. DYNEX tak naplfiuje svUj cil stat se vyrobcem vlastnich produkt
nejvyssi kvality a potvrdit tak svou pozici na trhu.

Vyrobni program spole¢nosti DYNEX v sou€asnosti zahrnuje 8 zafizeni a nékolik Real Time PCR kitU.
Stézejnim produktem firmy je pfistroj DYNABLOT, ktery existuje jiz v nékolika typovych modifikacich a
vyvazi se do celého svéta.

Vzhledem k rozSifeni spole€nosti DYNEX o vyrobu bylo potfeba vybudovat vétsi prostory, které jsme
nasli v Bustéhradé. V €ervenci 2012 tak doSlo k pfestéhovani spole€nosti DYNEX z Prahy a ViIa&imi
(plvodni vyroba) do nové budovy.

Kontakt: .
DYNEX, Lidicka 977, 273 43 Bustéhrad, Ceska republika
tel.: +420 220 303 600, fax: 224 320 133, e-mail: office@dynex.cz , www.dynex.cz




BioVendor — Laboratorni medicina a.s.
Karasek 1/1767

621 33 Brno ° ®
BioVendor

Tel.: +420 549 124 111

FAX: +420 549 211 465

E-mail: info@biovendor.cz

Web: www.biovendor.cz

BioVendor — Laboratorni medicina a.s. (dale jen BioVendor) je vyznamnym Ceskym distributorem
Sirokého spektra produktd in vitro diagnostiky a specializovaného sortimentu klinickych produktd.
BioVendor je také mezinarodné pusobici biotechnologickou spole¢nosti s vlastnim vyzkumem,
vyvojem, vyrobou a obchodni siti.

Diky pokryti vdech vyznamnych oblasti in vitro diagnostiky, dlouhodobé zkuSenosti s vyvojem a
vyrobou vlastnich produktl a dalekosahlé zkusenosti v oblasti pokrocilé laboratorni automatizace nasi
odborni konzultanti navrhnou individualni feSeni potfeb kazdé laboratofe.

Divize Klinickych produktl nabizi prostfedky pro praci na pacientovi , které tudiz nespadaji do oblasti
Iékarské Ci jiné laboratofe. Jedna se jednak o Uzce vymezené portfolio produktt pro elektrochirurgii,
laparoskopii, obecnou chirurgii (Sici materialy) a nové dentalni implantologii a jednak o cast
zobrazovaci techniky Siemens, a to ultrazvukové pfistroje a radiodiagnostiku (stacionarni a mobilni
rentgeny a mamografii).

BioVendor vyviji, vyrabi a prostfednictvim vlastni mezinarodni obchodni sit€ nabizi nastroje pro
biomedicinsky vyzkum v podobé vyzkumné orientovanych ELISA souprav, proteinl a protilatek. Této
specializované oblasti se podrobnéji vénuje divize Produkty vyzkumu.

-

GENERI BIOTECH: Vas
partner pro DNA diagnostiku

Jsme eska biotechnologicka spoleénost zaméfujici se na vyvoj
a vyrobu molekularnich diagnostik v mediciné.

Jednotlivé komponenty nasich diagnostickych souprav sami
vyvijime a vyrabime. Zname je tedy dokonale a diky tomu
ru€ime za vysoky standard jejich kvality.
Kde vyudijete nase kity?

vySetfeni predispozice k Zilnim trombézam

vyietfeni predispozice k aterosklerdze

detekce patogend

diagnostika v hematoonkologii a onkogenetice

v oblasti farmakogenetiky
Kromé diagnostik se na nas mizZete obratit v pfipadé, Ze
potfebujete:

oligonukleotidy a real-time PCR sondy

reagencie pro PCR

real-time PCR assaye

zavést real-time PCR a nevite, jak na to
Jsme drzitelem certifikatu jakosti pro standard 150 9001 a pro
vyrobu in vitro diagnostiky dle 150 13485.

generi biotech



MED s.r.o. O

ASCO-MED, spol. sr. 0.

Pod Cihelnou 6/664, 161 00 Praha 6

tel.: +420 233 313 578

fax: +420 233 313 582 INNOGENETICS
e-mall: aSCO@ascomed.CZ BIOTECHNOLOGY FOR HEALTHCARE
http://www.ascomed.cz

HPST, s.r.o. Tel.: +420 244 001 231 Autorizovany .:'.:f:.';_ Agilem Technologies
Pisnicka 372/20 Fax: +420 244 001 235 distributor pragie

142 00 Praha g E-mail: info@hpst.cz Agilent —— Authorized Distributor
Czech Republic Web: www.hpst.cz Technologies

HPST, s.r.o. je autorizovanym distributorem analytické instrumentace Agilent Technologies pro Ceskou republiku. Kromé analytické
instrumentace pro chromatografii a spektroskopii jsou to pfistroje, spotfebni material a reagencie pro molekularni biologii a
genomiku (systémy pro analyzu DNA/RNA a proteint, PCR & RT-PCR, gPCR, feseni pro NGS, FISH sondy, microarray scannery, skla
pro CGH, GE, miRNA a mnoho dalsiho). Pro rutinni analyzu DNA/RNA doporucujeme:

Agilent 2100 Bioanalyzer

Kvalitativni i kvantitativni kontrola
DNA, RNA a proteini na principu
elektroforézy na Cipu. Zlaty
standard pro kontrolu kvality RNA.
Moznost pfipojit modul pro
jednoduchou pritokovou
cytometrii. Jiz vice nez 5o
instalovanych kusd v CR!

Agilent 2200 TapeStation

PIné automatizovana kontrola kvality DNA,
RNA a protein0: vie od nadavkovani vzorku
az po vyhodnoceni vysledkd. Vysledky viech
96 vzorkl uz za jednu minutu! Oddélene
kanalky zvy3uji flexibilitu co do poctu vzorkd
v jedné analyze.

Novinkou tohoto roku je nase spoluprace se spolecnosti STRATEC. Divize STRATEC Molecular nabizi Siroké portfolio feseni pro

pripravu DNA a RNA vzorkd nejriznéjsiho typu (genomicka DNA, viralni RNA/DNA, bakterialni DNA, celkova RNA, DNA fragmenty,
enzymy a reagencie). Pro automatickou pfipravu DNA/RNA vzorkl doporudujeme:

STRATEC InviGenius®

Skutecny ,walk-away" sytém pro extrakci a purifikaci DNA/RNA s t r at e C . .

z klinickych vzorkd (tzv. technologie ,sample in - eluate out").
molecular

s extrakce a purifikace DNA/RNA z 12 vzorkl soucasné

¢ objem vzorku az 4 ml
¢ kompletni kontrola ,in-process” : AN!(ETNI,OT,AZKA
o . - . . Agilent OffGel ma oznadeni: a) 2100, b) 2200, ¢)

* pokrocilé bezpecnostni prvky, standardizovana pfiprava vzorki 3100. Odpovédi zasilejte na info@hpst.cz s
e ovérena technologie magnetickych ¢astic (InviMag technologie) heslem CZ_1502_RANK nejpozdéji do

" o o 15.2.2015. Pét vylosovanych spravnych
e CE certifikace podle IVD direktivy (Directive g8/79/EC), odpovédi odménime cenami.

a to véetné spotfebniho materialu




e KRD® Laboratory equipment: Reagents:

SOLUTIONS FOR LIFE SCIENCE

Oligonucleotide synthesis: Laboratory plastic:

- -4 H F
- W s Special devices:
| A P
PURITY | QUALITY | SERVICE

KRD - obchodni spole€nost, s.r.o. | Pekafska 12, 15500 Praha 5
Email: krd@krd.cz | Tel: 257 013400 | Fax: 257 013 405

Sipoch, spol. s r.o. SIPOCH

Felbabka 4, 268 01 Horovice
tel/fax: 257 325 340/ 257 318 481
sipoch@sipoch.cz
www.sipoch.cz

Vyhradni zastoupeni Gilson v CR a SR. Pipety, davkovace, magnetické michacky, automa-
tické pipetovaci stanice, automatizovana pfiprava vzorki SPE, GPC, prepLC, ¢&erpadia,
HPLC, ventily, spojovaci komponenty LC, upravy a vyroba pfistroju a pfisluSenstvi,
autorizovany servis Gilson.

Exclusive representation of Gilson in the Czech Republic and Slovakia. Pipettes, dispensers,
magnetic stirrers, automated pipetting station, automated sample preparation SPE, GPC,
prepLC, Pumps, HPLC, valves, connecting components LC, production and modifications
instruments and accessories, authorized service Gilson.

Zastoupeneé firmy: GILSON, 2MAG, IDEX, RHEODYNE, UPCHURCH, ISMATEC, ILS,
BIOCHEM-FLUIDICS



LAB MARK a.s.

Pod Cihelnou 532/23

161 00 Praha 6 - Ruzyné qﬁ'

Tel.: +420 233 335 548 labmark
Fax: +420 224 311 830

Web: www.labmark.cz

E-mail: labmark@labmark.cz

LAB MARK a.s. — dodavatel produktl pro molekularni biologii, diagnostiku a genetiku. Nabizime
Siroké spektrum pfistroju a reagencii pro kazdé pracovisté.

Spole¢nost LABOSERYV s.r.o. se jiz 19 let zabyva obchodni a poradenskou €innosti
v oblasti laboratorni diagnostiky. Sortiment dodavanych produkta splfiuje vysoké
naroky na kvalitu a pokryva diagnostiku v laboratofich imunologického a
mikrobiologického zaméreni. Dodavame kompletni soupravy pro ELISA, IFA,
ImunoBlot a PCR diagnostiku. V naSem sortimentu je také pfistrojové vybaveni pro
zpracovani téchto souprav, univerzalni laboratorni pfistroje a spotfebni material.
Cilem nasi ¢innosti je spokojenost nasich odbératell s kvalitou dodavanych produktt
a s kvalitou poskytovanych sluzeb.

LABOSERYV s.r.o.
Hudcova 532/78b

612 00 Brno
www.laboserv.cz

www.lshop.cz

PENTAGEN s.r.o.

Dodavame testy pro:
- infek&ni diagnostiku

- onkogenetiku

- prenatalni diagnostiku
- farmakogenomiku

- humanni genetiku

- HLA typizaci

Kontakt: PentaGen s.r.o., Rooseveltova 1609, 272 01 Kladno, info@pentagen.cz,
tel.: 602 441 331, www.pentagen.cz




Orion Diagnostica

Orion Diagnostica ma 40 let zku$enosti s vyvojem a vyrobou diagnostickych testu a testovacich systémd.
Primarné se zamérujeme na infekéni onemocnéni, poruchy metabolismu kosti a mékkych tkani a monitorovani
¢istoty povrchd.

Nova produktova rada systém Orion GenRead vychazi z technologie SIBA. Jedna se o rychlou a spolehlivou
izotermickou amplifikaci nukleovych Kkyselin. Nejdrive budou na trh uvedeny testy, které se zaméfuji na patogeny

zplsobujici onemocnéni gastrointestinalniho traktu. V budoucnu bude produktové portfolio pokryvat Sir§i

spektrum patogend.

6 RION
Orion Diagnostica Oy DIAGNOSTICA
Zastoupeni pro CR, HU, PL, SR
Bélohorska 57
169 00 Praha 6
Ceska republika

Tel.: +420 233 350 533

Fax: +420 233 350 532

E-mail: orion@oriondiagnostica.cz
http://www.oriondiagnostica.cz/

Schoeller Pharma Praha s.r.o.
JihoCeska 514/8 _
148 00 Praha 4 -
Tel.: +420 261 009 161
Fax: +420 261 009 162
www.pharma.cz

Schoeller Pharma Praha s.r.o. nabizi ui 20 let Siroky sortiment r—
spotiebnich materidll a pomicek z rlznych plastl pfedevsim pro pouZiti v
oblasti lékafskych a pfirodnich véd, IVF, molekularni biologii, vyrobé

biologicky aktivnich latek atd.

e KVALITNI vyrobky s maximalni homogenitou vyrobk{i uvnitf Zarze i

mezi Sarzemi a s narocnou vystupni kontrolou.

% * REAGENCIE pro molekuldrni biologii.

e Produkty pro vyuZiti ve viech oblastech védy, od znacicich kit po
jemné CHEMIKALIE a speciéIni reagencie ... c D e e I

PHARMA PRAHA




PO NAgEM SERVISU Validace vsech modeld
VASE SEKVENATORY EiSkiadbtaii s

Biosystems® nejen pro

L ROZ I(VETO U potreby akreditace

Provadéno v souladu s doporucenimi
,Best practice guidelines” CMGS
(Clinical Molecular Genetics Society)

3 procesni kvalifikace

» Dokumentované ovéreni toho, Ze
sekvenator v konfiguraci, v niz je
instalovan ¢i provozovén, pracuje tak,
jak je specifikovano, a to v celém
pfedpokladaném operalnim rozsahu.

Procesni validace a verifikace

DNA sekvenatoru (IPV)

» Dokumentovany prikaz toho, Ze proces
provozovany v sekvenatoru ucinné

a reprodukovatelné splfiuje vyrobcem
stanovené specifikace a znaky kvality.

Provedend samostatné pro Sangerovo
DNA sekvenovani a fragmentacéni.
3nalyzu za pouZiti standardd pro
uvedené aplikace.

RMCI SERVISNi PROHLIDKY
NABIZIME PROVEDENI TECHTO

N ZDARMA!

Applied Biosystems je registrovana obchodnl
znémka spolegnosti Life Technologies.

Objedneijte si servisnf prohlidku
v€etné validace na servis@segme.eu.

SEQme s.r.o. je nezavislou poradenskou, Vice informaci o poskytovaném sekvenacnim servisu,

konzultacni a Skolici organizaci a poskytovatelem nabidce kurzd Real-Time PCR, DNA sekvenovani

sluZeb v oblasti DNA sekvenovéani a Real-Time PCR. a dal3ich metod viz www.segme.eu nebo portély
www.sekvenovani.cz a www.sekvenavanie.sk.

™ seq & qpPCR

© 2014 SEQme s. r. 0. | V3echna prava vyhrazena. COMPANY



